N gRNA Protospacer (7370 .. 7389)
(508::x7402) Bonsi TEMmplats SNM -2 HEyY Sanger Sequencing Primer (7590 .. 7609)
(6866 .. 6890) PCR ForwardI \ PCR Reverse (7820 .. 7844)

5000 10,000 15,000

| PRKN-206 >

PRKN-206

Donor Sequence SNV -> REV

gRNA Protospacer Sequence

SNV

ASK2J00177R_PRKN_R42P_GO02_AA
17,251 bp



CTTGTTTTGGATGACCTTGAAAGGTTTGCGCAGTGCTGGCCAGGTGTTTTTTACAACGTCCCTCAATTGCGTTTTGTGCGATGTT

GAACAAAACCTACTGGAACTTTCCAAACGCGTCACGACCGGTCCACAAAAAATGTTGCAGGGAGTTAACGCAAAACACGCTACAA

by

| PRKN-206 >

TTCGTGAAGATTAGACTGGGCTTATGTGTTTTTGAGAGAAAGCCCACAGAGATAAATTGCCCATTGCATCACACTGTGTCAAGGG

AAGCACTTCTAATCTGACCCGAATACACAAAAACTCTCTTTCGGGTGTCTCTATTTAACGGGTAACGTAGTGTGACACAGTTCCC

Py

PRKN-206 :>

TAAACATGATCAAGATGACTTACCACTGTTGATGTTGACCTTGATCACCTGGCTGCGGTAGCGCCTGTCAGGTTTCTCCACTGTG

ATTTGTACTAGTTCTACTGAATGGTGACAACTACAACTGGAACTAGTGGACCGACGCCATCGCGGACAGTCCAAAGAGGTGACAC

Y >

PRKN-206 :>

AGGTTGTTTTTGTTCCCCTTTCCATGCTGTATTCTTCAGGAGGAAGACAATCACAGGGGTGTTACAATCATAGGGGCGTTTACAT

TCCAACAAAAACAAGGGGAAAGGTACGACATAAGAAGTCCTCCTTCTGTTAGTGTCCCCACAATGTTAGTATCCCCGCAAATGTA

e . . >

PRKN-206 >

TCACAGGGGGATTACAATCACAGGGGCGTTTACATTCACAGGGGGATTACAATCACAGGGGCGTTTACATTCACGGGCGTTCATA

AGTGTCCCCCTAATGTTAGTGTCCCCGCAAATGTAAGTGTCCCCCTAATGTTAGTGTCCCCGCAAATGTAAGTGCCCGCAAGTAT

by

PRKN-206 :>

TTCACAGGGGTGTTACACTCAAAGGGGCATTTACAGTCATAGGGGCGTTTACATTCACAGGGGATTTACTGTCACAGGGGCATTA

AAGTGTCCCCACAATGTGAGTTTCCCCGTAAATGTCAGTATCCCCGCAAATGTAAGTGTCCCCTAAATGACAGTGTCCCCGTAAT

Py

PRKN-206 :>

TACTTCACCTCCTTGAGCACATCCTTCCTTTAGCTGAGCAACTTTGAGTCTGATAACGCACCTTCATCATTCAGGGGTTAGCCAG

ATGAAGTGGAGGAACTCGTGTAGGAAGGAAATCGACTCGTTGAAACTCAGACTATTGCGTGGAAGTAGTAAGTCCCCAATCGGTC

Y >

PRKN-206 :>

AGACGTGGATAGATAGAAATTTGGGTTTCTCTTTCTGACTCATTTTCTTCTGTGTCTCCTCGGAGGCAGGTGTCCCAGTCTTGGT

TCTGCACCTATCTATCTTTAAACCCAAAGAGAAAGACTGAGTAAAAGAAGACACAGAGGAGCCTCCGTCCACAGGGTCAGAACCA

e . . >

PRKN-206 >

GTTTTGCTTCTTCAGCCAGAAAAACTGTGGCTTTGCAACCAAAGTGCCTGCTGGCCCACATGCCATGTGCACGGACTGCACCTGG

CAAAACGAAGAAGTCGGTCTTTTTGACACCGAAACGTTGGTTTCACGGACGACCGGGTGTACGGTACACGTGCCTGACGTGGACC

by

PRKN-206 :>

CTTCAAGCCTAAAGCTGTGAGAATGGGCACTCCCTTTACGTAACTGTACTTCTCCTGATGTGGACCCCCTAACTAGAAATCTTCA

GAAGTTCGGATTTCGACACTCTTACCCGTGAGGGAAATGCATTGACATGAAGAGGACTACACCTGGGGGATTGATCTTTAGAAGT

Py

PRKN-206 :>

85

170

340

425

680

765

850



TTTTTTTTGTTCACTCTTCTATGGCTTTTCAAGAATCTGCTTTCTTTAGTGAAGTCCCAATTTTATAGTAGTTTTTTTGCAGGAG

AAAAAAAACAAGTGAGAAGATACCGAAAAGTTCTTAGACGAAAGAAATCACTTCAGGGTTAAAATATCATCAAAAAAACGTCCTC

by

PRKN-206 :>

GGTTGATCCGATAGCATTTAATAATTCATTATAAAAGGCAAAAATCCTGGCCTCTATGTATAAGTGGGGAGATGAAATGAGGCTT

CCAACTAGGCTATCGTAAATTATTAAGTAATATTTTCCGTTTTTAGGACCGGAGATACATATTCACCCCTCTACTTTACTCCGAA

Py

PRKN-206 :>

CCTGTCACAAAGATCTTCAAAGACAGAAATAAAGAATTATGAAACAAGCTACTAGAGGATGGTATCATACAGCATATACTCAAGT

GGACAGTGTTTCTAGAAGTTTCTGTCTTTATTTCTTAATACTTTGTTCGATGATCTCCTACCATAGTATGTCGTATATGAGTTCA

Y >

PRKN-206 :>

GCTAAATGAGTATGCAGGTAATAGTTATAAAAATAAAAATAAATAATAAAATATAAAACATAAAAATAGCAATTAAAAAATAAAA

CGATTTACTCATACGTCCATTATCAATATTTTTATTTTTATTTATTATTTTATATTTTGTATTTTTATCGTTAATTTTTTATTTT

e . . >

PRKN-206 >

AACGAGCTATAAAAATGCTTGTAGCTAGTAATAATGCAGATCCTTATAACAACCCAATGAAGATGAAATTGCACATGCAAGGTCA

TTGCTCGATATTTTTACGAACATCGATCATTATTACGTCTAGGAATATTGTTGGGTTACTTCTACTTTAACGTGTACGTTCCAGT

by

PRKN-206 :>

CTTAACATTGAGCTATGAGTCCAAAGATGCAGTTCTAGAGATTTGTGTTCCACCACAAATTATTGGGTAGGGAAATAGATTGCTG

GAATTGTAACTCGATACTCAGGTTTCTACGTCAAGATCTCTAAACACAAGGTGGTGTTTAATAACCCATCCCTTTATCTAACGAC

Py

PRKN-206 :>

TAGATGAGATTAGGTTAGAAATGAAGGACTACCGTTAACAAAATTTATTGATGGATCAAAGAGGGTAGGAATAAGGCAAAGCACT

ATCTACTCTAATCCAATCTTTACTTCCTGATGGCAATTGTTTTAAATAACTACCTAGTTTCTCCCATCCTTATTCCGTTTCGTGA

Y >

PRKN-206 :>

AAGACAGGTGTAGGAAGAGAATGTTTATTTTATTTATCTACTGGACATCCGTGTAGATATCAAATGCTAGTAGATGCAATTATCT

TTCTGTCCACATCCTTCTCTTACAAATAAAATAAATAGATGACCTGTAGGCACATCTATAGTTTACGATCATCTACGTTAATAGA

e . . >

PRKN-206 >

GAAGTTCCAGTGAGGGCCAGGTGTGGTGGCTCATGCCTGTAATACCAGCACTTAGGGAGGCTGAGGCGAATTGATCACCTGAGGT

CTTCAAGGTCACTCCCGGTCCACACCACCGAGTACGGACATTATGGTCGTGAATCCCTCCGACTCCGCTTAACTAGTGGACTCCA

by

PRKN-206 :>

CAGGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACATGAGGAAACCCCTTCTCTACTAAAAATACAAAAATTGCTGGGTGTGGTGGTGGGCAT

GTCCTCAAGCTCTGGTCGGACCGGTTGTACTCCTTTGGGGAAGAGATGATTTTTATGTTTTTAACGACCCACACCACCACCCGTA

Py

PRKN-206 :>

935

1020

1105

1190

1275

1360

1445

1530

1615

1700



CTGTAATCGCAGGTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATTGCTTGAACCTGCGAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCTGAGATCGTGCC

GACATTAGCGTCCATGAGCCCTCCGACTCCGTCCTCTTAACGAACTTGGACGCTCCGCCTCCAACGTCACTCGACTCTAGCACGG

by

PRKN-206 :>

ACTGCACTCTATAGTGGGAGACAGAGTGAGATGAGAGAGAGAGAGAGAGAGGAAGGGAGAGAGAGAGAGAGGAAAAGAAAGAAAT

TGACGTGAGATATCACCCTCTGTCTCACTCTACTCTCTCTCTCTCTCTCTCCTTCCCTCTCTCTCTCTCTCCTTTTCTTTCTTTA

Py

PRKN-206 :>

AAAGGAGGGAGGGAGGAAGGGAAGGAGGGAGGGAGGGAGGAAGAGAAAGAAAGAGAAAGAGAAAGAAAGGTCCAGGGAGATGGCA

TTTCCTCCCTCCCTCCTTCCCTTCCTCCCTCCCTCCCTCCTTCTCTTTCTTTCTCTTTCTCTTTCTTTCCAGGTCCCTCTACCGT

Y >

PRKN-206 :>

AGTCTGGAAATAAGGATTTGGGAGTTGATGACATATCCATTGCATTACAGCCACGGGATTAGAGGAGGTCACCTGGGAGAATACA

TCAGACCTTTATTCCTAAACCCTCAACTACTGTATAGGTAACGTAATGTCGGTGCCCTAATCTCCTCCAGTGGACCCTCTTATGT

e . . >

PRKN-206 >

CAGATTCAGACTCCTGGGATGCTCCAAAATCTGCAGGGCCAATAAAGGGAGAGAATCCAGAAGAGGAAGCTACAAAAGTATGTCC

GTCTAAGTCTGAGGACCCTACGAGGTTTTAGACGTCCCGGTTATTTCCCTCTCTTAGGTCTTCTCCTTCGATGTTTTCATACAGG

by

PRKN-206 :>

TCTTTTGTAGGGGAAACCAGAAGGGTTTCTCTGGCGGGTGCCAAGAGAAGAAAGGATGATGAGAACAGAAGCCAACTATATTGAA

AGAAAACATCCCCTTTGGTCTTCCCAAAGAGACCGCCCACGGTTCTCTTCTTTCCTACTACTCTTGTCTTCGGTTGATATAACTT

Py

PRKN-206 :>

TGTCCCTGGAAGGTCAACCTGATAAGAACTGAAATGTGATGACAGGATTGAAGTGTAGAGCTCATTGCTTTACCAAGAGCAGTCT

ACAGGGACCTTCCAGTTGGACTATTCTTGACTTTACACTACTGTCCTAACTTCACATCTCGAGTAACGAAATGGTTCTCGTCAGA

Y >

PRKN-206 :>

TCAAGTGTTGGCTCACGGAAGAGTATAAAATAAAGAAATGGAGACCAGGGTGATAAGAAATTCTCAATGAAAATTTCTATATAGA

AGTTCACAACCGAGTGCCTTCTCATATTTTATTTCTTTACCTCTGGTCCCACTATTCTTTAAGAGTTACTTTTAAAGATATATCT

e . . >

PRKN-206 >

AAAATGGGGTAGTAATCGCAGGAGGGTGTGAGGACAGGTTGGTTGGTTTGCTAAAGTTAGGGAATACTAGATTTAGTGATAGTTC

TTTTACCCCATCATTAGCGTCCTCCCACACTCCTGTCCAACCAACCAAACGATTTCAATCCCTTATGATCTAAATCACTATCAAG

by

PRKN-206 :>

TCAAAGGTGCAGAAGAAACTTCCCAGGCAAGGGACATTTGGAAACATGTGGAGTTACTTTTGTGTTGCCGCAATTAACCGGGGCG

AGTTTCCACGTCTTCTTTGAAGGGTCCGTTCCCTGTAAACCTTTGTACACCTCAATGAAAACACAACGGCGTTAATTGGCCCCGC

Py

PRKN-206 :>

1785

1870

1955

2040

2125

2210

2295

2380

2465

2550



TGCCTCTGATACTTACTGGGCTGCAGGTGGAGCCGAACATCCCACGGAGCTTAGGAAACCCTCTCATGAGGAAGAATTGCCTGCC

ACGGAGACTATGAATGACCCGACGTCCACCTCGGCTTGTAGGGTGCCTCGAATCCTTTGGGAGAGTACTCCTTCTTAACGGACGG

by

PRKN-206 :>

TTCAGTGCACTGAGTCCATTTTTGTGCTCATGTTAATGGTCTATCTTGGGCTGTGATTTTCTTTGGGTCTCTCAGCAAAACTGTC

AAGTCACGTGACTCAGGTAAAAACACGAGTACAATTACCAGATAGAACCCGACACTAAAAGAAACCCAGAGAGTCGTTTTGACAG

Py

PRKN-206 :>

TGAGGCATCACATGATGTTATTTGCCATCTAAAAGGACTTCACCGAACCTTTGACAGTTCTGGATATGACTTTGATTAGTCCACC

ACTCCGTAGTGTACTACAATAAACGGTAGATTTTCCTGAAGTGGCTTGGAAACTGTCAAGACCTATACTGAAACTAATCAGGTGG

Y >

PRKN-206 :>

TTATGTCACCTGTATTCTGCAGAATCAATCACTGGAACAAGGGGAGTGCCAGGCACAGATTGGCTTGCATCATCCCTGAACCAAT

AATACAGTGGACATAAGACGTCTTAGTTAGTGACCTTGTTCCCCTCACGGTCCGTGTCTAACCGAACGTAGTAGGGACTTGGTTA

e . . >

PRKN-206 >

CATTTGACCAATGACAAGGAGGATGGGGCTGTGCTGATGAATGACATTGCTCTTCTCAGTGCAGGAGGCGGAATGGCTGCTTGAG

GTAAACTGGTTACTGTTCCTCCTACCCCGACACGACTACTTACTGTAACGAGAAGAGTCACGTCCTCCGCCTTACCGACGAACTC

by

PRKN-206 :>

GAGCAGCCAGAATCATTTAAGAATCATTAATTATTGATATTGACTACTATATTTATGAAGTTTATACCCTGGTCAGACTTGGTAA

CTCGTCGGTCTTAGTAAATTCTTAGTAATTAATAACTATAACTGATGATATAAATACTTCAAATATGGGACCAGTCTGAACCATT

Py

PRKN-206 :>

ATAAAATTGTCTTAAAAGAAATATAAGGGCCCATCCACCAATAACCCTTTCCCCTCTTCCCACCCATTCACTTCCTTACTCTCTG

TATTTTAACAGAATTTTCTTTATATTCCCGGGTAGGTGGTTATTGGGAAAGGGGAGAAGGGTGGGTAAGTGAAGGAATGAGAGAC

Y >

PRKN-206 :>

GGACTTCTCAACCCTGGTTAGGGATATCATAAAAAAGGAATCTGGATATATCTCATTATGTTTTTTGTTATCAGTGCATTATGAT

CCTGAAGAGTTGGGACCAATCCCTATAGTATTTTTTCCTTAGACCTATATAGAGTAATACAAAAAACAATAGTCACGTAATACTA

e . . >

PRKN-206 >

GTTGATTGATAATACACATGATTGATAATGTTTACTGGTATGTTGTTTGTTTCTGATACTATATTATACGTCATCAAAACAATTA

CAACTAACTATTATGTGTACTAACTATTACAAATGACCATACAACAAACAAAGACTATGATATAATATGCAGTAGTTTTGTTAAT

by

PRKN-206 :>

TTAAAACAATGCATTTCCAAGCTTTTCATATGTAATTAAACCTTAGAAAGTAGAGGTGAGCCATATTCTCTATCATATCTCTTGG

AATTTTGTTACGTAAAGGTTCGAAAAGTATACATTAATTTGGAATCTTTCATCTCCACTCGGTATAAGAGATAGTATAGAGAACC

Py

PRKN-206 :>

2635

2720

2805

2890

2975

3060

3145

3230

3315

3400



TCTCTGGAAGTTTTCTGTCCACCAAGAGGAGCAGAATCCAGAAAAATTGGCTACTTTATTTAGTATTTACCCACATCCTATCTAA

AGAGACCTTCAAAAGACAGGTGGTTCTCCTCGTCTTAGGTCTTTTTAACCGATGAAATAAATCATAAATGGGTGTAGGATAGATT

by

PRKN-206 :>

TCTCCCTTAGTTACCATGCAAGCAAAGGACACTGCTTTCATTAGCTCTACCTCCTCTAGGTGCCTAGAATAGGGAACTATTTTTG

AGAGGGAATCAATGGTACGTTCGTTTCCTGTGACGAAAGTAATCGAGATGGAGGAGATCCACGGATCTTATCCCTTGATAAAAAC

Py

PRKN-206 :>

GAGCACACACTTGCCCAGCACTAGGAGGATAGGCCCTGTACTAGTCTCTTTCTGAGATTTTCTAATACATCCATAATCTCAATAA

CTCGTGTGTGAACGGGTCGTGATCCTCCTATCCGGGACATGATCAGAGAAAGACTCTAAAAGATTATGTAGGTATTAGAGTTATT

Y >

PRKN-206 :>

ATCTTGTGTAACAGACATTGGTGTTGCATCCCTTATACCGATTTATTAGATCAGGAAGCTAACAGTCAAGGTGGCCAGGTAACTT

TAGAACACATTGTCTGTAACCACAACGTAGGGAATATGGCTAAATAATCTAGTCCTTCGATTGTCAGTTCCACCGGTCCATTGAA

e . . >

PRKN-206 >

GTCATAAAATTAGCAAGCGTTACAACCAGCATTCAAATTTCTCTTTATGTAGCTCTAAAGACGTTCTGCCTTCTGTGACTTTAAA

CAGTATTTTAATCGTTCGCAATGTTGGTCGTAAGTTTAAAGAGAAATACATCGAGATTTCTGCAAGACGGAAGACACTGAAATTT

by

PRKN-206 :>

GAGGTAGTAGGTGGGGAGAACTGGGTACTTCCTTCCACTCCTGTTTTGGAAATCATGGCTGGAGTTCAGGGGCTGGTACAGATGG

CTCCATCATCCACCCCTCTTGACCCATGAAGGAAGGTGAGGACAAAACCTTTAGTACCGACCTCAAGTCCCCGACCATGTCTACC

Py

PRKN-206 :>

GACATGACATGTTTCCCACATATGTCAGAAAAAGGTTGAGACCCACTCAAATCACATTACTGCCATTCAGCACTAGCCATTTTTC

CTGTACTGTACAAAGGGTGTATACAGTCTTTTTCCAACTCTGGGTGAGTTTAGTGTAATGACGGTAAGTCGTGATCGGTAAAAAG

Y >

PRKN-206 :>

ACATAATGGCACTTGATTATGAACTCAGTGAGTTTCTTAAGATGTTTTTTCTTATTCATGCGAATGTTTTAGTTGGTCAAATATT

TGTATTACCGTGAACTAATACTTGAGTCACTCAAAGAATTCTACAAAAAAGAATAAGTACGCTTACAAAATCAACCAGTTTATAA

e . . >

PRKN-206 >

ATGTATTTGGTTTATCTTTCCATTTTAAATTTATATTGTATGTTAGATTTACTGTTAAAAATATTCATATCCGTAGTATTTATGA

TACATAAACCAAATAGAAAGGTAAAATTTAAATATAACATACAATCTAAATGACAATTTTTATAAGTATAGGCATCATAAATACT

by

PRKN-206 :>

TTTATCTAAATACTGTAACTTTAAATCTGTAACTTTTCTATTATAGAAAAAACTTGTATATACTTAGGATTTCAGTAGTTGGACA

AAATAGATTTATGACATTGAAATTTAGACATTGAAAAGATAATATCTTTTTTGAACATATATGAATCCTAAAGTCATCAACCTGT

Py

PRKN-206 :>

3485

3570

3655

3740

3825

3910

3995

4080

4165

4250



GAGGTATCTTTAATATTTTTTGCAGTTTCCCTTTACAAAAAAACTCTCATCCTTGCAGTAGGAGTTCCATGATTTGAACCCCTGG

CTCCATAGAAATTATAAAAAACGTCAAAGGGAAATGTTTTTTTGAGAGTAGGAACGTCATCCTCAAGGTACTAAACTTGGGGACC

by

PRKN-206 :>

AGCAAAATCATAAACTTAGGATCTCCTGGAATTTTTATCTGGTTTTATAGCAGCTTTGGCACAAATTCCAGCCACTTCTTCCCAC

TCGTTTTAGTATTTGAATCCTAGAGGACCTTAAAAATAGACCAAAATATCGTCGAAACCGTGTTTAAGGTCGGTGAAGAAGGGTG

Py

PRKN-206 :>

ATTCCTTCCTATGGTGTTTTACTTTAAATCTATTCTCACTAGTAGAAAATGAAATTTAGAACTGGGGTCATATCTTTTGTCCCTA

TAAGGAAGGATACCACAAAATGAAATTTAGATAAGAGTGATCATCTTTTACTTTAAATCTTGACCCCAGTATAGAAAACAGGGAT

Y >

PRKN-206 :>

TAGCCCCTAACTTGTCATGTGTCTTTTCTGATGAATTGGTTGTCTTATGGTCTCTGATCTGAGGATGCTGTGAAGATACCTCAGG

ATCGGGGATTGAACAGTACACAGAAAAGACTACTTAACCAACAGAATACCAGAGACTAGACTCCTACGACACTTCTATGGAGTCC

e . . >

PRKN-206 >

GCTTCCAATACATTTTTATTTCTTCCCCTCTATTTTCAAAGGCGTCAAATGAAATTGACTTAAAAGTGTATCAAAAGCACCTTTT

CGAAGGTTATGTAAAAATAAAGAAGGGGAGATAAAAGTTTCCGCAGTTTACTTTAACTGAATTTTCACATAGTTTTCGTGGAAAA

by

PRKN-206 :>

CCTCCGTAATTAGTATTTTTCATGAATTTTCTTTATTTGGAGCACTTTGTCACTGGTCGTCCTTCCTTTTTCTAAACACTTTCCG

GGAGGCATTAATCATAAAAAGTACTTAAAAGAAATAAACCTCGTGAAACAGTGACCAGCAGGAAGGAAAAAGATTTGTGAAAGGC

Py

PRKN-206 :>

TGCTGGTCAGAGATGTCAGGCCTTTGTTCTTGTGGTGCCATCTGGACCACCTGCCCTCACTGGAGTGTCACGTCTGTTTTGGGGC

ACGACCAGTCTCTACAGTCCGGAAACAAGAACACCACGGTAGACCTGGTGGACGGGAGTGACCTCACAGTGCAGACAAAACCCCG

Y >

PRKN-206 :>

CCATGTTGTTCATGGTTATTGTTCACGGTCCTTTGCTCTTAGCTCCTCACTGGAGCTTTTATTTATTTGTACTGCACACCCATAT

GGTACAACAAGTACCAATAACAAGTGCCAGGAAACGAGAATCGAGGAGTGACCTCGAAAATAAATAAACATGACGTGTGGGTATA

e . . >

PRKN-206 >

AGGGAATATCTGATTTATGTCATAAAGCCTTTTTATTGTTATCTTTTTAATCATGAGGGATAGAAATGTGGACTTTTTTTTTTTT

TCCCTTATAGACTAAATACAGTATTTCGGAAAAATAACAATAGAAAAATTAGTACTCCCTATCTTTACACCTGAAAAAAAAAAAA

by

PRKN-206 :>

TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAGACAAGGTCTCTGTCACCCAGGGTGACTGAGTGCAATGGCACAACCATAGCTCACTGA

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAATCTGTTCCAGAGACAGTGGGTCCCACTGACTCACGTTACCGTGTTGGTATCGAGTGACT

Py

PRKN-206 :>

4335

4420

4505

4590

4675

4760

4845

4930

5015

5100



AACCTCTAATTCCTGGGCTTACACAGTCATCCCACCTCAGCCTCCAGAGTAGCTGGGACTGCAAGTGCACGCCACCACGCCCTGC

TTGGAGATTAAGGACCCGAATGTGTCAGTAGGGTGGAGTCGGAGGTCTCATCGACCCTGACGTTCACGTGCGGTGGTGCGGGACG

by

PRKN-206 :>

TGATTGTTTAAAAAAATTTTTTGTAGAGATGGGGTCTCACTTTGTTGCCCAGGCTGGTCTTGAACTTCTGGGCTCAAGTCATCCT

ACTAACAAATTTTTTTAAAAAACATCTCTACCCCAGAGTGAAACAACGGGTCCGACCAGAACTTGAAGACCCGAGTTCAGTAGGA

Py

PRKN-206 :>

TGCCCCTTGGCCTCCCAAAGTGTTAGGATTACAGGCTTGAGCCATTGTGCCTGGCCTGGACTTTTCTTCTGAGATGGTTTCAGGA

ACGGGGAACCGGAGGGTTTCACAATCCTAATGTCCGAACTCGGTAACACGGACCGGACCTGAAAAGAAGACTCTACCAAAGTCCT

Y >

PRKN-206 :>

AGCCTATTTTAGTAGAAATGGAATGAGCTTTAGAGTTAGATTGAAATAAATTTGAAACCCAGTTCCATTAGAAAGTAATTAATGT

TCGGATAAAATCATCTTTACCTTACTCGAAATCTCAATCTAACTTTATTTAAACTTTGGGTCAAGGTAATCTTTCATTAATTACA

e . . >

PRKN-206 >

CCTTAGAAAAGTGGGTCCCATTCCCTGTGCCTTCGTTTATTATTCTGTAAAATAAGGATAATAATAGGGACCTGACCAGATCACT

GGAATCTTTTCACCCAGGGTAAGGGACACGGAAGCAAATAATAAGACATTTTATTCCTATTATTATCCCTGGACTGGTCTAGTGA

by

PRKN-206 :>

GGGAGGCTTAGAAAAACCATATGAGAGCACAATGTCTGGCACATAGTAAGTGCCTGATTATTATTGGCATTGTAATGATTATTAT

CCCTCCGAATCTTTTTGGTATACTCTCGTGTTACAGACCGTGTATCATTCACGGACTAATAATAACCGTAACATTACTAATAATA

Py

PRKN-206 :>

AATTATGATGAGGTGGGTCATCTCACATTGGTATTGAGAAATAATTAGCTATAGTACTACATTTAAAGGAAACACAGCAGTAAAT

TTAATACTACTCCACCCAGTAGAGTGTAACCATAACTCTTTATTAATCGATATCATGATGTAAATTTCCTTTGTGTCGTCATTTA

Y >

PRKN-206 :>

AAACAATAACACTTGCCCTTGAGGAGTTTGTTATCTTTTAAAGAAGGCAAAATGTATATCAAAAACAGCTAAATGTCCATTATTT

TTTGTTATTGTGAACGGGAACTCCTCAAACAATAGAAAATTTCTTCCGTTTTACATATAGTTTTTGTCGATTTACAGGTAATAAA

e . . >

PRKN-206 >

TTAAATGTTACAAGACGATAGTTTTAAATACTATAAATATTATTTAATGAACCGAATAATATGGTCTGTGGTTTATTTATGTTTT

AATTTACAATGTTCTGCTATCAAAATTTATGATATTTATAATAAATTACTTGGCTTATTATACCAGACACCAAATAAATACAAAA

by

PRKN-206 :>

CAAGATAAGGGAACTGAGACCTAAAGAGGGAGGTTAATAGATTGACCCCTAGCATCCTAAGCCAATTAAAGGAGTCTGTGGGGAT

GTTCTATTCCCTTGACTCTGGATTTCTCCCTCCAATTATCTAACTGGGGATCGTAGGATTCGGTTAATTTCCTCAGACACCCCTA

Py

PRKN-206 :>

5185

5270

5355

5440

5525

5610

5695

5780

5865

5950



TTTTCATAGGTCTTCCTAATGCTTCAGGATGTTCTTTTAACCCGTGTGCTATCCTGCTTCCATGAGGAATGTGGTGAATATTAAA

AAAAGTATCCAGAAGGATTACGAAGTCCTACAAGAAAATTGGGCACACGATAGGACGAAGGTACTCCTTACACCACTTATAATTT

by

PRKN-206 :>

AGACATATATAGTAAATGCCACTGGTGCCCTGAATAAGGAAGATCAGGCTTTTGCAGTAGCTGATAGCCAGAAGCTTCTTGGGGG

TCTGTATATATCATTTACGGTGACCACGGGACTTATTCCTTCTAGTCCGAAAACGTCATCGACTATCGGTCTTCGAAGAACCCCC

Py

PRKN-206 :>

AGGTCACATTTGAAGTGGGCCATGGAGGTAGGCAGGATTTCAATAGGAAGAGGAGAAGGAGGGAGGTCATGAATAAAAGCAAGAA

TCCAGTGTAAACTTCACCCGGTACCTCCATCCGTCCTAAAGTTATCCTTCTCCTCTTCCTCCCTCCAGTACTTATTTTCGTTCTT

Y >

PRKN-206 :>

GTTGTGTGCAGCAGTTTTTTGTGATTTTTTTTTTTCTGGGAGCATTTAGTTTAAAAGAGTACACATGGAGATTAATGAAGAAAAT

CAACACACGTCGTCAAAAAACACTAAAAAAAAAAAGACCCTCGTAAATCAAATTTTCTCATGTGTACCTCTAATTACTTCTTTTA

e . . >

PRKN-206 >

GCTGGAATGTAGGTTTGTGCTAGATGAAAGGGATCTTGGAGTCTTTCCTCACCAGCCGACAGTGTGAGACTTAAAGGATTTGAGT

CGACCTTACATCCAAACACGATCTACTTTCCCTAGAACCTCAGAAAGGAGTGGTCGGCTGTCACACTCTGAATTTCCTAAACTCA

by

PRKN-206 :>

GGTGTGACATAGCTCTGTATTAATAAGGCTCATTTTGCAGAACTATGTAGGGCCTTTTGGAGGTGATGGCGTGGATCAAGACTCC

CCACACTGTATCGAGACATAATTATTCCGAGTAAAACGTCTTGATACATCCCGGAAAACCTCCACTACCGCACCTAGTTCTGAGG

Py

PRKN-206 :>

AGTTGGGGGCTATTATGAGACTCTAGAAAAGATGTGATGAGAGCGTGACTTCAAGCAGTGAGAGAAAGAATGGAAAGTAAAGGGC

TCAACCCCCGATAATACTCTGAGATCTTTTCTACACTACTCTCGCACTGAAGTTCGTCACTCTCTTTCTTACCTTTCATTTCCCG

Y >

PRKN-206 :>

AGTGAGAGACGCTGAAGAGGTGGGACAGCAGGTGCAGTGAGAAGACGGCATGCAGACAGACAGACTAGAGGATGCAGCCTGGGTC

TCACTCTCTGCGACTTCTCCACCCTGTCGTCCACGTCACTCTTCTGCCGTACGTCTGTCTGTCTGATCTCCTACGTCGGACCCAG

e . . >

PRKN-206 >

TCACGGGGAACAGTGGCTTCAATAAGACAAATGGTGTCACTAGTGTCTCCACCCCCTCCCTGCCAAAAAGAGGGCAAATAATTGT

AGTGCCCCTTGTCACCGAAGTTATTCTGTTTACCACAGTGATCACAGAGGTGGGGGAGGGACGGTTTTTCTCCCGTTTATTAACA

by

PRKN-206 :>

CTTCATAGACCCAGTGGAGCATTTTGGCCAGGACCACCCAAGTCTAGGGCTCTGAGCCATAGCCCCGAGTGGGTCTTCACTCTGG

GAAGTATCTGGGTCACCTCGTAAAACCGGTCCTGGTGGGTTCAGATCCCGAGACTCGGTATCGGGGCTCACCCAGAAGTGAGACC

Py

PRKN-206 :>

6035

6120

6205

6290

6375

6460

6545

6630

6715

6800



PCR Forward
ITTTATTAAGAGGGTCACTGT

TCTATAGAGCAGCTTAGATTTTTTTCCATTGCTATACCTTGAGTGCTAACACATCGCCTCCTATTTTTATTAAGAGGGTCACTGT
6885
AGATATCTCGTCGAATCTAAAAAAAGGTAACGATATGGAACTCACGATTGTGTAGCGGAGGATAAAAATAATTCTCCCAGTGACA

>

PRKN-206 >

PCR Forward

GGAGGI

GGAGGGAGTGTGAGTGTGTACATGCTGTCAGAGCTGAGTCTTTTCAATAAACTCATGGGACTCTTTCAATTCCAATCAAGCAAGT
6970
CCTCCCTCACACTCACACATGTACGACAGTCTCGACTCAGAAAAGTTATTTGAGTACCCTGAGAAAGTTAAGGTTAGTTCGTTCA

>

PRKN-206 >

GTCCTGCTCAAGTCTCTCTGTTTCCCAGGATGGATGTCAAAGGGAGAATGCAATTTTGGTTTGCAGGTCACTGACGAATATATGA
7055
CAGGACGAGTTCAGAGAGACAAAGGGTCCTACCTACAGTTTCCCTCTTACGTTAAAACCAAACGTCCAGTGACTGCTTATATACT

>

PRKN-206 >

AAGGGAAATCTCGTGGGTAACTAACTCTGTTTTTCCCAAATATTGCTCTATAGCATTAAGTTTTTTGTTGTAAGTGAAAGAAAAT
7140
TTCCCTTTAGAGCACCCATTGATTGAGACAAAAAGGGTTTATAACGAGATATCGTAATTCAAAAAACAACATTCACTTTCTTTTA

g

PRKN-206 >

ATATACCATTCACTGAAGGGCTGCGAGGGGTAAATCGGTTGAGAAATGTTGCTATCACCATTTAAGGGCTTCGAGTGATGCTCAC
7225
TATATGGTAAGTGACTTCCCGACGCTCCCCATTTAGCCAACTCTTTACAACGATAGTGGTAAATTCCCGAAGCTCACTACGAGTG

e, >

PRKN-206 >

Donor Template SNV -> REV

|GAC

TTTCTCTTCTCCCTTCCAATTTCCTTGGTCAGTGTTTGTCAGGTTCAACTCCAGCCATGGTTTCCCAGTGGAGGTCGATTCTGAC
7310
AAAGAGAAGAGGGAAGGTTAAAGGAACCAGTCACAAACAGTCCAAGTTGAGGTCGGTACCAAAGGGTCACCTCCAGCTAAGACTG

Y >

PRKN-206 >
L 5 L L L L 10 L L L L 15 L L L L 20
F \ R F N S S H G F P \ E \ D S D
ENSE00003536181 >
PRKN-206

Donor Sequence SNV -> REV



Donor Template SNV -> REV
ACCAGCATCTTCCAGCTCAAGGAGGTGGTTGCTAAGCGACAGGGGGTTCCGGCTGACCAGTTGCGTGTGATTTTCGCAGGGAAGG

ACCAGCATCTTCCAGCTCAAGGAGGTGGTTGCTAAGCGACAGGGGGTTCCGGCTGACCAGTTGCGTGTGATTTTCGCAGGGAAGG

7395
TGGTCGTAGAAGGTCGAGTTCCTCCACCAACGATTCGCTGTCCCCCAAGGCCGACTGGTCAACGCACACTAAAAGCGTCCCTTCC

>

PRKN-206 >

1 1 1 1 25 1 1 1 1 30 1 1 1 1 35 L L
T S 1 E Q Ik K E \ \ A K R Q G \ P A D Q L R \ 1 k A G K
ENSE00003536181 >
PRKN-206

n
o
N
&l

[l JRNA Protospacer Sequence
PAM

SNV

CAACGUACACTAAAAGCGTC]
s

gRNA Protospacer

Donor Template SNV -> REV

AGCTGAGGAATGI

AGCTGAGGAATGACTGGACTGTGCAGGTGAGTCTCCCTTGGCGGCCGTTCTTGGGATGCCGCCAGCTCCATTGCTCATGCCGCCT

7480
TCGACTCCTTACTGACCTGACACGTCCACTCAGAGGGAACCGCCGGCAAGAACCCTACGGCGGTCGAGGTAACGAGTACGGCGGA

>

PRKN-206 >

1 50 1 1 1 1 55 1 1
E Lz R N D W T \ Q \ S L P W R P F L G (& R Q L H (o S (€ R L
SRS - --- --- -----------=-=======mmmmem. (in frame with PRKN-206)  ========mcmmamoamaaaaaaaaaaaes -

PRKN-206

Donor Sequence SNV -> REV

GCGCTGCCAATCTGACATTCATGCCTGAGATCTAATAGAATAAATAGTGCCTGGGGATTCCTTGAACTTTACTCCACACTGCTTC

7565
CGCGACGGTTAGACTGTAAGTACGGACTCTAGATTATCTTATTTATCACGGACCCCTAAGGAACTTGAAATGAGGTGTGACGAAG

>

PRKN-206 >

R (o Q S D I H A
-------- (in frame with PRKN-206) :------»

ATTAATTCTGACCTTCTTAATTATGCATTAAAACAGCAAGCAGGAAAGATTGGAAGAACAACTGCGAGTGAGAAAGAGAGAGAGA

7650
TAATTAAGACTGGAAGAATTAATACGTAATTTTGTCGTTCGTCCTTTCTAACCTTCTTGTTGACGCTCACTCTTTCTCTCTCTCT

>

PRKN-206 >
CGTAATTTTGTCGTTCGTCC|
Sanger Sequencing Primer

AAGAACACACGAGCTAGGCTTAGTGAATAAATGTCTACTGACTACAGGAGCAGCAAGGCACAATTTCTGTGTCTGTTCAATTTCT

7735
TTCTTGTGTGCTCGATCCGAATCACTTATTTACAGATGACTGATGTCCTCGTCGTTCCGTGTTAAAGACACAGACAAGTTAAAGA

PRKN-206 >




ACCTTACTTATTCCATTTGAATCTTAACGAAGAAGGATTCGAATAAATTGTTCCCAATCAGGCTGCTCAGTCCCTGCACTGTGAG

TGGAATGAATAAGGTAAACTTAGAATTGCTTCTTCCTAAGCTTATTTAACAAGGGTTAGTCCGACGAGTCAGGGACGTGACACTC

>

PRKN-206 :>

Q

7820

PCR Reverse

GAATTTGTAACCCAATTGTGACCCCTGGAGGTTAGTGAGGGCTGCTGCTATGCTGCGCTAGAGGAGGTGTGGGCTCCGGGGCCCA

CTTAAACATTGGGTTAACACTGGGGACCTCCAATCACTCCCGACGACGATACGACGCGATCTCCTCCACACCCGAGGCCCCGGGT

>

PRKN-206 :>

CTTAAACATTGGGTTAACACTGGq

PCR Reverse

TTGGCAACTAGCTTTGGGCACTCCTTGGCCAGGACCAGAATCGCACAGTTCTGCAGCTGATGGGGAAGGAAGCCTGGAGCACAAC

AACCGTTGATCGAAACCCGTGAGGAACCGGTCCTGGTCTTAGCGTGTCAAGACGTCGACTACCCCTTCCTTCGGACCTCGTGTTG

>

PRKN-206 >

AACAGTATACCTTTGCATGAATTTCTCCAAGGTTCAGTAACATTGTCCCTGGAAATAGGCCCCTGCAACGTAATAAGTGTGAACG

TTGTCATATGGAAACGTACTTAAAGAGGTTCCAAGTCATTGTAACAGGGACCTTTATCCGGGGACGTTGCATTATTCACACTTGC

g

PRKN-206 >

ATGCTCTCTTCTCTCCTGGCCCCAGCAGAGCTTCTGGCAGCCCACTGCTCCTAGCCCCATGAAAGCCCTACACACATGTCATTCG

TACGAGAGAAGAGAGGACCGGGGTCGTCTCGAAGACCGTCGGGTGACGAGGATCGGGGTACTTTCGGGATGTGTGTACAGTAAGC

e, >

PRKN-206 :>

GATTGGTGATTTTTGTAGGAATTAGGGGGACTGGTGAGGTGACTGATAATACCACCATCACCTAGAACTAGAGACCCGTCCTTTG

CTAACCACTAAAAACATCCTTAATCCCCCTGACCACTCCACTGACTATTATGGTGGTAGTGGATCTTGATCTCTGGGCAGGAAAC

Y >

PRKN-206 :>

TTGGGGAAACTCGCAAATACAACTCAACATTTGTTGACGCTATTCTTTGTGAATGCAAGAAAGACGAAACGCTTTCTGGGAATGG

AACCCCTTTGAGCGTTTATGTTGAGTTGTAAACAACTGCGATAAGAAACACTTACGTTCTTTCTGCTTTGCGAAAGACCCTTACC

e Y >

PRKN-206 >

TCCCTGTGACTGTGAAGGACCCTGCAGATGTATGTTCCCCTTTTCTTAACCAGCATCAATTAATTGCACTCAGGTTTACAGCTGT

AGGGACACTGACACTTCCTGGGACGTCTACATACAAGGGGAAAAGAATTGGTCGTAGTTAATTAACGTGAGTCCAAATGTCGACA

g

PRKN-206 >

GTGGGTATCACTGCTCCGCGCAGGGGGGCTCCTGGGTCAGAGTACACAAAGTCCGTCCTTGTATCTGCATCCTTTCCCTGTCTCT

CACCCATAGTGACGAGGCGCGTCCCCCCGAGGACCCAGTCTCATGTGTTTCAGGCAGGAACATAGACGTAGGAAAGGGACAGAGA

e, >

PRKN-206 :>

7905

7990

8075

8160

8245

8330

8415

8500



TGTGGGTAACGATATTTATGGCTTTGTAAAATGCTCTCAGAATTTGGGTATACAAAGAAGCTACAGAAATGCAAATTGTTCCTGT

ACACCCATTGCTATAAATACCGAAACATTTTACGAGAGTCTTAAACCCATATGTTTCTTCGATGTCTTTACGTTTAACAAGGACA

by

PRKN-206 :>

CATTCTGCATTGCATCTCCTGCTGATGGTGTTGAGGCACATACTCGTTGTGCACAAACTGCTGGCCTCTGCTTTCAGGCAATTTG

GTAAGACGTAACGTAGAGGACGACTACCACAACTCCGTGTATGAGCAACACGTGTTTGACGACCGGAGACGAAAGTCCGTTAAAC

Py

PRKN-206 :>

GTTTTATAAGGGAAGTGCATGTGCTAAAAAGGGTTTTGATTTTTTTTTTTTCTATTTCAGTCAACTAAAAAGATTTTCACTGTAT

CAAAATATTCCCTTCACGTACACGATTTTTCCCAAAACTAAAAAAAAAAAAGATAAAGTCAGTTGATTTTTCTAAAAGTGACATA

Y >

PRKN-206 :>

CTGCCAACCTCTAAATCCAAGGATGTTTCCTTCACAAATAAATAATTTTAAAACAGCTCCTTGAATCAAAACATTTTATATTGCC

GACGGTTGGAGATTTAGGTTCCTACAAAGGAAGTGTTTATTTATTAAAATTTTGTCGAGGAACTTAGTTTTGTAAAATATAACGG

e . . >

PRKN-206 >

AAAACCTTCAGGTTCTAAACTGCCATTTGTGCTGATTCATAAAACAATTAGCGATTTCATATGTAGTTAGACTAATTGCTTCAGA

TTTTGGAAGTCCAAGATTTGACGGTAAACACGACTAAGTATTTTGTTAATCGCTAAAGTATACATCAATCTGATTAACGAAGTCT

by

PRKN-206 :>

TGATTGACTTTGCAAACATATATGCCTAAGACATGTGTTGATTTATGAGTCTATTTTGACAAACACTTCTTAAGCACTTCCAATG

ACTAACTGAAACGTTTGTATATACGGATTCTGTACACAACTAAATACTCAGATAAAACTGTTTGTGAAGAATTCGTGAAGGTTAC

Py

PRKN-206 :>

TCCTAGGCTTCTCAGGGGATCCAAAAGAGAGACCTAACTCAGCCCCTGTTTTCATGGAGACTGCTCTTTATTTATGAGCCCTAAA

AGGATCCGAAGAGTCCCCTAGGTTTTCTCTCTGGATTGAGTCGGGGACAAAAGTACCTCTGACGAGAAATAAATACTCGGGATTT

Y >

PRKN-206 :>

ACCGAGAGAAATATTAGATTGAACCATATGGGATTGCCATTTTTACAGGTTCAACAATTTCATGTTGTTCAACCTAATAGCTATA

TGGCTCTCTTTATAATCTAACTTGGTATACCCTAACGGTAAAAATGTCCAAGTTGTTAAAGTACAACAAGTTGGATTATCGATAT

e . . >

PRKN-206 >

ATATAAGAATATGAAACATAACTGCCGTATCGCACCTGAAAATATTATGAAGTTTTAAAGGTGGAGAAAACACATCTGGTTGGAA

TATATTCTTATACTTTGTATTGACGGCATAGCGTGGACTTTTATAATACTTCAAAATTTCCACCTCTTTTGTGTAGACCAACCTT

by

PRKN-206 :>

GTCACCAGGAAGAACTTCTTGGATGAATTGAGTTGAGGTAGGATTCTGTAGATGGAGGAATAGGGGAATGAGCATAGAGAATGCT

CAGTGGTCCTTCTTGAAGAACCTACTTAACTCAACTCCATCCTAAGACATCTACCTCCTTATCCCCTTACTCGTATCTCTTACGA

Py

PRKN-206 :>

8585

8670

8755

8840

8925

9010

9095

9180

9265

9350



TGCCAAAAAGGATGGGTTCTTGTTCTTCTAGAACCTGAAGAGAGATGTTGAAGATTGGACAAAAAATAAAATATGGGCTATATTT

ACGGTTTTTCCTACCCAAGAACAAGAAGATCTTGGACTTCTCTCTACAACTTCTAACCTGTTTTTTATTTTATACCCGATATAAA

by

PRKN-206 :>

CACATAACCTTGACTAACTTGGCATTGAAGTTTCATTGGTGGGGAACTAGAGAAAAATGTCATGCCATAGAAGGAAATGGGAAGT

GTGTATTGGAACTGATTGAACCGTAACTTCAAAGTAACCACCCCTTGATCTCTTTTTACAGTACGGTATCTTCCTTTACCCTTCA

Py

PRKN-206 :>

CTGAAGACCCGGTTTGGTTGGGGGAAGGATGCTGCATTGTTCCAACATGATGGGAGTTGATGCCAGCTGAGTACGTGTGTTTGGA

GACTTCTGGGCCAAACCAACCCCCTTCCTACGACGTAACAAGGTTGTACTACCCTCAACTACGGTCGACTCATGCACACAAACCT

Y >

PRKN-206 :>

GATGCCTAGCTGGCTGTTGAGAACTTGTGTCTGAGGACACTGAAAAAGAAAGGTTCATACTTATGGAACTTCTATTAAATCACAG

CTACGGATCGACCGACAACTCTTGAACACAGACTCCTGTGACTTTTTCTTTCCAAGTATGAATACCTTGAAGATAATTTAGTGTC

e . . >

PRKN-206 >

TTAAATGATTTAGGTGCCGAGAAGTTGGCAAACTTTGTTCATAGAAGAGTTTCACTGTAAAGACTAGGAAGTTACACATGTAATT

AATTTACTAAATCCACGGCTCTTCAACCGTTTGAAACAAGTATCTTCTCAAAGTGACATTTCTGATCCTTCAATGTGTACATTAA

by

PRKN-206 :>

GCAAATTGATGGCTATGTTTTCTTTAAGTGTACAACTGGCAGAATTTTAGCATCCTAGATATTCTTGTATAATCTTAGAACATAT

CGTTTAACTACCGATACAAAAGAAATTCACATGTTGACCGTCTTAAAATCGTAGGATCTATAAGAACATATTAGAATCTTGTATA

Py

PRKN-206 :>

GTTTACAACTATTTAGTCAATATCATTTAGTTACCCATTATCATTACAGGTGCTATATTTCACAGTATAAGCACAAAATATCTAA

CAAATGTTGATAAATCAGTTATAGTAAATCAATGGGTAATAGTAATGTCCACGATATAAAGTGTCATATTCGTGTTTTATAGATT

Y >

PRKN-206 :>

TAATAAGTTGCTGCTGAGAAAAAGAAGATGGACCTTCCATATGAGCTACTTAATGCTTCCATTAATGAATGTTAAATATACACCT

ATTATTCAACGACGACTCTTTTTCTTCTACCTGGAAGGTATACTCGATGAATTACGAAGGTAATTACTTACAATTTATATGTGGA

e . . >

PRKN-206 >

TGGTGTCCTGAAGAGAAGAAGAGATGGCTGGGGTGGTGTCTATGCTTGCTGGGTGTCTTCCTCCTGGTTTCGTATTCTTTATCAT

ACCACAGGACTTCTCTTCTTCTCTACCGACCCCACCACAGATACGAACGACCCACAGAAGGAGGACCAAAGCATAAGAAATAGTA

by

PRKN-206 :>

AGGTGATATGAACATATATATTAGCTTATCATGCAAAATGAGATATTGTGAGTATAAAAGAAGACCCTGTCAATAATTATTCCAG

TCCACTATACTTGTATATATAATCGAATAGTACGTTTTACTCTATAACACTCATATTTTCTTCTGGGACAGTTATTAATAAGGTC

Py

PRKN-206 :>

9435

9520

9605

9690

9775

9860

9945

10,030

10,115

10,200



GACAAAATTATATGTTGGGAGTGTCCTAGGAAAACTGAGGCAATGGTCACCCCACATACTGAGCAGTATCTCTCACACTTAGTTT

CTGTTTTAATATACAACCCTCACAGGATCCTTTTGACTCCGTTACCAGTGGGGTGTATGACTCGTCATAGAGAGTGTGAATCAAA

by

PRKN-206 :>

CACCTTCTTTGAGGAGGAAATTAGTTTTAGTGCCTCACCTCAGGTACTTTGGGGAACTATAGCTTGAGACCACAGTCTTATGAAA

GTGGAAGAAACTCCTCCTTTAATCAAAATCACGGAGTGGAGTCCATGAAACCCCTTGATATCGAACTCTGGTGTCAGAATACTTT

Py

PRKN-206 :>

TGTCATAATTTTAAAAAGCGAGTTTGTCTATTTAACTGGCAAAGGGTATTTGTAAGATTATAATAGAATTGATGTCACATCTAAA

ACAGTATTAAAATTTTTCGCTCAAACAGATAAATTGACCGTTTCCCATAAACATTCTAATATTATCTTAACTACAGTGTAGATTT

Y >

PRKN-206 :>

AAATTTTCATAGAATTTTCAGTTCTGGGAGAGCATATCCACAGGCCACTTAGAGAAGCACTGTTAGAGTATAGTTATTTTCATTA

TTTAAAAGTATCTTAAAAGTCAAGACCCTCTCGTATAGGTGTCCGGTGAATCTCTTCGTGACAATCTCATATCAATAAAAGTAAT

e . . >

PRKN-206 >

CACACTCATCTGTTCAGTTTTGTTATTGGCAAGACTTTAAGAACTTTAAAAAATTAAAGGAAAATGGAAAAAATATAGACATTGA

GTGTGAGTAGACAAGTCAAAACAATAACCGTTCTGAAATTCTTGAAATTTTTTAATTTCCTTTTACCTTTTTTATATCTGTAACT

by

PRKN-206 :>

AAACGAATGATCTGGCACAGATTTTGCTTCTGGGAAGCTGGAGTAGGCATACTTTTCCCTCTTCCTCCCAGCAACTACACTAAAA

TTTGCTTACTAGACCGTGTCTAAAACGAAGACCCTTCGACCTCATCCGTATGAAAAGGGAGAAGGAGGGTCGTTGATGTGATTTT

Py

PRKN-206 :>

AGCCTAGACATTGCATATTGTACAGTTGACTCGTGGAGTCATGGAGTTAGGGGTGCCAACCGCTATGTAGACAAAACTCATGTAT

TCGGATCTGTAACGTATAACATGTCAACTGAGCACCTCAGTACCTCAATCCCCACGGTTGGCGATACATCTGTTTTGAGTACATA

Y >

PRKN-206 :>

ACTTTTATCTCCCCTCACACTTTACCAGTAGTCTGCTATTGACGGGAAGCCTTACTGATACCATGAACAGTTGATTAATACATAT

TGAAAATAGAGGGGAGTGTGAAATGGTCATCAGACGATAACTGCCCTTCGGAATGACTATGGTACTTGTCAACTAATTATGTATA

e . . >

PRKN-206 >

TTTTCATATGTAATATGTACTGTATGCTTATAATAAAAAAACTAGAGAAAACATTAACAGCATTACAAAAAGGAGAGAGGATACT

AAAAGTATACATTATACATGACATACGAATATTATTTTTTTGATCTCTTTTGTAATTGTCGTAATGTTTTTCCTCTCTCCTATGA

by

PRKN-206 :>

TACTATTCATTAAGTAGAAGTGGATCATCAAGATTTTCATTGTCTTTGTCTTCATGTTGAGTAGGCTAAAGAGGAAGAGGAAGAG

ATGATAAGTAATTCATCTTCACCTAGTAGTTCTAAAAGTAACAGAAACAGAAGTACAACTCATCCGATTTCTCCTTCTCCTTCTC

Py

PRKN-206 :>

10,285

10,370

10,455

10,540

10,625

10,710

10,795

10,880

10,965

11,050



GGGGAGTTAGTCTCACTGTCTCAGGGGTGGCAGAGGCAGAAGAAAATCTGCATATAAATGGACCCATGCAGTTTCAACCCATGTT

CCCCTCAATCAGAGTGACAGAGTCCCCACCGTCTCCGTCTTCTTTTAGACGTATATTTACCTGGGTACGTCAAAGTTGGGTACAA

by

PRKN-206 :>

ATTCAAGGGTCCGCTGTACAAGCTTAGGAAGATTCTGAAAGTAGTGAGAAGAATGTGGACAGAGTAGGGATTTTAGAACCCAAGG

TAAGTTCCCAGGCGACATGTTCGAATCCTTCTAAGACTTTCATCACTCTTCTTACACCTGTCTCATCCCTAAAATCTTGGGTTCC

Py

PRKN-206 :>

AAGAATCCAGAGGTGAATTTCTTGAGTTTTCTTTTTGCTACGTTACCTCAGATGTGGAACTGAAGAAGCTGGCAACCAGGAAATG

TTCTTAGGTCTCCACTTAAAGAACTCAAAAGAAAAACGATGCAATGGAGTCTACACCTTGACTTCTTCGACCGTTGGTCCTTTAC

Y >

PRKN-206 :>

TCAACATATATAGACAAAAAGAAAAGAGAAGAAAAAAGAAGCAGAGAGGAAGGGAGGGGCAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGA

AGTTGTATATATCTGTTTTTCTTTTCTCTTCTTTTTTCTTCGTCTCTCCTTCCCTCCCCGTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCT

e . . >

PRKN-206 >

AGGGAGGGGTAAAGGAAGGGGGAAGGGAAGGGAAAAGGAAGAAAGGAAGGAAGGAAGAAATCCCCAACAATGGCCTGTTTTTTAT

TCCCTCCCCATTTCCTTCCCCCTTCCCTTCCCTTTTCCTTCTTTCCTTCCTTCCTTCTTTAGGGGTTGTTACCGGACAAAAAATA

by

PRKN-206 :>

CCAGAGGACTCAGAAAGGGGCTGCCTAGCAACATAGAAAACATTTAGACAATAACCAGTCTACTCCAGCCAAATGCAACAGAAAA

GGTCTCCTGAGTCTTTCCCCGACGGATCGTTGTATCTTTTGTAAATCTGTTATTGGTCAGATGAGGTCGGTTTACGTTGTCTTTT

Py

PRKN-206 :>

ACTGCGGCCCTATCCTTGTCCCCACCAACACTAGTAAAGGCTGAGTGGAGAGCCTCTTGTTTGAAATTTCTGAAATAAAACACTC

TGACGCCGGGATAGGAACAGGGGTGGTTGTGATCATTTCCGACTCACCTCTCGGAGAACAAACTTTAAAGACTTTATTTTGTGAG

Y >

PRKN-206 :>

ACTGATGGGTTTGACATAAGAATGGAAGGAACAGAGAAAAGAGTCAGTGAACTGGAAGTTGGAACATAGAAATGACACGGTCCAA

TGACTACCCAAACTGTATTCTTACCTTCCTTGTCTCTTTTCTCAGTCACTTGACCTTCAACCTTGTATCTTTACTGTGCCAGGTT

e . . >

PRKN-206 >

ATGGCAAAGAAAAGGTAGGCTGGAAAAAGAAAAAAGGAATAGAGCCTCAGAGACCTGTGGTTCTCCAACAGAGCATTTAAAGTTT

TACCGTTTCTTTTCCATCCGACCTTTTTCTTTTTTCCTTATCTCGGAGTCTCTGGACACCAAGAGGTTGTCTCGTAAATTTCAAA

by

PRKN-206 :>

GTGTCAGGGGATTCCTGGAAGGAGAAGATAATGGTGGGCAAATGCTCAAAGAAATAAGTGTTGGAAACTTCCAAAGTTTGCAAGA

CACAGTCCCCTAAGGACCTTCCTCTTCTATTACCACCCGTTTACGAGTTTCTTTATTCACAACCTTTGAAGGTTTCAAACGTTCT

Py

PRKN-206 :>

11,135

11,220

11,305

11,390

11,475

11,560

11,645

11,730

11,815

11,900



GACATAAAGTTATAGATGGATTTATAAAGCTGAGTGAATCTAAAACAGGAAAAACCCAAAGAAACCCACACCAACACACAACGTA

CTGTATTTCAATATCTACCTAAATATTTCGACTCACTTAGATTTTGTCCTTTTTGGGTTTCTTTGGGTGTGGTTGTGTGTTGCAT

by

PRKN-206 :>

ATTCAACTTCTTAAAACTAAAGACAAATTTTAGATCTTGAAAGAAGCCAGAGAAATATCACACCTTCCCTATAGGGCTAACATTG

TAAGTTGAAGAATTTTGATTTCTGTTTAAAATCTAGAACTTTCTTCGGTCTCTTTATAGTGTGGAAGGGATATCCCGATTGTAAC

Py

PRKN-206 :>

TTCTAATTACAGTGGATTTCTCATCAGAAACCATGAAGGCTAGAAGGAAGTGGCACAATGTTTTTCAAATGCTGAAAGAAAAGAA

AAGATTAATGTCACCTAAAGAGTAGTCTTTGGTACTTCCGATCTTCCTTCACCGTGTTACAAAAAGTTTACGACTTTCTTTTCTT

Y >

PRKN-206 :>

CTGCCAACCTGTAATATTATACCCAGTGAAAATGTCGTTCAGGAAGAAAGAACAAATCAATACTTTTTTTTTTAGATAAAGAAAA

GACGGTTGGACATTATAATATGGGTCACTTTTACAGCAAGTCCTTCTTTCTTGTTTAGTTATGAAAAAAAAAATCTATTTCTTTT

e . . >

PRKN-206 >

ACTAAGCGAATTTGTCACCAGCAGACCTACCCTAAAAGAATGGCTAAAGAAATTTTCTAAACAAATGAAACAACAAAAAAAGGAA

TGATTCGCTTAAACAGTGGTCGTCTGGATGGGATTTTCTTACCGATTTCTTTAAAAGATTTGTTTACTTTGTTGTTTTTTTCCTT

by

PRKN-206 :>

TTTTGGAACACTAGGAAGGAGGGAAAAACATAGTAAGCAAAAATATGGTTAAATACAATGCACTGTTTTTCTCCTCTTGAGTTTT

AAAACCTTGTGATCCTTCCTCCCTTTTTGTATCATTCGTTTTTATACCAATTTATGTTACGTGACAAAAAGAGGAGAACTCAAAA

Py

PRKN-206 :>

CTAAATTATGTTAGAGGGTTGCAGCAAAAGTTATAGCATTGTCTAATGTAGTTCTACATGTAGAAGAAACATTTCAGGCAAACAT

GATTTAATACAATCTCCCAACGTCGTTTTCAATATCGTAACAGATTACATCAAGATGTACATCTTCTTTGTAAAGTCCGTTTGTA

Y >

PRKN-206 :>

AAACACAGATGCAAGGAAAGGTAAGATTTCTAAACTTGACCTACAAAATAGCAACTGCAGTAGAGCATGACAAGTTAAGAATGTA

TTTGTGTCTACGTTCCTTTCCATTCTAAAGATTTGAACTGGATGTTTTATCGTTGACGTCATCTCGTACTGTTCAATTCTTACAT

e . . >

PRKN-206 >

TAAAGAAATATCTAGAGTAATAGGTAAAGTAGGTAAATTAAAATACAAAATAAAGACAACACCAAATGCTGGTGAGGATGTGGAG

ATTTCTTTATAGATCTCATTATCCATTTCATCCATTTAATTTTATGTTTTATTTCTGTTGTGGTTTACGACCACTCCTACACCTC

by

PRKN-206 :>

AAATTGGATTACTCGCAAATTGCTACTGGGAATATAAAATGGTAGAACCACTCTGGAAAAGAATATAGCAGTTTCATAAAAAATG

TTTAACCTAATGAGCGTTTAACGATGACCCTTATATTTTACCATCTTGGTGAGACCTTTTCTTATATCGTCAAAGTATTTTTTAC

Py

PRKN-206 :>

11,985

12,070

12,155

12,240

12,325

12,410

12,495

12,580

12,665

12,750



ACATATGTATTTACCAGATGACAGAGTTATACTCTTAGTTATTTATCCTAGAGAAATGAAGACGTAGGTACACACACAAATCTGT

TGTATACATAAATGGTCTACTGTCTCAATATGAGAATCAATAAATAGGATCTCTTTACTTCTGCATCCATGTGTGTGTTTAGACA

by

PRKN-206 :>

ATATGAATGTTTATAGCAGTTTTATTCACATTAGCAGAACACGGAAACAACTCTGATGTCTTTCAGTGGATCTGTGGTTCAACAA

TATACTTACAAATATCGTCAAAATAAGTGTAATCGTCTTGTGCCTTTGTTGAGACTACAGAAAGTCACCTAGACACCAAGTTGTT

Py

PRKN-206 :>

ACTGGTACCTCCACACCCTAGAATATTACTCAGCAGTAAAAAAGGAGCCGACTGTTGATATACAAAATATCTTGGATGGATCTCA

TGACCATGGAGGTGTGGGATCTTATAATGAGTCGTCATTTTTTCCTCGGCTGACAACTATATGTTTTATAGAACCTACCTAGAGT

Y >

PRKN-206 :>

GGGGAAATGTGCTGTGTGGAAAAAGCCCATCCCCAAAGATCGTACACTGAATAATTTTATTTATATAACATTCTCAAAACGACAA

CCCCTTTACACGACACACCTTTTTCGGGTAGGGGTTTCTAGCATGTGACTTATTAAAATAAATATATTGTAAGAGTTTTGCTGTT

e . . >

PRKN-206 >

AATGATAGAAATGGAGGGCAGATTCATGCTTCCCAGCAGTTCTGAAGGGGGTGGAAGCAGGTGAGAGGAGGGTACGACTGTGAAA

TTACTATCTTTACCTCCCGTCTAAGTACGAAGGGTCGTCAAGACTTCCCCCACCTTCGTCCACTCTCCTCCCATGCTGACACTTT

by

PRKN-206 :>

GGGTAACAGAAGGGACCCTTTGGTGACGGCCGTCCTCTGTGCTGACTGTAACAATGCTTATAGTACAATTATAACGTCTAGCTTG

CCCATTGTCTTCCCTGGGAAACCACTGCCGGCAGGAGACACGACTGACATTGTTACGAATATCATGTTAATATTGCAGATCGAAC

Py

PRKN-206 :>

GCAAGATGTTACCACTGGCGGAAGCTGGGGAAAAGGTAGCTGGCATCTTTCTCTGCTATCTCTTACAACTGCGTTAGAATGTGTA

CGTTCTACAATGGTGACCGCCTTCGACCCCTTTTCCATCGACCGTAGAAAGAGACGATAGAGAATGTTGACGCAATCTTACACAT

Y >

PRKN-206 :>

AGCATTTTAATATAAAGTTGAATTTAAAAAAAACCTAGGATATCTGTCCACTTTCACAGAGGAATTGAAACTATCACTTTCTTAG

TCGTAAAATTATATTTCAACTTAAATTTTTTTTGGATCCTATAGACAGGTGAAAGTGTCTCCTTAACTTTGATAGTGAAAGAATC

e . . >

PRKN-206 >

AAAATAAGCTTGCTATTTGTCTCTCTTTTAAAGGGAGAGTATGTATTCAATGAGTGATATTTAACATAAGAAATGAGAAAAATAA

TTTTATTCGAACGATAAACAGAGAGAAAATTTCCCTCTCATACATAAGTTACTCACTATAAATTGTATTCTTTACTCTTTTTATT

by

PRKN-206 :>

TTTAATTGATTAGCAGACACATTTAAAGACTTGTTCATACTAAGAGTACAGGGTGAGTAAAACTTATAGAGACATTAATGCCTCT

AAATTAACTAATCGTCTGTGTAAATTTCTGAACAAGTATGATTCTCATGTCCCACTCATTTTGAATATCTCTGTAATTACGGAGA

Py

PRKN-206 :>

12,835

12,920

13,005

13,090

13,175

13,260

13,345

13,430

13,515

13,600



TTCTTGAAGCCTTTTTTTATTTATTTATTTATTTTTTTTGAGACAGAGTCTCGCTCTGTCGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCACA

AAGAACTTCGGAAAAAAATAAATAAATAAATAAAAAAAACTCTGTCTCAGAGCGAGACAGCGGGTCCGACCTCACGTTACCGTGT

by

PRKN-206 :>

ATCCCTGCTCACTGCAAGCTCCGCCTCCCGGGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGATTACAGGCGCCC

TAGGGACGAGTGACGTTCGAGGCGGAGGGCCCAAGTTCGCTAAGAGGACGGAGTCGGAGGGCTCATCGACCCTAATGTCCGCGGG

Py

PRKN-206 :>

GCTACCACGCCTGGCTCATTTTTGTGTTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTC

CGATGGTGCGGACCGAGTAAAAACACAAAAATCATCTCTGCCCCAAAGTGGTACAACCGGTCCGACCAGAACTTGAGGACTGGAG

Y >

PRKN-206 :>

AGGTGATCCACTCATCTTGTCCTCCCAAAGTGCTGAGATTACAGGCATGAGCCACCACTCCTGGCCTCTTTCTTGAAGTCTTAAA

TCCACTAGGTGAGTAGAACAGGAGGGTTTCACGACTCTAATGTCCGTACTCGGTGGTGAGGACCGGAGAAAGAACTTCAGAATTT

e . . >

PRKN-206 >

CAGAATTTTTAGCACATTATAGATCTGAATAGACATGATGAGTATTTATTTGCAAACTCTTTACCAAATATTTAAACTAAGCAAA

GTCTTAAAAATCGTGTAATATCTAGACTTATCTGTACTACTCATAAATAAACGTTTGAGAAATGGTTTATAAATTTGATTCGTTT

by

PRKN-206 :>

AGTAAATAGTTCTTGACAATTGTGTACTCCAGTTGTACATAGTTTTTAAATTGATTTGTTAGTCATACATTATAATTTTAGGAAA

TCATTTATCAAGAACTGTTAACACATGAGGTCAACATGTATCAAAAATTTAACTAAACAATCAGTATGTAATATTAAAATCCTTT

Py

PRKN-206 :>

TAAATGAGCCAGATCGGGCACAGTGGCTCATGCCCGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGACAGGCAGATCACGAGGTCAGGA

ATTTACTCGGTCTAGCCCGTGTCACCGAGTACGGGCATTAGGGTCGTGAAACCCTCCGGTTCTGTCCGTCTAGTGCTCCAGTCCT

Y >

PRKN-206 :>

GTTCGACACCAGCTTGACCAACATGGTGAAACCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAATCACCTGTAATCCCAGCTACGTGGAAGG

CAAGCTGTGGTCGAACTGGTTGTACCACTTTGGGGCAGAGATGATTTTTATGTTTTTAGTGGACATTAGGGTCGATGCACCTTCC

e . . >

PRKN-206 >

CTGAGGCGGAGAATCTCTTGAACCTGGGAGGCGGAGGTGGCAGTGAGCCAAGATTGCGCCATTGCACTCCAGCCTGGGCCACAAA

GACTCCGCCTCTTAGAGAACTTGGACCCTCCGCCTCCACCGTCACTCGGTTCTAACGCGGTAACGTGAGGTCGGACCCGGTGTTT

by

PRKN-206 :>

GAGACTCTGTTTCAAAAAAAAAAAAGGAAACAGATGATCTGCTGTGGTTATAGAGTAAACATTAGTAACATATTTATGTAATAGA

CTCTGAGACAAAGTTTTTTTTTTTTCCTTTGTCTACTAGACGACACCAATATCTCATTTGTAATCATTGTATAAATACATTATCT

Py

PRKN-206 :>

13,685

13,770

13,855

13,940

14,025

14,110

14,195

14,280

14,365

14,450



ATTTAGGGATGTAATGGCTTCATTTCTGAACTAAATTTATTGAAATTTCATGGTTTTTTTTGGTAATTTATTCAAATTTTTTTTT

TAAATCCCTACATTACCGAAGTAAAGACTTGATTTAAATAACTTTAAAGTACCAAAAAAAACCATTAAATAAGTTTAAAAAAAAA

by

PRKN-206 :>

TTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGAGATGGAGTCTTACTCTGTCGCCTAGGCTGGAGTGCAATAGCATGATCTTGGCTCACTGCAACC

AAAAAAAAAAAAAAAAAAACCTCTACCTCAGAATGAGACAGCGGATCCGACCTCACGTTATCGTACTAGAACCGAGTGACGTTGG

Py

PRKN-206 :>

TCTGCCTCCCAGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCTCAAGTCGCTGGGATTTCAGGCATGTACCACCACACCCAGCTAAT

AGACGGAGGGTCCAAGTTCACTAAGAGGACGGAGTCGGAGAGTTCAGCGACCCTAAAGTCCGTACATGGTGGTGTGGGTCGATTA

Y >

PRKN-206 :>

TTTTGTATTTTTAGTAGAGATTGCTTTTTCTATTGACTATAAAACAGAAAGAGGCTAGTATCAATTTAGAGCACTGAATACATTT

AAAACATAAAAATCATCTCTAACGAAAAAGATAACTGATATTTTGTCTTTCTCCGATCATAGTTAAATCTCGTGACTTATGTAAA

e . . >

PRKN-206 >

CCACCATGATTTTTTGTTTGTATATAAAAGAATTCTGCAAATGACCAATATAGTTCCTATTTTAACTGATTATAAGATAAAAGGA

GGTGGTACTAAAAAACAAACATATATTTTCTTAAGACGTTTACTGGTTATATCAAGGATAAAATTGACTAATATTCTATTTTCCT

by

PRKN-206 :>

GGCCAGGCTCAATACCATTATACCCAGAGCACAGTCACGCAGTGATTTATTTCTGTGTAAGAGATTGGTCATGTAAATGAGATGC

CCGGTCCGAGTTATGGTAATATGGGTCTCGTGTCAGTGCGTCACTAAATAAAGACACATTCTCTAACCAGTACATTTACTCTACG

Py

PRKN-206 :>

TCATTCACTACAGGACTGATACAAGCATCTTCTCTCTGAAGGTTTGCCTTGCAAATGGAACTTACTGCTGGCCTCCTTTATTTAG

AGTAAGTGATGTCCTGACTATGTTCGTAGAAGAGAGACTTCCAAACGGAACGTTTACCTTGAATGACGACCGGAGGAAATAAATC

Y >

PRKN-206 :>

GCAAATGTACATATCCTCTTGAGTTCCTCCAAAGAACAGGTACATTATTATACGAACTAGTAAGTGTTGCTACGTGTCCGAGTCT

CGTTTACATGTATAGGAGAACTCAAGGAGGTTTCTTGTCCATGTAATAATATGCTTGATCATTCACAACGATGCACAGGCTCAGA

e . . >

PRKN-206 >

AGAATCAAAGAATGATCATCTGTACAGGGCAAATGCTCACTTTGGGAAGACCGTTATTTCATCTATTTGTGTCTGGTTGCCTCTA

TCTTAGTTTCTTACTAGTAGACATGTCCCGTTTACGAGTGAAACCCTTCTGGCAATAAAGTAGATAAACACAGACCAACGGAGAT

by

PRKN-206 :>

CATGTCAGAAAGTATCCCTGAATGACTTACCTCTTTGCATAATTCAGAACTCTCAGAAATGTTATTTTTCTTTGAAAGGAAGCCT

GTACAGTCTTTCATAGGGACTTACTGAATGGAGAAACGTATTAAGTCTTGAGAGTCTTTACAATAAAAAGAAACTTTCCTTCGGA

Py

PRKN-206 :>

14,535

14,620

14,705

14,790

14,875

14,960

15,045

15,130

15,215

15,300



TGACATTTCTGTGCCCATGTGGACTTACAAAACATCTCTGAGGATTGCCATCAATAAGCATAGACTTGAAGAAAAAAAAAAAGCT

ACTGTAAAGACACGGGTACACCTGAATGTTTTGTAGAGACTCCTAACGGTAGTTATTCGTATCTGAACTTCTTTTTTTTTTTCGA

by

PRKN-206 :>

AAGATTCTTATAGCTTATAAGATGCTGAAGATATATAGTCTGTGGATTCATTTAATAGGCTCTCATCTCATAGATGTTTCCATTG

TTCTAAGAATATCGAATATTCTACGACTTCTATATATCAGACACCTAAGTAAATTATCCGAGAGTAGAGTATCTACAAAGGTAAC

Py

PRKN-206 :>

TGATTACACTCACATTCCAAGGCAAGCAATGTGTGAGAGGGTGAAACTCTGCAGCAATCCAATCTCCAAACTCTTAACATAGGAT

ACTAATGTGAGTGTAAGGTTCCGTTCGTTACACACTCTCCCACTTTGAGACGTCGTTAGGTTAGAGGTTTGAGAATTGTATCCTA

Y >

PRKN-206 :>

GCATCTTATTAGGGTACAGGAAACCTGATAAATGACAGAGAAGAGATGCCATACTGAAACTGTGTTACTGTTCACTGAAGTCCTA

CGTAGAATAATCCCATGTCCTTTGGACTATTTACTGTCTCTTCTCTACGGTATGACTTTGACACAATGACAAGTGACTTCAGGAT

e . . >

PRKN-206 >

GTTTCAGATATTCTGTTGTCTCCATTATTGGACTAAGATTCCATCATCCAATTGACCTGATGTTATCTGAGATTTTGCTTAATAC

CAAAGTCTATAAGACAACAGAGGTAATAACCTGATTCTAAGGTAGTAGGTTAACTGGACTACAATAGACTCTAAAACGAATTATG

by

PRKN-206 :>

AGTCATCATCCTTTAGGGAAGAATTTAAGAAATGAGAGGTTGTGTCTATACACCCAAAAGCTCTGAACCCAAAGATGATTCACTG

TCAGTAGTAGGAAATCCCTTCTTAAATTCTTTACTCTCCAACACAGATATGTGGGTTTTCGAGACTTGGGTTTCTACTAAGTGAC

Py

PRKN-206 :>

AAATTCCATCTTTACTTTTTTCCCTTTTTACTAAGTCATTGTAACAAGCCTGAGATGACTGTCAAGGAACAATAAGATTGTATAT

TTTAAGGTAGAAATGAAAAAAGGGAAAAATGATTCAGTAACATTGTTCGGACTCTACTGACAGTTCCTTGTTATTCTAACATATA

Y >

PRKN-206 :>

GAGAAACTTCTTTGAAGCTTATATACCAAACTCACTTATGATGAATACATATGGGAGTATGTGTGCTCCTTCATTTTCTATTTAT

CTCTTTGAAGAAACTTCGAATATATGGTTTGAGTGAATACTACTTATGTATACCCTCATACACACGAGGAAGTAAAAGATAAATA

e . . >

PRKN-206 >

ATATGGGCTTGGGTCATAGCTTTAATTAATAAGTTACCATTAGTAAATATTTATTCCAGCATTGATCTTCCTTAGATATAAGTTA

TATACCCGAACCCAGTATCGAAATTAATTATTCAATGGTAATCATTTATAAATAAGGTCGTAACTAGAAGGAATCTATATTCAAT

by

PRKN-206 :>

AATGGCAGATGAAGTTAAATGTGTGGGATGTGATCCTTTATGTTATAATAGTTTATGTTAAAGTATAACTTTAGTGATGCCCATA

TTACCGTCTACTTCAATTTACACACCCTACACTAGGAAATACAATATTATCAAATACAATTTCATATTGAAATCACTACGGGTAT

Py

PRKN-206 :>

15,385

15,470

15,555

15,640

15,725

15,810

15,895

15,980

16,065

16,150



AGACACAGAAAACACAATTAAATGGGAATGGGAGAGTCTGGCCTAATATGTTGTGTTAACTTTTTTTTTCAAATATTAGGTTTAA

TCTGTGTCTTTTGTGTTAATTTACCCTTACCCTCTCAGACCGGATTATACAACACAATTGAAAAAAAAAGTTTATAATCCAAATT

by

PRKN-206 :>

TATTGATAAAAATAAAATTATCATAAACAATTTAGCAGCAGAAGTTAAATTAACTGAAATTCACATTGGACAAGTGAAGATTGCC

ATAACTATTTTTATTTTAATAGTATTTGTTAAATCGTCGTCTTCAATTTAATTGACTTTAAGTGTAACCTGTTCACTTCTAACGG

Py

PRKN-206 :>

ATAGTAGCCTTTGTAAAGCACAGAAGGATGGGCTGAAAGATCTTTCTTTGGCCATGTGCTAAATCAGAGGATGCACAGACTCATT

TATCATCGGAAACATTTCGTGTCTTCCTACCCGACTTTCTAGAAAGAAACCGGTACACGATTTAGTCTCCTACGTGTCTGAGTAA

Y >

PRKN-206 :>

TGAATGGAGGCAGAACATCAAGTATTTACTGAATTGTTGGGCAAGCCCATGATTTATAAAGTTGGTGTCAGTATAGTGTTCTAGT

ACTTACCTCCGTCTTGTAGTTCATAAATGACTTAACAACCCGTTCGGGTACTAAATATTTCAACCACAGTCATATCACAAGATCA

e . . >

PRKN-206 >

ATCAATTGTTTTTGGATTTTTAAAAAATGTTTTAGCCTTTTGTACATATATGTCTTCACACAGAGAAGCATACATTCATTTGGGG

TAGTTAACAAAAACCTAAAAATTTTTTACAAAATCGGAAAACATGTATATACAGAAGTGTGTCTCTTCGTATGTAAGTAAACCCC

by

PRKN-206 :>

AATGCATTTCCTGGGAAAAATTATAATTTTTGTGGGTGTACTTGTGTAAACTGCATTGGATTGAAGATTTTATTCTGTCATTGAA

TTACGTAAAGGACCCTTTTTAATATTAAAAACACCCACATGAACACATTTGACGTAACCTAACTTCTAAAATAAGACAGTAACTT

Py

PRKN-206 :>

TTTTATTTTGCATGGAATGTTTCTTGTCTTATTATTTGTTCTGGATACTTTGCATTCAGAGGTGTCACTCAGATAAGATTTAATA

AAAATAAAACGTACCTTACAAAGAACAGAATAATAAACAAGACCTATGAAACGTAAGTCTCCACAGTGAGTCTATTCTAAATTAT

Y >

PRKN-206 :>

TGTAGACTAATTATGGCACAGAACTCTGCTTTTTAAATTAATAGAATATTCTGACATTAGAGGGAGAAATGAGGAATGCGAGAAC

ACATCTGATTAATACCGTGTCTTGAGACGAAAAATTTAATTATCTTATAAGACTGTAATCTCCCTCTTTACTCCTTACGCTCTTG

e . . >

PRKN-206 >

CCACTGATGTTTGTGTTTTGAGTACATCACAAACTCAATTTCAAATATGTGGGCTTTTGAAAGCTCAGTGCAGGTTTTGCCAAGG

GGTGACTACAAACACAAAACTCATGTAGTGTTTGAGTTAAAGTTTATACACCCGAAAACTTTCGAGTCACGTCCAAAACGGTTCC

by

PRKN-206 :>

ATATTTTCTGCTCATTTTTATAGGCTTACATATTTCAAAGGGAATTGGGTCTGTGTGTTTGCATTCCATCTATGCGTAATTCATC

TATAAAAGACGAGTAAAAATATCCGAATGTATAAAGTTTCCCTTAACCCAGACACACAAACGTAAGGTAGATACGCATTAAGTAG

Py

PRKN-206 :>

16,235

16,320

16,405

16,490

16,575

16,660

16,745

16,830

16,915

17,000



AAAAACATTGTTCAGAAAACAGGAAATAAACACAAACATTTGTTTAAGATAGTTCTAGTGTTATTTAAACCTTGGACACTAAGAA

17,085
TTTTTGTAACAAGTCTTTTGTCCTTTATTTGTGTTTGTAAACAAATTCTATCAAGATCACAATAAATTTGGAACCTGTGATTCTT
CTTCAGAACCTGCTAAAGTGGTTAATTAACATCTGCTTCCTCAGTTTACCTGTTTTGTACCTTGGAGTCAATTCTCATTTTGAGG

17,170

GAAGTCTTGGACGATTTCACCAATTAATTGTAGACGAAGGAGTCAAATGGACAAAACATGGAACCTCAGTTAAGAGTAAAACTCC

Py
I T .

AACATTGAGATACATGCTGTTCTTGTAGGAGCCTAAAACTTTTTATATGTTTTTTTCATTCCAAGGGAGTTTTATGATGCC 3

TTGTAACTCTATGTACGACAAGAACATCCTCGGATTTTGAAAAATATACAAAAAAAGTAAGGTTCCCTCAAAATACTACGG 5’



Feature

PRKN

/note

PRKN-201

/note

PRKN-202

/note
PRKN-203

/note

PRKN-204

/note
PRKN-205

/note
PRKN-206

/note
PRKN-207

/note

PRKN-215

/note

PRKN-217

/note

PRKN-221

/note

PRKN-222

/note

PRKN-210

/note

PRKN-211

/note

PRKN-202

/codon_start
/note
/translation

PRKN-204

/codon_start
/note
/translation

PRKN-205

/codon_start
/note
/translation

Location

1 .. 17,251
gene ENSG00000185345
Protein coding

1 .. 17,251
primary transcript ENST00000338468
Nonsense mediated decay

1 .. 17,251
primary transcript ENST00000366892

1 .. 17,251
primary transcript ENST00000366894
Nonsense mediated decay

1 .. 17,251
primary transcript ENST00000366896

1 .. 17,251
primary transcript ENST00000366897

1 .. 17,251
primary transcript ENST00000366898

1 .. 17,251
primary transcript ENST00000479615
Nonsense mediated decay

1 .. 17,251
primary transcript ENST00000674232
Retained intron

1 .. 17,251
primary transcript ENST00000674259
protein_coding_CDS_not_defined

1 .. 17,251
primary transcript ENST00000674493
protein_coding_CDS_not_defined

1 .. 17,251
primary transcript ENST00000674501
Retained intron

1 7421
primary transcript ENST00000648830
protein_coding_CDS_not_defined

7256 .. 17,251
primary transcript ENST00000673871
Nonsense mediated decay
7258 7421

1
coding sequence ENSP00000355858

FVRFNSSHGFPVEVDSDTSIFQLKEVVAKRQGVPADQLRVIFAGKELRNDWTVQ

54 amino acids = 6.2 kDa

7258

1
coding sequence ENSP00000355862

FVRFNSSHGFPVEVDSDTSIFQLKEVVAKRQGVPADQLRVIFAGKELRNDWTVQ

54 amino acids = 6.2 kDa

7258

1
coding sequence ENSP00000355863

FVRFNSSHGFPVEVDSDTSIFQLKEVVAKRQGVPADQLRVIFAGKELRNDWTVQ

54 amino acids = 6.2 kDa

7421

7421

Size

17,251 bp

17,251 bp

17,251 bp

17,251 bp

17,251 bp

17,251 bp

17,251 bp

17,251 bp

17,251 bp

17,251 bp

17,251 bp

17,251 bp

7421 bp

9996 bp

164 bp

164 bp

164 bp

1

Type

gene

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

CDs

CDs

CDs



AR NI NN

Feature Location
PRKN-206 7258 7421
/codon_start = 1

/note = coding sequence ENSP00000355865

/translation
54 amino acids =

Donor Sequence SNV -> REV
PAM
gRNA Protospacer Sequence
SNV

/note = SNV =C

6.2 kDa

7308
7367
7370
7375

7407
7369
7389
7375

Size

164 bp

100 bp
3 bp
20 bp
1 bp

a
]

OEO@

1

FVRFNSSHGFPVEVDSDTSIFQLKEVVAKRQGVPADQLRVIFAGKELRNDWTVQ

ITTITI

Type
CDS

misc_feature
misc_feature
misc_feature
misc_feature



Primer Length (=] Binding Sites oy Tm Date Added

PCR Forward 25-mer 6866 .. 6890 s 58°C Aug 18, 2023
/sequence = TTTATTAAGAGGGTCACTGTGGAGG
44% GC / 7792.2 Da
Donor Template SNV -> REV 100-mer 7308 .. 7407 - 81°C Aug 18, 2023
/sequence = GACACCAGCATCTTCCAGCTCAAGGAGGTGGTTGCTAAGCGACAGGGGGTTCCGGCTGACCAGTTGCGTGTGATTTTCGCAGGGAA
EB% T GAGGIMAILE Da
gRNA Protospacer 20-mer 7370 .. 7389 -— 52°C Aug 18, 2023
/sequence = CTGCGAAAATCACAGGCAAC
50% GC / 6104.0 Da
Sanger Sequencing Primer 20-mer 7590 .. 7609 —_ 56°C Aug 18, 2023
/sequence = CCTGCTTGCTGTTTTAATGC
45% GC / 6065.0 Da
PCR Reverse 25-mer 7820 .. 7844 —_ 58°C Aug 18, 2023
/sequence = GGGTCACAATTGGGTTACAAATTCC

44% GC / 7681.1 Da



