N gRNA Protospacer (4124 .. 4141)
(4060 .. 4159) Donor Template SNV -> REV Sanger Sequencing Primer (4316 .. 4335)
(3617 .. 3641) PCR Forward PCR Reverse (4525 .. 4549)

| LRRK2

| LRRK2-201

N----F----E-H---p

LRRK2-201
B

Donor Template SNV -> REV

gRNA Protospacer

SNV

\A 4

ASK2J00169R_LRRK2_Y1699C_F11_AA
9358 bp



CACATGTGAACATTAGGATGGGTATATCTTATACAGTAGAATAAGGAAGAGGTTTGCATCAGAACTCCCCTTTTAAAAAAATGCA

GTGTACACTTGTAATCCTACCCATATAGAATATGTCATCTTATTCCTTCTCCAAACGTAGTCTTGAGGGGAAAATTTTTTTACGT

Y =

| [RRK2-201 >

GATTTTCACTATGACTGCAATAAAATTCCTGAAGATTCTGTGGAGTAATTAAGTTGAAACTCCATGAAAGTTCTTCTCATTAGCA

CTAAAAGTGATACTGACGTTATTTTAAGGACTTCTAAGACACCTCATTAATTCAACTTTGAGGTACTTTCAAGAAGAGTAATCGT

I T

LRRK2-201 :>

TAGTTATAAATATGATAATTTAAGTAAAAATTAAGTTAATTTGAGCCACTCAAAGTTACTTTTAAAGACAGATTTAAAATGTCAA

ATCAATATTTATACTATTAAATTCATTTTTAATTCAATTAAACTCGGTGAGTTTCAATGAAAATTTCTGTCTAAATTTTACAGTT

e P

LRRK2-201 :>

TAAAATGATAATTTAAATTTCCGATTAACCTAAAAAAGAAGTGCCATCATTTTTATTTATGCCAATAAATTGAAATATAATGTCA

ATTTTACTATTAAATTTAAAGGCTAATTGGATTTTTTCTTCACGGTAGTAAAAATAAATACGGTTATTTAACTTTATATTACAGT

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

TTTTATCACTAAGGTTTAAAGGAAATGAAATCTCTAAATAATCAAGTGAAACCAAGAGCAACTTGTCTGACAGCTATTAGCAAAA

AAAATAGTGATTCCAAATTTCCTTTACTTTAGAGATTTATTAGTTCACTTTGGTTCTCGTTGAACAGACTGTCGATAATCGTTTT

S T T —— >

LRRK2-201 :>

ATAAATAGGAGTATTCACCTTCATGAATCAAGGCAAGGGCCGGAATAATTTCATGGTGCAGAAGCTCTAATGAGCCCACCCACTC

TATTTATCCTCATAAGTGGAAGTACTTAGTTCCGTTCCCGGCCTTATTAAAGTACCACGTCTTCGAGATTACTCGGGTGGGTGAG

I T

LRRK2-201 :>

TATGCGCCCCGAGCTGTTAGGTCACTAAACTTATTAAAAAAAGGTACCATTAAGGCAGGGAGAAGTTTACAAGACTCATTTAACT

ATACGCGGGGCTCGACAATCCAGTGATTTGAATAATTTTTTTCCATGGTAATTCCGTCCCTCTTCAAATGTTCTGAGTAAATTGA

e P

LRRK2-201 :>

GTATGATAAAAGAGATATGAAAGAGACCTATTCAATTAATCAGGTGGAACATTAAAAAGCTTACATGGCAATTTAACCTTGATAA

CATACTATTTTCTCTATACTTTCTCTGGATAAGTTAATTAGTCCACCTTGTAATTTTTCGAATGTACCGTTAAATTGGAACTATT

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

AAATACATGGGAGAAATACAAAGGAATTTGGAAAATTCTCTTTCCTTGAATAAGGCATCAGTTAGCTATTCAGGTTATGAGGTTG

TTTATGTACCCTCTTTATGTTTCCTTAAACCTTTTAAGAGAAAGGAACTTATTCCGTAGTCAATCGATAAGTCCAATACTCCAAC

S T T —— >

LRRK2-201 :>

AAGGAATGTTAGGAGCTCTTTTAAAGGTGATAAAGTCAAGATAATGTTGCAGATTTTATTCTTATGTAACAAACCCCCTCGAAAC

TTCCTTACAATCCTCGAGAAAATTTCCACTATTTCAGTTCTATTACAACGTCTAAAATAAGAATACATTGTTTGGGGGAGCTTTG

I T

LRRK2-201 :>

85

170

340

425

680

765

850



TTGGAGGCTTAAAATGTGAACAATTTATCATTTCTCGTTCTTCTGTGGCTTGACTGGGCTCAGCTGCGTGGTTCTGCTCCACATG

AACCTCCGAATTTTACACTTGTTAAATAGTAAAGAGCAAGAAGACACCGAACTGACCCGAGTCGACGCACCAAGACGAGGTGTAC

S T T —— >

LRRK2-201 :>

GTATTGGCAAGGGTTATTCACTTGGCTTCATTCATTAAACTGAGCTGGAAAGTGCAAGAAAGGTACATGCATGTTTTTGGAGTAT

CATAACCGTTCCCAATAAGTGAACCGAAGTAAGTAATTTGACTCGACCTTTCACGTTCTTTCCATGTACGTACAAAAACCTCATA

I T

LRRK2-201 :>

TGGTGCTTCTCCATGTGGCCTATCATATGGCTAAGTTGGGCTTCCTCGTGGCACGGTGATCACAGAATAATTAGACATCTTTCAT

ACCACGAAGAGGTACACCGGATAGTATACCGATTCAACCCGAAGGAGCACCGTGCCACTAGTGTCTTATTAATCTGTAGAAAGTA

e P

LRRK2-201 :>

GGTGGCTGGTTACCAAGAGAAATGAAGCAGATTTTTTCTGTCCTCTTAAAGGCTAGGCCAAGGACTGGCAAAAATATTAATTCTG

CCACCGACCAATGGTTCTCTTTACTTCGTCTAAAAAAGACAGGAGAATTTCCGATCCGGTTCCTGACCGTTTTTATAATTAAGAC

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

CTACATTCTAGTAACCAGAGCAACCACAAACCTAGCTCAGATTAAAGGGGAAGGAAAAGAGACTCTATATGAATAGCACCTATGT

GATGTAAGATCATTGGTCTCGTTGGTGTTTGGATCGAGTCTAATTTCCCCTTCCTTTTCTCTGAGATATACTTATCGTGGATACA

S T T —— >

LRRK2-201 :>

ATAGGGATGGAAATGATGTGTCCATCTTTGGAAACTTCCACTATAAATAGTGGTAGCACGCTATAGATCCACTAGGAAAATCAAG

TATCCCTACCTTTACTACACAGGTAGAAACCTTTGAAGGTGATATTTATCACCATCGTGCGATATCTAGGTGATCCTTTTAGTTC

I T

LRRK2-201 :>

CACAAACTCTTTAAAAAATAAGTGTATCTTAGTAAAATAGATTAGAATAACTAGATAATAATGGCTAACATACATGAGGTTAATA

GTGTTTGAGAAATTTTTTATTCACATAGAATCATTTTATCTAATCTTATTGATCTATTATTACCGATTGTATGTACTCCAATTAT

e P

LRRK2-201 :>

TGTGCTTTTCAAAGATTAGCTCATGTAATTCTCACAGCAACCTTTCCAAATGGTACTTTATTAGCCCCTATGATACAGATGAAGA

ACACGAAAAGTTTCTAATCGAGTACATTAAGAGTGTCGTTGGAAAGGTTTACCATGAAATAATCGGGGATACTATGTCTACTTCT

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

AATTGATTGACAGAGAGGTTGAATAATTTATCCAACGGTACACATTCAGGAAGAGGTAGAGTTAGAATTTCAAACCAAGTAGTTT

TTAACTAACTGTCTCTCCAACTTATTAAATAGGTTGCCATGTGTAAGTCCTTCTCCATCTCAATCTTAAAGTTTGGTTCATCAAA

S T T —— >

LRRK2-201 :>

GACTCCAGGGCCTATGAGTTTATACATTCATAGGGCTGATATTCAAATGAGAGAAGAGAAGTAATAAATAAACATATAATATGTT

CTGAGGTCCCGGATACTCAAATATGTAAGTATCCCGACTATAAGTTTACTCTCTTCTCTTCATTATTTATTTGTATATTATACAA

I T

LRRK2-201 :>

935

1020

1105

1190

1275

1360

1445

1530

1615

1700



GAGTGGTACAGAGTGCTACAAAGAAAATATGAAGTGCAGTTGGAGATGAATTGTCAAAAAAGGTCTTAGCACTTAAAAAACACTA

CTCACCATGTCTCACGATGTTTCTTTTATACTTCACGTCAACCTCTACTTAACAGTTTTTTCCAGAATCGTGAATTTTTTGTGAT

S T T —— >

LRRK2-201 :>

AAACAGCAAACAATTCTCTTTACCACCTAAACTGTAAGAGCGATCTGGAATTGCTATAAAGTACACAACATGGGAGAAGTCTTAA

TTTGTCGTTTGTTAAGAGAAATGGTGGATTTGACATTCTCGCTAGACCTTAACGATATTTCATGTGTTGTACCCTCTTCAGAATT

I T

LRRK2-201 :>

ACAACAGTTTTTATTATTTATAGGCCCATTGCACACTGTCATTAAATACCAATATGTTCAATCAACCATGCATTCATTGATTCAA

TGTTGTCAAAAATAATAAATATCCGGGTAACGTGTGACAGTAATTTATGGTTATACAAGTTAGTTGGTACGTAAGTAACTAAGTT

e P

LRRK2-201 :>

TAAATACTGTACATACAAAATAGAAATACAGAAATGGGTAAGACAAGTCCTTGGGCCTAAGGACTTTATAACCTGGTATTTCACT

ATTTATGACATGTATGTTTTATCTTTATGTCTTTACCCATTCTGTTCAGGAACCCGGATTCCTGAAATATTGGACCATAAAGTGA

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

CAACTACATGATAGCATAAATAATGTTTGCTTCTGTTTAAGTATTCCTTAAACATTATAGATCTCCCAAAGAAAATTAAATACAA

GTTGATGTACTATCGTATTTATTACAAACGAAGACAAATTCATAAGGAATTTGTAATATCTAGAGGGTTTCTTTTAATTTATGTT

S T T —— >

LRRK2-201 :>

ACCTCTTTTTAAAGTGAATTTGACAAAGCAAAATAAATTGGAATATATAGATAAATATGCTAAAATTTGTCATATGTACTTTGCG

TGGAGAAAAATTTCACTTAAACTGTTTCGTTTTATTTAACCTTATATATCTATTTATACGATTTTAAACAGTATACATGAAACGC

I T

LRRK2-201 :>

TACTTTACATGTGTTATTTCATTCTCAGGGCAATCTAAGACAGTCACTTTTATTATCTCATTTTATAGAGAAGAAAGCTGTGCAG

ATGAAATGTACACAATAAAGTAAGAGTCCCGTTAGATTCTGTCAGTGAAAATAATAGAGTAAAATATCTCTTCTTTCGACACGTC

e P

LRRK2-201 :>

TAAAGAAATCAAATACCTTTCCCAAGGTTACAGAGCTAGTAGTAGAGCCTGGATTTGAATCTGGGTTCTGACTGATTTTTAACTG

ATTTCTTTAGTTTATGGAAAGGGTTCCAATGTCTCGATCATCATCTCGGACCTAAACTTAGACCCAAGACTGACTAAAAATTGAC

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

CCATGACAAGGATCAAAGCTCAAAGTGTGATCTCTGTGTTAGAAACATCGGGGTTGCTCTTTAAAAAAGCCGATTCTCAGGCCTC

GGTACTGTTCCTAGTTTCGAGTTTCACACTAGAGACACAATCTTTGTAGCCCCAACGAGAAATTTTTTCGGCTAAGAGTCCGGAG

S T T —— >

LRRK2-201 :>

AACCCAGACCTACTGACCCAGACACTGCAAGTAGAATCCATCAAAATGCAGTAGTTACTTTGAGAATCATGAAACTCTGCTACAC

TTGGGTCTGGATGACTGGGTCTGTGACGTTCATCTTAGGTAGTTTTACGTCATCAATGAAACTCTTAGTACTTTGAGACGATGTG

I T

LRRK2-201 :>

1785

1870

1955

2040

2125

2210

2295

2380

2465

2550



AGTCTGTCTTCCTATTCATGGAAGTCCTCTCCTAGTATATAAATGTGAAGTAATATTTCTATTTCAAACCTGTATTGATAACTGT

TCAGACAGAAGGATAAGTACCTTCAGGAGAGGATCATATATTTACACTTCATTATAAAGATAAAGTTTGGACATAACTATTGACA

S T T —— >

LRRK2-201 :>

CTGGAAGATAATTTTCCTGGGAATATATTATTGATGAGACTGCAAAACAGATGTGAGGTATTGGATTGATCTTTCCATTGTAGCT

GACCTTCTATTAAAAGGACCCTTATATAATAACTACTCTGACGTTTTGTCTACACTCCATAACCTAACTAGAAAGGTAACATCGA

I T

LRRK2-201 :>

AGGGAAATACTGATGTTCATTGTTTCAGTGAAGTTCAATGATTTCCTATCCGAATTAACTCCCTTAATTTAACAATTTTTTTTTT

TCCCTTTATGACTACAAGTAACAAAGTCACTTCAAGTTACTAAAGGATAGGCTTAATTGAGGGAATTAAATTGTTAAAAAAAAAA

e P

LRRK2-201 :>

TTTTTTGAGAGTGAATGCCCCTCTGGGCTTCTAGGCCACATGGTTGCTAGAGAAATTAGGTACTGTGTTGCACTTGAAAACACTA

AAAAAACTCTCACTTACGGGGAGACCCGAAGATCCGGTGTACCAACGATCTCTTTAATCCATGACACAACGTGAACTTTTGTGAT

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

AAATCTTTCTGACTACTTTCACTGAGCAAAGAGACATAAAATGCTTTAAATTTGCAACATTTCAGAAAATAAATTTTAGTGATTA

TTTAGAAAGACTGATGAAAGTGACTCGTTTCTCTGTATTTTACGAAATTTAAACGTTGTAAAGTCTTTTATTTAAAATCACTAAT

S T T —— >

LRRK2-201 :>

TTTATGACTCGAATCTTTCAGATTTTGACAGTGAAAGTGGAAGGTTGTCCAAAACACCCTAAGGGCATTATTTCGCGTAGAGATG

AAATACTGAGCTTAGAAAGTCTAAAACTGTCACTTTCACCTTCCAACAGGTTTTGTGGGATTCCCGTAATAAAGCGCATCTCTAC

I T

[RRK2-201 >
1610 , ., 1615 ., ., ., 1620 , ., ., ., 1625 ., . ., . 1630
1 L T \ K \ E G C P K H P K G 1 1 S R R D
ENSE00003521951 >
LRRK2-201

TGGAAAAATTTCTTTCAAAAAAAAGGAAATTTCCAAAGAACTACATGTCACAGTATTTTAAGCTCCTAGAAAAATTCCAGATTGC

ACCTTTTTAAAGAAAGTTTTTTTTCCTTTAAAGGTTTCTTGATGTACAGTGTCATAAAATTCGAGGATCTTTTTAAGGTCTAACG

IS T — >

LRRK2-201 :>
L L L . 1635 L L L1640 L L L1645 L L . 1650 L L . 1655 L L L
\ E K F L S K K R K F P K N Y M S Q Y F K L L E K F Q 1 A
ENSE00003521951 :>
LRRK2-201

TTTGCCAATAGGAGAAGAATATTTGCTGGTTCCAAGCAGGTAAAGAAAACCTTAAAAAATTAATTGCTACATGGAAATTCACTAT

AAACGGTTATCCTCTTCTTATAAACGACCAAGGTTCGTCCATTTCTTTTGGAATTTTTTAATTAACGATGTACCTTTAAGTGATA

e P

LRRK2-201 :>
1660 L L L1665 L L 1670 L
L P 1 G E E Y L L Vv P S S
ENSE00003521951 R R el i il R R NN R :>

LRRK2-201

2635

2720

2805

2890

2975

3060

3145

3230



CTATTCTTTTAATTGTCAAACTAACTGTAGTCTATAATAGATGTATTAAATAAATAAATATATTTTGCTTCTAGTGTAAACCTCC

GATAAGAAAATTAACAGTTTGATTGACATCAGATATTATCTACATAATTTATTTATTTATATAAAACGAAGATCACATTTGGAGG

S T T —— >

LRRK2-201 >

LRRK2-201

TACTGACATGTATCATTTATTTTGGAATAAAACATTGCATCTGACACTTTAACAATATAGTAAATCACTTACTTTATGTGTATAG

ATGACTGTACATAGTAAATAAAACCTTATTTTGTAACGTAGACTGTGAAATTGTTATATCATTTAGTGAATGAAATACACATATC

I T

LRRK2-201 >

LRRK2-201

TTACTAGTTGGCTTATCACTGTTGAAATTATTTAAGAAAGGTAAATAGTGGAGATTAATGTGTGTGTGTGTCTGTGTTTGTGTAT

AATGATCAACCGAATAGTGACAACTTTAATAAATTCTTTCCATTTATCACCTCTAATTACACACACACACAGACACAAACACATA

LRRK2-201 >

LRRK2-201

GTGTGTGTTCTTAAACAACACTGAGAGAGTTTATTAAGCAAGTTCTGAGAAGATAGTGAGTTTTCAACAGAATTTTAAAAGCATT

CACACACAAGAATTTGTTGTGACTCTCTCAAATAATTCGTTCAAGACTCTTCTATCACTCAAAAGTTGTCTTAAAATTTTCGTAA

LRRK2-201 >

LRRK2-201

PCR Forward
[TTTTTCCTACTGCTCTAAGCAACTG

TATGGCATCACAATGGATGCCTATGTTTTAGCCTATACTATGGAAATTTTTCCTACTGCTCTAAGCAACTGGGAAATTTATAAAG

ATACCGTAGTGTTACCTACGGATACAAAATCGGATATGATACCTTTAAAAAGGATGACGAGATTCGTTGACCCTTTAAATATTTC

LRRK2-201 >

LRRK2-201

TAATATGATGTTGAAATGTGCAAATTACATTGATTGATGGATGCAGCCAATTTTAAAAATAAATATACACTTTTTTTCTAGGACA

ATTATACTACAACTTTACACGTTTAATGTAACTAACTACCTACGTCGGTTAAAATTTTTATTTATATGTGAAAAAAAGATCCTGT

LRRK2-201 >

LRRK2-201

TGTATTTTTCAGGATTTATATAAGATTACATTTGTCTATGCATAACTAATTGTAATAATTTATGTATTAGTGCACAGGGATTACC

ACATAAAAAGTCCTAAATATATTCTAATGTAAACAGATACGTATTGATTAACATTATTAAATACATAATCACGTGTCCCTAATGG

e P

LRRK2-201 >

LRRK2-201

3315

3400

3485

3570

3655

3740

3825



GAAAATATTTCATGCATCTACATCTGAGCATGCATTTGAATTGGTTATTGACCACTGAATTTTTGGTGTAGGAAAAATATGTAGT

CTTTTATAAAGTACGTAGATGTAGACTCGTACGTAAACTTAACCAATAACTGGTGACTTAAAAACCACATCCTTTTTATACATCA

S T T —— >

LRRK2-201 >

LRRK2-201

GAAACAATGTTACAAAAAGATTACAATTGTTTGGAATGATTACCTTCATTGACTTTAAGCAGTAAAATCATTTGCTCAACAAGGT

CTTTGTTACAATGTTTTTCTAATGTTAACAAACCTTACTAATGGAAGTAACTGAAATTCGTCATTTTAGTAAACGAGTTGTTCCA

I T

LRRK2-201 >

LRRK2-201

Donor Template SNV -> REV
ICTGTGATAGAGCTTCCCCATT

TGGGTGTTTTGTGAGGCTGTATAACCATAGTGTCCTTTTGCCTTTAGTTTGTCTGACCACAGGCCTGTGATAGAGCTTCCCCATT

ACCCACAAAACACTCCGACATATTGGTATCACAGGAAAACGGAAATCAAACAGACTGGTGTCCGGACACTATCTCGAAGGGGTAA

LRRK2-201 >
. . 1675 . . L1680 . . .
L S D H R P VvV I E L P H
-------------------------------------- ENSE00003579735 >
LRRK2-201
Donor Template SNV -> REV
GTGAGAACTCTGAAATTATCATCCGACTATATGAAATGCCTTATTTTCCAATGGGATTTTGGTCAAGATTAATCAATCG
GTGAGAACTCTGAAATTATCATCCGACTATATGAAATGCCTTATTTTCCAATGGGATTTTGGTCAAGATTAATCAATCGATTACT
CACTCTTGAGACTTTAATAGTAGGCTGATATACTTTACGGAATAAAAGGTTACCCTAAAACCAGTTCTAATTAGTTAGCTAATGA
LRRK2-201 >
1685 . . L1690 . . L1695 . . L1700 . . L1705 . . L1710 . .
c E N S E 1 1 I R L Y E ™M P Y F P M G F W S R L I L L
ENSE00003579735 >
LRRK2-201
|:| gRNA Protospacer
PAM
SNV

ACAAAAGGTTACCCTAAAAC|
gRNA Protospacer
TGAGATTTCACCTTACATGCTTTCAGGGAGAGGTAAGTATCTAATGAAGACTTATTAGATTTTTAGAGACTATTAATTTAGACTT

ACTCTAAAGTGGAATGTACGAAAGTCCCTCTCCATTCATAGATTACTTCTGAATAATCTAAAAATCTCTGATAATTAAATCTGAA

I T

[RRK2-201 >
1715 L L 1720 L L
E 1 S P Y M L S G R
ENSE00003579735 [ >

LRRK2-201

3910

3995

4080

4165

4250



ATTAATTTTTAGAGAAATTAGGGAGATGGCATATGAAAAGTAATATGCCATTTTCTCAGAGTTTACTTGTTTGGAAGGCAGCTGA

TAATTAAAAATCTCTTTAATCCCTCTACCGTATACTTTTCATTATACGGTAAAAGAGTCTCAAATGAACAAACCTTCCGTCGACT

LRRK2-201 >

LRRK2-201

GAACAAACCTTCCGTCGACT]|
Sanger Sequencing Primer
AGAATTAGAAAATAAGCTCATAAAACCTTGGAGTAGGCAATCTAAAGACACACAAGCACATATAACCTCATCTAATTTGTCAGGA

TCTTAATCTTTTATTCGAGTATTTTGGAACCTCATCCGTTAGATTTCTGTGTGTTCGTGTATATTGGAGTAGATTAAACAGTCCT

LRRK2-201 >

LRRK2-201

AGAAAATTCCTTAGGTGCTCACTCAGATCTTGACTGTGATTACATTGTAGGGACTGTAATTATCTCTTTTCTGTTGCACAGCCAC

TCTTTTAAGGAATCCACGAGTGAGTCTAGAACTGACACTAATGTAACATCCCTGACATTAATAGAGAAAAGACAACGTGTCGGTG

LRRK2-201 >

LRRK2-201

TAAGACATTTACAAAAAAAGAGCAAATCCGGTGTTTATAATGCTAACTCTTTCTTCTAAAATAAATAGAGACATTTTGGTACTCC

ATTCTGTAAATGTTTTTTTCTCGTTTAGGCCACAAATATTACGATTGAGAAAGAAGATTTTATTTATCTCTGTAAAACCATGAGG

LRRK2-201 >

LRRK2-201

QBTTTAGGCCACAAATATTACGAI

PCR Reverse

AAAGGGAAAATATCATTTTGGGGATTAAAATTAGCTTTACACAGGTGTTACTGGTTTCCAAAATAAACCTTACCTTGATTGGAAT

TTTCCCTTTTATAGTAAAACCCCTAATTTTAATCGAAATGTGTCCACAATGACCAAAGGTTTTATTTGGAATGGAACTAACCTTA

LRRK2-201 >

LRRK2-201

TAATCAACATATAGGTAGTTACATTGCATTAAAAAGTTCAGAAAGTTTTGCGTTTAGCATGATCAAAAACTTCTTTTTAAAAATT

ATTAGTTGTATATCCATCAATGTAACGTAATTTTTCAAGTCTTTCAAAACGCAAATCGTACTAGTTTTTGAAGAAAAATTTTTAA

LRRK2-201 >

LRRK2-201

ATGAGGATTTATTTATGATTTTCTTTCTTCATCTGTCGAGCATATTAAACTGCTTAACAGCATCAACCTGAAATGGATCTTAATG

TACTCCTAAATAAATACTAAAAGAAAGAAGTAGACAGCTCGTATAATTTGACGAATTGTCGTAGTTGGACTTTACCTAGAATTAC

e P

LRRK2-201 >

LRRK2-201

4335

4420

4505

4590

4675

4760

4845



TGCAGGGGATTTAACTCTTTTTATTGTAAAGTTGTGGATAAAATATTTAATAGATATGGATGAGGACTCATATCAGTAACAACCC

ACGTCCCCTAAATTGAGAAAAATAACATTTCAACACCTATTTTATAAATTATCTATACCTACTCCTGAGTATAGTCATTGTTGGG

S T T —— >

LRRK2-201 :>

LRRK2-201

AATACTTTATTTCAAAATGAATAGATCTGTATTACAATCACTTGTGTTGTGTGCAGTAGATTTTTTCCCTTTAACTTAGGAAGCA

TTATGAAATAAAGTTTTACTTATCTAGACATAATGTTAGTGAACACAACACACGTCATCTAAAAAAGGGAAATTGAATCCTTCGT

I T

LRRK2-201 :>

LRRK2-201

GTTAATAATTAATGGCTCCATTTTTTAGAACGAGCACTTCGCCCAAACAGAATGTATTGGCGACAAGGCATTTACTTAAATTGGT

CAATTATTAATTACCGAGGTAAAAAATCTTGCTCGTGAAGCGGGTTTGTCTTACATAACCGCTGTTCCGTAAATGAATTTAACCA

e P

[RRK2-201 >
L 1725 ., 1730, ., ., ., 4735 ., ., ., ., 1740 ,
E R A L R P N R M Y w R Q G I Y L N w
----------------------- ENSE00003635411 >
LRRK2-201

CTCCTGAAGCTTATTGTCTGGTAGGATCTGAAGTCTTAGACAATCATCCAGAGAGTTTCTTAAAAATTACAGTTCCTTCTTGTAG

GAGGACTTCGAATAACAGACCATCCTAGACTTCAGAATCTGTTAGTAGGTCTCTCAAAGAATTTTTAATGTCAAGGAAGAACATC

I ———————L >

LRRK2-201 :>
L L1745 L L 1750 L L . 1755 L L 1760 L L . 1765 L L 1770
S P E A Y C L \ G S E \ L D N H P E S F L K 1 T \ P S C R
ENSE00003635411 :>
LRRK2-201

AAAAGGTAAGGAAATCAATTTGAATGTTTTCAATTGCAACACTAAAGAAATTTAAACTTAAAAAAAAAAAAAACTTTACCTTAAA

TTTTCCATTCCTTTAGTTAAACTTACAAAAGTTAACGTTGTGATTTCTTTAAATTTGAATTTTTTTTTTTTTTGAAATGGAATTT

0 0000 ——_————1>

LRRK2-201 :>
K
----------------------------------------------------------------- >
LRRK2-201

GCTTTGCGACAGTATGAGGTTTAGACAAGGTGTTGAGCTCTGTTTTGAATCATGTAGGCTGTATTCTTTTGGGCCAAGTTGTGGA

CGAAACGCTGTCATACTCCAAATCTGTTCCACAACTCGAGACAAAACTTAGTACATCCGACATAAGAAAACCCGGTTCAACACCT

e [

[RRK2-201 >
! ! 1775 ! ! ! 1780 !
G C I L L G Q \ \ D
---------------------------------------------- ENSE00003568150 >
LRRK2-201

CCACATTGATTCTCTCATGGAAGAATGGTTTCCTGGGTTGCTGGAGATTGATATTTGTGGTGAAGGAGAAACTCTGTTGAAGAAA

GGTGTAACTAAGAGAGTACCTTCTTACCAAAGGACCCAACGACCTCTAACTATAAACACCACTTCCTCTTTGAGACAACTTCTTT

S T T —— >

LRRK2-201 :>

L . 1785 L L 1790 L L 1795 L L . 1800 L L . 1805 L L . 1810

H 1 D S L M E E W F P G L L E 1 D 1 C G E G E T L L K K
ENSE00003568150 :>

LRRK2-201

4930

5015

5100

5185

5270

5355

5440



TGGGCATTATATAGTTTTAATGATGGTGAAGAACATCAAAAAATCTTACTTGATGACTTGATGAAGAAAGCAGAGGAAGGTATGT

ACCCGTAATATATCAAAATTACTACCACTTCTTGTAGTTTTTTAGAATGAACTACTGAACTACTTCTTTCGTCTCCTTCCATACA

S T T —— >

LRRK2-201 :>
L L L . 1815 L L . 1820 L L . 1825 L L . 1830 L L . 1835
w A L Y S F N D G E E H Q K 1 L L D D L M K K A E E
ENSEOOOO3568150 IR :>
LRRK2-201

TTTGATACAACTTACAAATGCTTTTAAGTGATCCTTCAATACTTATGAAGTGACTTTTAATAAATGTAAATATTCTTATCCATAA

AAACTATGTTGAATGTTTACGAAAATTCACTAGGAAGTTATGAATACTTCACTGAAAATTATTTACATTTATAAGAATAGGTATT

ISSSSSSSSSSSBBS———————SSSMm""T—S—————————————————

LRRK2-201 :>

LRRK2-201

GGGATGAGTTGAAAAATAGTATATTCAATTATAGGGACAGTTCAGAAAACTGAATTATATTTATTACCAATAAAATCTTGTATTC

CCCTACTCAACTTTTTATCATATAAGTTAATATCCCTGTCAAGTCTTTTGACTTAATATAAATAATGGTTATTTTAGAACATAAG

IS T — >

LRRK2-201 :>

LRRK2-201

TAGATTCAGAAAATGTTGATTTGAGGGTTTGAATGCTGGCTTATTGAGCAACATAACCTCATCTGTGAAACCGGAATACCAACCA

ATCTAAGTCTTTTACAACTAAACTCCCAAACTTACGACCGAATAACTCGTTGTATTGGAGTAGACACTTTGGCCTTATGGTTGGT

I ———————L >

LRRK2-201 :>

LRRK2-201

CATCTATCTCATAGAACTGTTATAAAGATTCAAATAGACAATACATGGACCTAATTTACCAACATGTCTGCCATATAATAACAGC

GTAGATAGAGTATCTTGACAATATTTCTAAGTTTATCTGTTATGTACCTGGATTAAATGGTTGTACAGACGGTATATTATTGTCG

e [

LRRK2-201 :>

LRRK2-201

TGCAGCTTCATGAATGTGGCAAAAGCAGAGAGTAGATAACTTTCTAGTCAGATGTCTGGTAGTCTGCAGCAGTTCAGAATTCTAC

ACGTCGAAGTACTTACACCGTTTTCGTCTCTCATCTATTGAAAGATCAGTCTACAGACCATCAGACGTCGTCAAGTCTTAAGATG

ISSSSSSSSSSSBBS———————SSSMm""T—S—————————————————

LRRK2-201 :>

LRRK2-201

AAGTGAACGTAGGAATAAGTTTTTAAAATTCCAAGTAGATAGATACTAAGTGAATCTTTAAAATGTTCTCAAATTTCCTAGAGAA

TTCACTTGCATCCTTATTCAAAAATTTTAAGGTTCATCTATCTATGATTCACTTAGAAATTTTACAAGAGTTTAAAGGATCTCTT

IS T — >

LRRK2-201 :>

LRRK2-201

5525

5610

5695

5780

5865

5950

6035



ATATAGGATTGGTTAGAAAGGGAGGGATTAGAAATTATAGAAAATATTCCATTATTTTTTCACATCAAAACCACAAATTTATGTA

TATATCCTAACCAATCTTTCCCTCCCTAATCTTTAATATCTTTTATAAGGTAATAAAAAAGTGTAGTTTTGGTGTTTAAATACAT

S T T —— >

LRRK2-201 :>

LRRK2-201

TCTCCTTAAATGTTGTTTTTATTTAAAAAATGTTTTATTACTTCTCAGGAGATCTCTTAGTAAATCCAGATCAACCAAGGCTCAC

AGAGGAATTTACAACAAAAATAAATTTTTTACAAAATAATGAAGAGTCCTCTAGAGAATCATTTAGGTCTAGTTGGTTCCGAGTG

I T

LRRK2-201 >
L L , 1840 L L , 1845 L L L
G D L L \ N P D Q P R L T
--------------------------------------- ENSE00003468154 >
LRRK2-201

CATTCCAATATCTCAGATTGCCCCTGACTTGATTTTGGCTGACCTGCCTAGAAATATTATGTTGAATAATGATGAGTTGGAATTT

GTAAGGTTATAGAGTCTAACGGGGACTGAACTAAAACCGACTGGACGGATCTTTATAATACAACTTATTACTACTCAACCTTAAA

IS T — >

LRRK2-201 :>
1850 L L . 1855 L L . 1860 L L . 1865 L L . 1870 L L . 1875 L
1 P 1 S Q 1 A P D L 1 L A D L P R N 1 M L N N D E L E F
ENSE00003468154 :>
LRRK2-201

GAACAAGCTCCAGAGTTTCTCCTAGGTAATTCTTTTTGTTAATTTGAGAATAAAAATTAGGATGTAATTTTCTCCTTATAATTTA

CTTGTTCGAGGTCTCAAAGAGGATCCATTAAGAAAAACAATTAAACTCTTATTTTTAATCCTACATTAAAAGAGGAATATTAAAT

e P

LRRK2-201 :>
L . 1880 L L . 1885
E Q A P E F L L G N S F C B
ENSE00003468154  _ZEEEE >
LRRK2-201

GAAAATAGATTTCATAATTATATTGTCATAGATTTTACTGTCTTCATATATTTGTTATAATTTTTGTATTTGGAATGATATATTT

CTTTTATCTAAAGTATTAATATAACAGTATCTAAAATGACAGAAGTATATAAACAATATTAAAAACATAAACCTTACTATATAAA

I ———————L >

LRRK2-201 :>

TAAAGGAATATAATATTACAGATCTGGAATTTGTTTTGCACATAATCATGTAGACTAGGATCAAGATGAGGATGAGATTATCATG

ATTTCCTTATATTATAATGTCTAGACCTTAAACAAAACGTGTATTAGTACATCTGATCCTAGTTCTACTCCTACTCTAATAGTAC

e [

LRRK2-201 :>

GAAGCAGAAATATTTATGAAATATATCTTTGTATTTGCCTTAATTGCCAGGGATATGGGAGGCAAATAAGACAGTTTTCAGGTGA

CTTCGTCTTTATAAATACTTTATATAGAAACATAAACGGAATTAACGGTCCCTATACCCTCCGTTTATTCTGTCAAAAGTCCACT

ISSSSSSSSSSSBBS———————SSSMm""T—S—————————————————

LRRK2-201 :>

GTTAAGTGAAGCAGCCATATTTTATAAAATGACAGAATAGGTAAAGGAAGCACACCTCAGTGTAGCCATAGCAGGGGTTTTATGA

CAATTCACTTCGTCGGTATAAAATATTTTACTGTCTTATCCATTTCCTTCGTGTGGAGTCACATCGGTATCGTCCCCAAAATACT

IS T — >

LRRK2-201 :>

6120

6205

6290

6375

6460

6545

6630

6715



CTCAGTGTGACAATGCTGAATTCTCATAGAAATATTCATTAAAAGCCTTGAAATTAAAGTCAAAAGTGTTACATGGTGACATACT

GAGTCACACTGTTACGACTTAAGAGTATCTTTATAAGTAATTTTCGGAACTTTAATTTCAGTTTTCACAATGTACCACTGTATGA

S T T —— >

LRRK2-201 :>

CAAATACTTTTTTTTTTTTTTTTGATATGCTGAACAATTTACATTTCTTGGTTCCGTGAATTCAATCAGTGATTTTCAGTAGAGT

GTTTATGAAAAAAAAAAAAAAAACTATACGACTTGTTAAATGTAAAGAACCAAGGCACTTAAGTTAGTCACTAAAAGTCATCTCA

I T

LRRK2-201 :>

ATGATGGAAATCATTGAATTCATGTAGCATGTTTAGGTGCTCATTGAGAAAAGGTGAAGTCATGGTAACCATGTTTCAATATTCT

TACTACCTTTAGTAACTTAAGTACATCGTACAAATCCACGAGTAACTCTTTTCCACTTCAGTACCATTGGTACAAAGTTATAAGA

e P

LRRK2-201 :>

CATTTGTATCTTGACTTCCTGCACATGGATTTTTGGGCCTAAAAGATGTTTTTAAAACATGCTCATACACTTCAGAAGATGAAAA

GTAAACATAGAACTGAAGGACGTGTACCTAAAAACCCGGATTTTCTACAAAAATTTTGTACGAGTATGTGAAGTCTTCTACTTTT

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

GTGTATGCATTATAACTACTTTGGGAAAGAAACAGTCAACATATGTTACTGTATGTCATTCTGTAGATTACATGTGTGGTTTCTC

CACATACGTAATATTGATGAAACCCTTTCTTTGTCAGTTGTATACAATGACATACAGTAAGACATCTAATGTACACACCAAAGAG

S T T —— >

LRRK2-201 :>

ATGTCTCTCAGAATAAAAGCTAATGTCTTTACAAGACCTGCGATGCTGTGATCTGTCTGGCTCCTCGGTTATCATTTTTAAAAAA

TACAGAGAGTCTTATTTTCGATTACAGAAATGTTCTGGACGCTACGACACTAGACAGACCGAGGAGCCAATAGTAAAAATTTTTT

I T

LRRK2-201 :>

AGATATACTTTGTACAAATTTTTTTAATTGACAAGTAAAAATTGTATATATTTATGGTGTACAACATGATGTTTTGATATATGTA

TCTATATGAAACATGTTTAAAAAAATTAACTGTTCATTTTTAACATATATAAATACCACATGTTGTACTACAAAACTATATACAT

e P

LRRK2-201 :>

TATGTTGTGGAATGGAGAAGTTTAGCTATTTAACATATACATTATCTCAAATATTTATGTGGTGAGAACTATTAAAATCTACTCT

ATACAACACCTTACCTCTTCAAATCGATAAATTGTATATGTAATAGAGTTTATAAATACACCACTCTTGATAATTTTAGATGAGA

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

CATAGCAATTTACAAGTATACAGTATGTTATTATTAACTGTAGGCTGACATACTCAAGTTTTAAACATTCCTGAGAGTCATTGGG

GTATCGTTAAATGTTCATATGTCATACAATAATAATTGACATCCGACTGTATGAGTTCAAAATTTGTAAGGACTCTCAGTAACCC

S T T —— >

LRRK2-201 :>

ACAACTATGAAATGCATTAGATTGATTTAATATAAAGCATTTGAAGACAATTTTGACCTTACTTTGTTTAGTTTTTGTTGTTGTT

TGTTGATACTTTACGTAATCTAACTAAATTATATTTCGTAAACTTCTGTTAAAACTGGAATGAAACAAATCAAAAACAACAACAA

I T

LRRK2-201 :>

6800

6885

6970

7055

7140

7225

7310

7395

7480

7565



GTGTGTATACATTTAATTTTAATCAAATTACCCCAGAAATAATGCCTAAGATCTGTCAGTCAGGACATAATATTATTAGCAAAAA

CACACATATGTAAATTAAAATTAGTTTAATGGGGTCTTTATTACGGATTCTAGACAGTCAGTCCTGTATTATAATAATCGTTTTT

S T T —— >

LRRK2-201 :>

GTTGTCCAAAATTTGAGACATGATATTTAAAGCTAAATAAACTCCTTTATACCCCTCTTATTGGCATTGATTGGGAAGTTTAGGT

CAACAGGTTTTAAACTCTGTACTATAAATTTCGATTTATTTGAGGAAATATGGGGAGAATAACCGTAACTAACCCTTCAAATCCA

I T

LRRK2-201 :>

TGAATTTAAATGCTTTGGAACTCAGGAAGTTAATGTATTAGTAATAGTGGGTTAACATAAAATGCTGAATTGTCCTTGCTGAATC

ACTTAAATTTACGAAACCTTGAGTCCTTCAATTACATAATCATTATCACCCAATTGTATTTTACGACTTAACAGGAACGACTTAG

e P

LRRK2-201 :>

CTACATCTTAACCCCAGACTTCAAGGTATACAGGAAAGTACCAGACATGGTGCATCCTTCCTCTGAAGAAATCCCAAACTGTCAG

GATGTAGAATTGGGGTCTGAAGTTCCATATGTCCTTTCATGGTCTGTACCACGTAGGAAGGAGACTTCTTTAGGGTTTGACAGTC

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

ACACAGATCCCTAAAATATTTCTTTTTCCTGCATTAAAATGTGTTTCAGATGAATGGACACGTTTTGAGTAGTGTATGTGGAAAC

TGTGTCTAGGGATTTTATAAAGAAAAAGGACGTAATTTTACACAAAGTCTACTTACCTGTGCAAAACTCATCACATACACCTTTG

S T T —— >

LRRK2-201 :>

GTCATTTACAAAGTCTGTTTAGTTGGCCAGGTGTAGTAGCTCACTCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGTGGGTGTAT

CAGTAAATGTTTCAGACAAATCAACCGGTCCACATCATCGAGTGAGGACATTAGGGTCGTGAAACCCTCCGGCTCCACCCACATA

I T

LRRK2-201 :>

CACGAGGTCAGGAGTTGAAGACCAGCCTGACCAAGATGGTGAAACCTCATCTCTACTAAAAATACAAAAAAATTAACTGGGTGTG

GTGCTCCAGTCCTCAACTTCTGGTCGGACTGGTTCTACCACTTTGGAGTAGAGATGATTTTTATGTTTTTTTAATTGACCCACAC

e P

LRRK2-201 :>

GTGGTGGGCATCTGTAATCTCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGAGAATTGCTTGAACCTGGGAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCCG

CACCACCCGTAGACATTAGAGTCGATGAGCCCTCCGACTCCGTCTCTTAACGAACTTGGACCCTCCGCCTCCAACGTCACTCGGC

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

AGGTTGTGCCACTGCACTCCAGCCTAGGCGACAGAGCGTCTCAAAACAAAACAAAACAAAAAACAAAAAAGCAAAGTCTGTTTAG

TCCAACACGGTGACGTGAGGTCGGATCCGCTGTCTCGCAGAGTTTTGTTTTGTTTTGTTTTTTGTTTTTTCGTTTCAGACAAATC

S T T —— >

LRRK2-201 :>

CTACCCATATAGGAAAATGTTTGTGATTACTCTCCCTTCTCTAGACCCATGTCCCATAAATCCATAAATCCCATGTTCATTTACA

GATGGGTATATCCTTTTACAAACACTAATGAGAGGGAAGAGATCTGGGTACAGGGTATTTAGGTATTTAGGGTACAAGTAAATGT

I T

LRRK2-201 :>

7650

7735

7820

7905

7990

8075

8160

8245

8330

8415



GAAAGCAGTCTAGATAGGAGTTTCTCAGTCTTTGAGCTGTTGCCATTTTGGCTTGGATAACTAACTCTTTCTTATCGAGGGTCAT

CTTTCGTCAGATCTATCCTCAAAGAGTCAGAAACTCGACAACGGTAAAACCGAACCTATTGATTGAGAAAGAATAGCTCCCAGTA

S T T —— >

LRRK2-201 :>

CCTGTGCACTGCAGAATGTTTGGCAGCATCTCTGTCTATCCACTAGATGTCAGTAGTATCTCCCCTTCCCTCAGATGTGACAATC

GGACACGTGACGTCTTACAAACCGTCGTAGAGACAGATAGGTGATCTACAGTCATCATAGAGGGGAAGGGAGTCTACACTGTTAG

I T

LRRK2-201 :>

AAAAATGTCTCCGGATGTTGCCAAAGATAAGGGGTGGGGTTGAATACCAGTGATTTAAACAAATTAGGTGTATCCTTCTAAAAAC

TTTTTACAGAGGCCTACAACGGTTTCTATTCCCCACCCCAACTTATGGTCACTAAATTTGTTTAATCCACATAGGAAGATTTTTG

e P

LRRK2-201 :>

ATTTTACAGGTAGCGACTCCAGCATCTTTATATTAGAGTAATCTGGAGAAGGTTATGCCTCTCTCAATTTTCCCTCTTTCCATTT

TAAAATGTCCATCGCTGAGGTCGTAGAAATATAATCTCATTAGACCTCTTCCAATACGGAGAGAGTTAAAAGGGAGAAAGGTAAA

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

TTATTTGTAGGGCAGCAATGCATTCAGGCTTTTGGTAACTCTTTTTCCCAAGATAGCAGTAACTATTATGCAGTGAGTAATACGA

AATAAACATCCCGTCGTTACGTAAGTCCGAAAACCATTGAGAAAAAGGGTTCTATCGTCATTGATAATACGTCACTCATTATGCT

S T T —— >

LRRK2-201 :>

CCCACCTTAATAGATATGAATAGACTTGTTTTGTGAATATATTTTAAAATATAAATGTATGGGATTCTGTTCATGCGTCTGAGAA

GGGTGGAATTATCTATACTTATCTGAACAAAACACTTATATAAAATTTTATATTTACATACCCTAAGACAAGTACGCAGACTCTT

I T

LRRK2-201 :>

GCCACAGGGTACATTTCCTCTTTGTGGAGCTATTTATTTTTCTGGAGAGCCAAGACAGGTATTTCCACTTCAGTGGTGTGATTTG

CGGTGTCCCATGTAAAGGAGAAACACCTCGATAAATAAAAAGACCTCTCGGTTCTGTCCATAAAGGTGAAGTCACCACACTAAAC

e P

LRRK2-201 :>

AGGGGTTAGGAAAATTTCCTTGCCTTCAATTTTCTTTCCAACCTAGATGTCACAAATACATAATAGTAGTCCTTAACTTTATTTT

TCCCCAATCCTTTTAAAGGAACGGAAGTTAAAAGAAAGGTTGGATCTACAGTGTTTATGTATTATCATCAGGAATTGAAATAAAA

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

TGTTTTCAGTCACCTGAAAGACATGACAATCCATACTCCATATTAATGCAGCGGCGATTCTCAAATAGAGAAGGGCTTTAAAAAA

ACAAAAGTCAGTGGACTTTCTGTACTGTTAGGTATGAGGTATAATTACGTCGCCGCTAAGAGTTTATCTCTTCCCGAAATTTTTT

S T T —— >

LRRK2-201 :>

TTAGAAATCTCTGCCGGGCGCAGTGGCTCATGCCTGTAATCTCAACACTTTGGGAGGCCGAGATGGGCGGATCATGAGGTCAGGA

AATCTTTAGAGACGGCCCGCGTCACCGAGTACGGACATTAGAGTTGTGAAACCCTCCGGCTCTACCCGCCTAGTACTCCAGTCCT

I T

LRRK2-201 :>

8500

8585

8670

8755

8840

8925

9010

9095

9180

9265



GATCGAGACCATCCTGGCTAACACGGTGAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAAAATTAGCCAGGCGTGGTGGTGTGGGCGGC
9350

CTAGCTCTGGTAGGACCGATTGTGCCACTTTGGGGTAGAGATGATTTTTATGTTTTTTAATCGGTCCGCACCACCACACCCGCCG

S T T —— >

LRRK2-201 >
TGTAGTCC 3’
9358
ACATCAGG 5"

LRRK2-201



Feature Location Size 0 = Type

LINC02471 1 .. 9358 9358 bp [m] —- gene
/note = gene ENSG00000223914

IncRNA
LRRK2 1 .. 9358 9358 bp m] —+ gene
/note = gene ENSG00000188906

Protein coding
LINC02471-202 1 .. 9358 9358 bp m] —+ prim_transcript
/note = primary transcript ENST00000641941

IncRNA
LRRK2-201 1 .. 9358 9358 bp m] —+ prim_transcript
/note = primary transcript ENST00000298910
LRRK2-204 1 .. 9358 9358 bp [m] -+ prim_transcript
/note = primary transcript ENST00000430804

Nonsense mediated decay
LRRK2-206 1 .. 9358 9358 bp m] —+ prim_transcript
/note = primary transcript ENST00000479187

Retained intron
LRRK2-210 1 .. 9358 9358 bp ] = prim_transcript
/note = primary transcript ENST00000679360

Nonsense mediated decay
LRRK2-211 1 .. 9358 9358 bp m] —+ prim_transcript
/note = primary transcript ENST00000679532

Nonsense mediated decay
LRRK2-213 1 .. 9358 9358 bp [m] —* prim_transcript
/note = primary transcript ENST00000680018

Nonsense mediated decay
LRRK2-215 1 .. 9358 9358 bp [m] —+ prim_transcript
/note = primary transcript ENST00000680422

Nonsense mediated decay
LRRK2-216 1 .. 9358 9358 bp [m] = prim_transcript
/note = primary transcript ENST00000680425

Nonsense mediated decay
LRRK2-217 1 .. 9358 9358 bp [m] —+ prim_transcript
/note = primary transcript ENST00000680453

Nonsense mediated decay
LRRK2-218 1 .. 9358 9358 bp [m] —+ prim_transcript
/note = primary transcript ENST00000680790
LRRK2-219 1 .. 9358 9358 bp [m] —+ prim_transcript
/note = primary transcript ENST00000681136

protein_coding_CDS_not_defined
LRRK2-220 1 .. 9358 9358 bp [m] = prim_transcript
/note = primary transcript ENST00000681696
LRRK2-207 1 .. 3071 3071 bp m] = prim_transcript
/note = primary transcript ENST00000481256

protein_coding_CDS_not_defined
LRRK2-201 2997 .. 6315 3319 bp =] —+ CDS

F 5segments = 829 bp

/note coding sequence ENSP00000298910

ILTVKVEGCPKHPKGIISRRDVEKFLSKKRKFPKNYMSQYFKLLEKFQIALPIGEEYLLVPSS,LSDHRPVIELPHCENSEIIIRLYEMPYFPMGF
WSRLINRLLEISPYMLSGR, ERALRPNRMYWRQGIYLNWSPEAYCLVGSEVLDNHPESFLKITVPSCRK,GCILLGQVVDHIDSLMEEWFPGLL
EIDICGEGETLLKKWALYSFNDGEEHQKILLDDLMKKAEE, GDLLVNPDQPRLTIPISQIAPDLILADLPRNIMLNNDELEFEQAPEFLL

276 amino acids = 32.1 kDa

/translation



AN N NN

Feature

LRRK2-218

Location Size 0 = Type
2997 .. 6315 3319 bp =] -+ CDS

F 5segments = 829 bp

/note

/translation

LRRK2-220

coding sequence ENSP00000505335

ILTVKVEGCPKHPKGIISRRDVEKFLSKKRKFPKNYMSQYFKLLEKFQIALPIGEEYLLVPSS,LSDHRPVIELPHCENSEIIIRLYEMPYFPMGF
WSRLINRLLEISPYMLSGR,,ERALRPNRMYWRQGIYLNWSPEAYCLVGSEVLDNHPESFLKITVPSCRK,GCILLGQVVDHIDSLMEEWFPGLL
EIDICGEGETLLKKWALYSFNDGEEHQKILLDDLMKKAEE, GDLLVNPDQPRLTIPISQIAPDLILADLPRNIMLNNDELEFEQAPEFLL

276 amino acids = 32.1 kDa
2997 .. 6315 3319 bp =] —+ CDS

F 5segments = 829 bp

/note =

/translation

coding sequence ENSP00000505871

ILTVKVEGCPKHPKGIISRRDVEKFLSKKRKFPKNYMSQYFKLLEKFQIALPIGEEYLLVPSS,LSDHRPVIELPHCENSEIIIRLYEMPYFPMGF
WSRLINRLLEISPYMLSGR,,ERALRPNRMYWRQGIYLNWSPEAYCLVGSEVLDNHPESFLKITVPSCRK,GCILLGQVVDHIDSLMEEWFPGLL
EIDICGEGETLLKKWALYSFNDGEEHQKILLDDLMKKAEE, GDLLVNPDQPRLTIPISQIAPDLILADLPRNIMLNNDELEFEQAPEFLL

276 amino acids = 32.1 kDa

Donor Template SNV -> REV 4060 .. 4159 100 bp ] H misc_feature
PAM 4119 .. 4121 3 bp O L misc_feature
gRNA Protospacer 4122 .. 4141 20 bp -] H misc_feature
SNV 4123 .. 4123 1 bp 1] L misc_feature

/note =



Primer Length (=] Binding Sites oy Tm Date Added

PCR Forward 25-mer 3617 .. 3641 s 57°C Oct 30, 2023
/sequence = TTTTTCCTACTGCTCTAAGCAACTG
40% GC / 7558.0 Da
Donor Template SNV -> REV 100-mer 4060 .. 4159 - 71°C Oct 30, 2023
/sequence = CTGTGATAGAGCTTCCCCATTGTGAGAACTCTGAAATTATCATCCGACTATATGAAATGCCTTATTTTCCAATGGGATTTTGGTCAAGA
BTAAGCAABOEF84.1 Da
gRNA Protospacer 20-mer 4124 .. 4141 Fa 47°C Oct 30, 2023
/sequence = CAAAATCCCATTGGAAAACA
35% GC / 6087.1 Da
Sanger Sequencing Primer 20-mer 4316 .. 4335 —_ 58°C Oct 30, 2023
/sequence = TCAGCTGCCTTCCAAACAAG
50% GC / 6046.0 Da
PCR Reverse 25-mer 4525 .. 4549 -— 58°C Oct 30, 2023
/sequence = AGCATTATAAACACCGGATTTGCTC

40% GC / 7625.0 Da



