(9762 .. 9780) Donor Template WT -> SNV

(9742 .. 9761) gRNA Protospacer Donor Template WT -> SNV (9724 .. 9823)

Sanger Sequencing Primer (9908 .. 9928)
(9113 .. 9137) PCR ForwardI \ PCR Reverse (9991 .. 10,015)

5000 10,0 15,000

| PRKN-202 >

PRKN-202

Donor Template WT -> SNV

gRNA Protospacer Sequence

SNV

ASK2300176_PRKN_T240M_A02_BB
15,246 bp



TTTTTCTTGTAAATTTGTTTGAGTTCATTATAGATTCTGGATATTAGCCCTTTGTCAGATGAGTAGGTTGCGAAAATTTTCTCCC

AAAAAGAACATTTAAACAAACTCAAGTAATATCTAAGACCTATAATCGGGAAACAGTCTACTCATCCAACGCTTTTAAAAGAGGG

by

| PRKN-202 >

ATGTTGTAGGTTGCCTGTTCACTCTGATGGTAGTTTCTTTTGCTGTGCAGAAGCTCTTTAGTTTAATTAGATCCCATTTGTCAAT

TACAACATCCAACGGACAAGTGAGACTACCATCAAAGAAAACGACACGTCTTCGAGAAATCAAATTAATCTAGGGTAAACAGTTA

Py

PRKN-202 :>

TTTGTCTTTTGTTGCCATTGCTTTTGGTGTTTTGGACATGAAGTCCTTGCCCACGCCTATGTCCTGAATAGTAATGCCTAGGTTT

AAACAGAAAACAACGGTAACGAAAACCACAAAACCTGTACTTCAGGAACGGGTGCGGATACAGGACTTATCATTACGGATCCAAA

Y >

PRKN-202 :>

TCTTCTAGGGTTTTTATGGTTTTAGGTTTAACGTTTAAATCTTTAATCCATCTTGAATTGATTTTTGTATAAGGTGTAAGGAAGG

AGAAGATCCCAAAAATACCAAAATCCAAATTGCAAATTTAGAAATTAGGTAGAACTTAACTAAAAACATATTCCACATTCCTTCC

e . . >

PRKN-202 :>

GATCCAGTTTCAGCTTTCTACATATGGCTAGCCAGTTTTCCCAGCACCATTTATTAAATAGGGAATCCTTTCCCCATTGCTTGTT

CTAGGTCAAAGTCGAAAGATGTATACCGATCGGTCAAAAGGGTCGTGGTAAATAATTTATCCCTTAGGAAAGGGGTAACGAACAA

by

PRKN-202 :>

TTTCTCAGGTTTGTCAAAGATCAGATAGTTGTAGATATGCGGCATTATTTCTGAGGGCTCTGTTCTGTTCCATTGATCTATATCT

AAAGAGTCCAAACAGTTTCTAGTCTATCAACATCTATACGCCGTAATAAAGACTCCCGAGACAAGACAAGGTAACTAGATATAGA

Py

PRKN-202 :>

CTGTTTTGGTACCAGTACCATGCTGTTTTGGTTACTGTAGCCTTGTAGTATAGTTTGAAGTCAGGTAGTGTGATGCCTCCAGCTT

GACAAAACCATGGTCATGGTACGACAAAACCAATGACATCGGAACATCATATCAAACTTCAGTCCATCACACTACGGAGGTCGAA

Y >

PRKN-202 :>

TGTTCTTTTGGCTTAGGATTGACTTGGCAATGCGGGCTCTTTTTTGGTTCCATATGAACTTTAAAGTAGTTTTTTCCAATTCTGT

ACAAGAAAACCGAATCCTAACTGAACCGTTACGCCCGAGAAAAAACCAAGGTATACTTGAAATTTCATCAAAAAAGGTTAAGACA

e . . >

PRKN-202 :>

GAAGAAAGTCATTGGTAGCTTGATGGGGATGGCATTGAATCTGTAAATTACCTTGGGCAGTATGGCCATTTTCACGATATTGATT

CTTCTTTCAGTAACCATCGAACTACCCCTACCGTAACTTAGACATTTAATGGAACCCGTCATACCGGTAAAAGTGCTATAACTAA

by

PRKN-202 :>

CTTCCTACCCATGAGCATGGAATGTTCTTCCATTTGTTTGTCTCCTCTTTTATTTCCTTGAGCAGTGGGCAAACCTTTTATTTTA

GAAGGATGGGTACTCGTACCTTACAAGAAGGTAAACAAACAGAGGAGAAAATAAAGGAACTCGTCACCCGTTTGGAAAATAAAAT

Py

PRKN-202 :>

85

170

340

425

680

765

850



CTTTTCAGGAATCACTTTTAACATCTTCTTTAACAATCTCCCTTTTGCTCTTAAAGTTATAAACATCAAATTATGGCTGAGTGGC

GAAAAGTCCTTAGTGAAAATTGTAGAAGAAATTGTTAGAGGGAAAACGAGAATTTCAATATTTGTAGTTTAATACCGACTCACCG

by

PRKN-202 :>

ATTACACCTGGAATAAACTTCAAGGCACACTGAAGAACTTACAATCAGGCAGAGAAGGGGCGGATGTGGGTTGTTATATTAGCCA

TAATGTGGACCTTATTTGAAGTTCCGTGTGACTTCTTGAATGTTAGTCCGTCTCTTCCCCGCCTACACCCAACAATATAATCGGT

Py

PRKN-202 :>

ACTTTTGTTTTAAGTTAGACTTCTTGAAGACATGTACCATAAACTGACAGCCTCCTTCTCAGCAAAGTTGTGACATGGTTTTGCT

TGAAAACAAAATTCAATCTGAAGAACTTCTGTACATGGTATTTGACTGTCGGAGGAAGAGTCGTTTCAACACTGTACCAAAACGA

Y >

PRKN-202 :>

TTGTGTGGAGTATATTGATTTTCTTTCTCCTGATAAACTTTGCACATCATCTAGAGGCTTTATTGACATCTTGAGAGAAAACAAA

AACACACCTCATATAACTAAAAGAAAGAGGACTATTTGAAACGTGTAGTAGATCTCCGAAATAACTGTAGAACTCTCTTTTGTTT

e . . >

PRKN-202 :>

CTTGTAATTGAACATGGTGATAGACTCATTAACTTTTTAGGTCTGATCTGTTTGACTAGGTGTAACTTAATTGTAAAACTGGCAT

GAACATTAACTTGTACCACTATCTGAGTAATTGAAAAATCCAGACTAGACAAACTGATCCACATTGAATTAACATTTTGACCGTA

by

PRKN-202 :>

TGTTAATTTAACAAAGTGTACATTTATTATATAGTCCTCCAGTTTGCATAGTTACTTTGTATCAGAACTGATAAATTCAGTTACT

ACAATTAAATTGTTTCACATGTAAATAATATATCAGGAGGTCAAACGTATCAATGAAACATAGTCTTGACTATTTAAGTCAATGA

Py

PRKN-202 :>

GGGTTTATGTAATACCCAGTAAGTCGAACACTTCAGTATGAAGGCTAAGACACAATAAAGAAGTCACAAGATAAACAGGCTTTGC

CCCAAATACATTATGGGTCATTCAGCTTGTGAAGTCATACTTCCGATTCTGTGTTATTTCTTCAGTGTTCTATTTGTCCGAAACG

Y >

PRKN-202 :>

CATGGCTATTTTAAAGGCTTTTTTTATGTATTAGGTAGAGAATGTTGTGGTTATGCTTTATCTGGCATTTTTTGGTTTGTTTTTG

GTACCGATAAAATTTCCGAAAAAAATACATAATCCATCTCTTACAACACCAATACGAAATAGACCGTAAAAAACCAAACAAAAAC

e . . >

PRKN-202 :>

TGGAGTTTCTGTTTGTTTTTAAAGACAGGGTCTTGCTATGTTGCCCTTGCTGGTCTCAAATTCCTGGGCTCAAGCGATCCTCCTG

ACCTCAAAGACAAACAAAAATTTCTGTCCCAGAACGATACAACGGGAACGACCAGAGTTTAAGGACCCGAGTTCGCTAGGAGGAC

by

PRKN-202 :>

CCTCAGCCTCCCAAATAGCTGGGACAATGGGTGTGTTCCACCCTACCCAGCTGACATGTTTTAACTTAAAGAAAATTAAAACTTT

GGAGTCGGAGGGTTTATCGACCCTGTTACCCACACAAGGTGGGATGGGTCGACTGTACAAAATTGAATTTCTTTTAATTTTGAAA

Py

PRKN-202 :>

935

1020

1105

1190

1275

1360

1445

1530

1615

1700



ATTATTAAGATTAATAATGAAACCTCTGCATGGATAGGAAGACTTAAAACTAGTAGTTGTGTCTTAGAAAAGAATCTGTATCTCA

TAATAATTCTAATTATTACTTTGGAGACGTACCTATCCTTCTGAATTTTGATCATCAACACAGAATCTTTTCTTAGACATAGAGT

by

PRKN-202 :>

CTAACGAGGAACTATTCTAGCCTGGACAGTTTCTGAGGAGAGAGTAACTGGGGAATATCTGTTGCTGTTAGCTACAAACAGGATT

GATTGCTCCTTGATAAGATCGGACCTGTCAAAGACTCCTCTCTCATTGACCCCTTATAGACAACGACAATCGATGTTTGTCCTAA

Py

PRKN-202 :>

TTAGGTTTGTGAGAGGCATTTAGATTGATTTGAAGTGACAGGCTGTCTGTCTTAACTTGGTAACTGTGAGAATCTTTCTGATATA

AATCCAAACACTCTCCGTAAATCTAACTAAACTTCACTGTCCGACAGACAGAATTGAACCATTGACACTCTTAGAAAGACTATAT

Y >

PRKN-202 :>

GATGTAAGATACTTATTACGAGTTCATCTCATAAGCAGTAACCACAGCCCTGTATCCTGTTAATATCATCGGAAAATTTGGATGG

CTACATTCTATGAATAATGCTCAAGTAGAGTATTCGTCATTGGTGTCGGGACATAGGACAATTATAGTAGCCTTTTAAACCTACC

e . . >

PRKN-202 :>

ATAGTCTTTTGACGAGTATAGTTGAGTTTAATCTCAATATACAATGTATATTTGTGTGAGTATTTCTGTATCTTCAATACATATT

TATCAGAAAACTGCTCATATCAACTCAAATTAGAGTTATATGTTACATATAAACACACTCATAAAGACATAGAAGTTATGTATAA

by

PRKN-202 :>

TCACAACAATATCTGAATGTGTATTTTTGTTTTTAGTGGAGGCTGATTAGAATGTGTCACCACTAACAAAGGGTGACACTTGGAG

AGTGTTGTTATAGACTTACACATAAAAACAAAAATCACCTCCGACTAATCTTACACAGTGGTGATTGTTTCCCACTGTGAACCTC

Py

PRKN-202 :>

AATTTTGATCTCACACAGGGTCCACCTCGTGGTGGTGCAGCAGTCATCTGCTGGTGGCTTTCAGACCCAAGCCACCTTTTCCCCC

TTAAAACTAGAGTGTGTCCCAGGTGGAGCACCACCACGTCGTCAGTAGACGACCACCGAAAGTCTGGGTTCGGTGGAAAAGGGGG

Y >

PRKN-202 :>

TCTCTGCTCTGTAAGTTGGGGCTGTTTCTGGAGATGGGAGGGCCAAGAGAAGGCAGAAGCCAGGGGCATTTCTCCCTCTCTCTCT

AGAGACGAGACATTCAACCCCGACAAAGACCTCTACCCTCCCGGTTCTCTTCCGTCTTCGGTCCCCGTAAAGAGGGAGAGAGAGA

e . . >

PRKN-202 :>

AGGGGACATCTCTGGCAGTGGCTTCATCCCATTCATTGTCAGACTCCCAACCAGATAGCCCAGCTGCAGAGCTGTGGTGACTCCA

TCCCCTGTAGAGACCGTCACCGAAGTAGGGTAAGTAACAGTCTGAGGGTTGGTCTATCGGGTCGACGTCTCGACACCACTGAGGT

by

PRKN-202 :>

ATACCTTCTCCCATTGTCCTCTAGCCCCAGATGGCAGCTGTGCAATAATGACGCTAATCTCAAGTGGCTTCCTTTCTCTGTTTAG

TATGGAAGAGGGTAACAGGAGATCGGGGTCTACCGTCGACACGTTATTACTGCGATTAGAGTTCACCGAAGGAAAGAGACAAATC

Py

PRKN-202 :>

1785

1870

1955

2040

2125

2210

2295

2380

2465

2550



TTCTTCTGTGCTTCCACTCCTCTATAACTAATCTCATTCAATTCCGTCAGTTGAACTACCTGGTGTGGGCCCTGTTTTCCTAACT

AAGAAGACACGAAGGTGAGGAGATATTGATTAGAGTAAGTTAAGGCAGTCAACTTGATGGACCACACCCGGGACAAAAGGATTGA

by

PRKN-202 :>

ATACCCTGAGCCATGCAAATAGCTATGCAGTTACGTGTTAAGTACAAACCCTATACCCTTTGCAACCTTGTTAGTGGAAAGTGTG

TATGGGACTCGGTACGTTTATCGATACGTCAATGCACAATTCATGTTTGGGATATGGGAAACGTTGGAACAATCACCTTTCACAC

Py

PRKN-202 :>

TGTCCCCATTACTTTATCAAGAGAAGGATAGTTTTTTTTTCTTTTGGGAAATATTAACTAAGAAGGATTTGGAGACAAGAATGGA

ACAGGGGTAATGAAATAGTTCTCTTCCTATCAAAAAAAAAGAAAACCCTTTATAATTGATTCTTCCTAAACCTCTGTTCTTACCT

Y >

PRKN-202 :>

ATTTAACTCTTTGTGAAGATAGATACAATATTTCGTTTGGAAAACATAATTGTTAAACAATATCTATAAACATAAAATTTAGGAT

TAAATTGAGAAACACTTCTATCTATGTTATAAAGCAAACCTTTTGTATTAACAATTTGTTATAGATATTTGTATTTTAAATCCTA

e . . >

PRKN-202 :>

GTTCAATAAAAGCTATTGGAAGGATCATGGGTAACTAAGTCAGGTCTTACTGCTAATGATTTTTTCAGATTTGACCATATTAGGA

CAAGTTATTTTCGATAACCTTCCTAGTACCCATTGATTCAGTCCAGAATGACGATTACTAAAAAAGTCTAAACTGGTATAATCCT

by

PRKN-202 :>

CTGTGATAAGCAGGGCTTTCAAGCCAGTTGTCATCTACCTTTATAGTAATTTGAAATCTATCAAATTGTATTTGGGTTTGGCTAA

GACACTATTCGTCCCGAAAGTTCGGTCAACAGTAGATGGAAATATCATTAAACTTTAGATAGTTTAACATAAACCCAAACCGATT

Py

PRKN-202 :>

TTCGCTTCTGATCGTAAATGTGTTTATACAGTTGGATTCTTGGTGTCAATCTAATTTTCAGATTTTGCTGGGCTATTTATTCCAT

AAGCGAAGACTAGCATTTACACAAATATGTCAACCTAAGAACCACAGTTAGATTAAAAGTCTAAAACGACCCGATAAATAAGGTA

Y >

PRKN-202 :>

TCTTCTTGCTCTAGTTTTCCTCTTTGTGAGTGGCACTGCTTATGAGTCATGGGTGAAGGGACATAAGTGAGCAGGAGTGGCTTCC

AGAAGAACGAGATCAAAAGGAGAAACACTCACCGTGACGAATACTCAGTACCCACTTCCCTGTATTCACTCGTCCTCACCGAAGG

e . . >

PRKN-202 :>

AGGAATACCACAGTCCAGTTGACATCTTCCTGCTCTTCTCCCCTGGTCCCCCTTTGATTTGTATGGGTCTGATGTGATTTGGAGG

TCCTTATGGTGTCAGGTCAACTGTAGAAGGACGAGAAGAGGGGACCAGGGGGAAACTAAACATACCCAGACTACACTAAACCTCC

by

PRKN-202 :>

GTCAGGCTTCGACAGTGAGGAGGAGAGGGCAAGTGAGTTATGATGAAAGAGAAGAATGGAAGGAAGGGATCACAGCCTTGTCCAG

CAGTCCGAAGCTGTCACTCCTCCTCTCCCGTTCACTCAATACTACTTTCTCTTCTTACCTTCCTTCCCTAGTGTCGGAACAGGTC

Py

PRKN-202 :>

2635

2720

2805

2890

2975

3060

3145

3230

3315

3400



AGAAATGGTAAAAGCATGAGTAGCCTTTCTAAGAACTTGAGGAATACAACTTTGTTGGGTTTTCCATTTAATACTAATGAAGTGG

TCTTTACCATTTTCGTACTCATCGGAAAGATTCTTGAACTCCTTATGTTGAAACAACCCAAAAGGTAAATTATGATTACTTCACC

by

PRKN-202 :>

AAAACGGTCCGGGCGCAGTGGCTCTTGCCTGTTTTCCCAGCACTTTGAAAGGCTGAGGTGGGTGGATCACTTGAGGTCAGGAACT

TTTTGCCAGGCCCGCGTCACCGAGAACGGACAAAAGGGTCGTGAAACTTTCCGACTCCACCCACCTAGTGAACTCCAGTCCTTGA

Py

PRKN-202 :>

CGAGACCAGCCTGGCCAACATGGTAAAACTTCATCTCTACTAAAAATACAAAAAATTAGCCAGGCATGGTGGCACACACCTATGA

GCTCTGGTCGGACCGGTTGTACCATTTTGAAGTAGAGATGATTTTTATGTTTTTTAATCGGTCCGTACCACCGTGTGTGGATACT

Y >

PRKN-202 :>

TCCCAGCTATTCAGGAGGCTGAGACATGAGATTTGCTTGAAACTGGGAGGCGTAGGTTGCAGTAAGCCAAGATCGTGCCACTGCA

AGGGTCGATAAGTCCTCCGACTCTGTACTCTAAACGAACTTTGACCCTCCGCATCCAACGTCATTCGGTTCTAGCACGGTGACGT

e . . >

PRKN-202 :>

TTCCAGCCTGGGTTACAGGGGGAGACCGTGTCTCAAAAAAATAAATAAAGTTGAAAACGCTTATGGCATTTAACAGTGTCACAAT

AAGGTCGGACCCAATGTCCCCCTCTGGCACAGAGTTTTTTTATTTATTTCAACTTTTGCGAATACCGTAAATTGTCACAGTGTTA

by

PRKN-202 :>

ATAAAGCCAAGCACATTTTCTAAAGCCTTATTTTTTTCAAGTATAAAATCATTTAGGCTATCATTTGGAAAAACAAAAACAAAAA

TATTTCGGTTCGTGTAAAAGATTTCGGAATAAAAAAAGTTCATATTTTAGTAAATCCGATAGTAAACCTTTTTGTTTTTGTTTTT

Py

PRKN-202 :>

ACTGGCCATTTGCTGTTATAGATTTTAGCTCTCTTCGCTAATTAAGGTTTCCCAGAAGTGACTATTGGTATACAAATGATGTGAG

TGACCGGTAAACGACAATATCTAAAATCGAGAGAAGCGATTAATTCCAAAGGGTCTTCACTGATAACCATATGTTTACTACACTC

Y >

PRKN-202 :>

TAAGCCCCTGGGAATTATAGCTCCTGGTTAGGTGGGGGAATCTTTCTGTAGCTGATTTATCTGTGAACTACCATTTGTAAGAGGT

ATTCGGGGACCCTTAATATCGAGGACCAATCCACCCCCTTAGAAAGACATCGACTAAATAGACACTTGATGGTAAACATTCTCCA

e . . >

PRKN-202 :>

GGGGTGGGCCGCTCTGAGACTCAGTTTACCCGCCGTAAAGGATTCTGTTCCAGCCACACTAGAATTGACAGCTGGGCTTCCTGAT

CCCCACCCGGCGAGACTCTGAGTCAAATGGGCGGCATTTCCTAAGACAAGGTCGGTGTGATCTTAACTGTCGACCCGAAGGACTA

by

PRKN-202 :>

GAAGAGGACACTGCCCGGCTGCTCCCCCAGAATACTCTGCTTCCCTAGTGACCGAGAAGCAACTTCCCCGGCCAACCCCTGCACA

CTTCTCCTGTGACGGGCCGACGAGGGGGTCTTATGAGACGAAGGGATCACTGGCTCTTCGTTGAAGGGGCCGGTTGGGGACGTGT

Py

PRKN-202 :>

3485

3570

3655

3740

3825

3910

3995

4080

4165

4250



CGCTAGAACTCAAACAATGCCACCTTGAGCAGCCTTGCCTCAGGCATAACCACTGTCGCTCAGCACAGCTGGAGATGTTTCTTGG

GCGATCTTGAGTTTGTTACGGTGGAACTCGTCGGAACGGAGTCCGTATTGGTGACAGCGAGTCGTGTCGACCTCTACAAAGAACC

by

PRKN-202 :>

CCACTTGGCTTGGGCCCTGCTATGCCCCAGTGACCTCACAGTGGTGCAGTGGTGCCAGCCTTCTGACCAGCCTTCTTGGACTCCA

GGTGAACCGAACCCGGGACGATACGGGGTCACTGGAGTGTCACCACGTCACCACGGTCGGAAGACTGGTCGGAAGAACCTGAGGT

Py

PRKN-202 :>

GCTAGAAAGCTTTCCTGTCTTTGACTTTTTTAATTTTTTAAACTGAGTAATTAAGAGAAACAAAACAGAATTCAGAGGCAGTTAA

CGATCTTTCGAAAGGACAGAAACTGAAAAAATTAAAAAATTTGACTCATTAATTCTCTTTGTTTTGTCTTAAGTCTCCGTCAATT

Y >

PRKN-202 :>

TCCCAAAGAATCATGCCACTGTCTGTGAGATGACACCCATGTGTGAACAAGCCATCTCAGACACCCAAGGTGGAATTTTCGAAAA

AGGGTTTCTTAGTACGGTGACAGACACTCTACTGTGGGTACACACTTGTTCGGTAGAGTCTGTGGGTTCCACCTTAAAAGCTTTT

e . . >

PRKN-202 :>

AGGCCCTTCTCACTTCTATTGTGTGTTCCTTTATTGTCTGCTGGTTTTGAATACAGATTGGAAGTGTCAGAAAAGACTTCAACAA

TCCGGGAAGAGTGAAGATAACACACAAGGAAATAACAGACGACCAAAACTTATGTCTAACCTTCACAGTCTTTTCTGAAGTTGTT

by

PRKN-202 :>

TCCAGCCCACTGATTGTACAGGAGCAGAAATGACCAGATCGGCCGGGCACAGTGGCTCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAG

AGGTCGGGTGACTAACATGTCCTCGTCTTTACTGGTCTAGCCGGCCCGTGTCACCGAGTGTGGACATTAGGGTCGTGAAACCCTC

Py

PRKN-202 :>

GCCGAGGCCGGTGGATCACCTGAGGTCTGGAGTTTGACATCAGCTGATTAACATGGTGAAACCCCATCTCTACTAAAAATATAAA

CGGCTCCGGCCACCTAGTGGACTCCAGACCTCAAACTGTAGTCGACTAATTGTACCACTTTGGGGTAGAGATGATTTTTATATTT

Y >

PRKN-202 :>

AAATTGGTTGGGCATGGTGGCACATGCCTGTAATCCCAGCTATTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATTACTTGAACCTGGGAGGCA

TTTAACCAACCCGTACCACCGTGTACGGACATTAGGGTCGATAAGCCCTCCGACTCCGTCCTCTTAATGAACTTGGACCCTCCGT

e . . >

PRKN-202 :>

GAGGTTGCAGTGAGCCAAGATCGCACCATTGCACTACAACTTGGGCAAAAAGAGCAAAACTCCCATCTCAAAAAAATAAAATAAA

CTCCAACGTCACTCGGTTCTAGCGTGGTAACGTGATGTTGAACCCGTTTTTCTCGTTTTGAGGGTAGAGTTTTTTTATTTTATTT

by

PRKN-202 :>

ATAAAATAAAATAAAATACAATAAAATAAAATACAATAAAATAACTGCAAATTAGCCTGCAAGAAAAGGTGTTATTATTGAGAAG

TATTTTATTTTATTTTATGTTATTTTATTTTATGTTATTTTATTGACGTTTAATCGGACGTTCTTTTCCACAATAATAACTCTTC

Py

PRKN-202 :>

4335

4420

4505

4590

4675

4760

4845

4930

5015

5100



CAATTCTCCATGGGTCTGTCATTTGTCCGCTCATCTCTGAGGGAGACACCAACTTGTTCTGACCCATCTTTTCAAGGAAGTTTTA

GTTAAGAGGTACCCAGACAGTAAACAGGCGAGTAGAGACTCCCTCTGTGGTTGAACAAGACTGGGTAGAAAAGTTCCTTCAAAAT

by

PRKN-202 :>

GAGCAAATGACCTTGAAAGTAGAGAAGATAGGGCCGGGCGTGGTGGCTCACACCTGTACAATCCCAACACTTTGGGAGGCCAAGG

CTCGTTTACTGGAACTTTCATCTCTTCTATCCCGGCCCGCACCACCGAGTGTGGACATGTTAGGGTTGTGAAACCCTCCGGTTCC

Py

PRKN-202 :>

TGGGCAGATCACGAGGTCAGGAGATTGAGACCATCCTGGCTAACATGGTGAAACCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAAAGTAGC

ACCCGTCTAGTGCTCCAGTCCTCTAACTCTGGTAGGACCGATTGTACCACTTTGGGGCAGAGATGATTTTTATGTTTTTTCATCG

Y >

PRKN-202 :>

CGGGCGTGGTGGCGGGCGCCTTGTGGTCCCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCGTGAACCCGGGAGGTGGAGCTTG

GCCCGCACCACCGCCCGCGGAACACCAGGGTCGATGAACCCTCCGACTCCGTCCTCTTACCGCACTTGGGCCCTCCACCTCGAAC

e . . >

PRKN-202 :>

CAATGAGCCAAGATCGTGCCACTGCGCTCCAGCCTGGGCGACAGAAAAGACTCTGTCTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAACCA

GTTACTCGGTTCTAGCACGGTGACGCGAGGTCGGACCCGCTGTCTTTTCTGAGACAGAATTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGT

by

PRKN-202 :>

AAAAAACAGAAAGTAGAGAAGATAATGTTTCTCTCCAGATCAAAAGGCAGATTTGCTTATTATGCAGTATAATAAAGACAATGTT

TTTTTTGTCTTTCATCTCTTCTATTACAAAGAGAGGTCTAGTTTTCCGTCTAAACGAATAATACGTCATATTATTTCTGTTACAA

Py

PRKN-202 :>

TCCCTTCAGGATGAAAAGATGACTTGCTTAGAACTACTTAAAGAAGATTTGAGTTTCCTAAGTTCAGAGTTCTCATTTGTGATGC

AGGGAAGTCCTACTTTTCTACTGAACGAATCTTGATGAATTTCTTCTAAACTCAAAGGATTCAAGTCTCAAGAGTAAACACTACG

Y >

PRKN-202 :>

AAAACCACTGCACCTGTAGAATCTGACTTAGCCTATCTACTTCAACCCTGAGAGAGACGTGTGGAGGGGAACTGGTGTAATATGA

TTTTGGTGACGTGGACATCTTAGACTGAATCGGATAGATGAAGTTGGGACTCTCTCTGCACACCTCCCCTTGACCACATTATACT

e . . >

PRKN-202 :>

TGCTCATGCTTCTTTCTCCCTGTGCTCTGAGTTCTGCAGTCCTTTGTCTCTGATCCAGGAGTCTCTTGTCTTCTGTCAGCTTTTA

ACGAGTACGAAGAAAGAGGGACACGAGACTCAAGACGTCAGGAAACAGAGACTAGGTCCTCAGAGAACAGAAGACAGTCGAAAAT

by

PRKN-202 :>

TGATACTGCAGCAAACTAACTTGCTAACTTGCAAGCTGGGTAAAATCCCACATTCTTCACAGTTCTTGCCAGTTATTCTAGTACT

ACTATGACGTCGTTTGATTGAACGATTGAACGTTCGACCCATTTTAGGGTGTAAGAAGTGTCAAGAACGGTCAATAAGATCATGA

Py

PRKN-202 :>

5185

5270

5355

5440

5525

5610

5695

5780

5865

5950



ACAACAAAAACATTCTTTCATAAAAATTGGTGGAGAAAGCACTGAAATTTACTGTTGAGGCATACATATTTAATATAGGGTTGGC

TGTTGTTTTTGTAAGAAAGTATTTTTAACCACCTCTTTCGTGACTTTAAATGACAACTCCGTATGTATAAATTATATCCCAACCG

by

PRKN-202 :>

AATGTGAGTTTTAGTTTTATCAACACTATATGTGTTACTAGAATTTTTCAACTATCTGTAATTTCTTAAACCATTATCTATAAAC

TTACACTCAAAATCAAAATAGTTGTGATATACACAATGATCTTAAAAAGTTGATAGACATTAAAGAATTTGGTAATAGATATTTG

Py

PRKN-202 :>

ACCTACCCCCAATAAAAAGGCTTTTATCTGGCTGAATTTTATCTGGTGTTAGAACAATTTGTGATTTGTTAGCTGAATGTCCACT

TGGATGGGGGTTATTTTTCCGAAAATAGACCGACTTAAAATAGACCACAATCTTGTTAAACACTAAACAATCGACTTACAGGTGA

Y >

PRKN-202 :>

GCAGCTTTCTGTAAGCTAAGAAAAAACGTAAGTGCTTTCTATCTATTTATCTGTATATGAAATACTTTTTCAATAGTCCTGCCAA

CGTCGAAAGACATTCGATTCTTTTTTGCATTCACGAAAGATAGATAAATAGACATATACTTTATGAAAAAGTTATCAGGACGGTT

e . . >

PRKN-202 :>

CTCAGCTGTTTTGGAGGAATTACTTTATGTTTTGAAAGAGGATTTTTTTCATGTCTGCAAAAACCAGTCGTAGCTAGCTCAGCGT

GAGTCGACAAAACCTCCTTAATGAAATACAAAACTTTCTCCTAAAAAAAGTACAGACGTTTTTGGTCAGCATCGATCGAGTCGCA

by

PRKN-202 :>

ATTTCATAAGGGTCAGTCATGTCCTTCAGACTTTTCGTTTTGGTGTTCAGACATTGTTTTAAATCTCTTTCTCAATACCCTTGAG

TAAAGTATTCCCAGTCAGTACAGGAAGTCTGAAAAGCAAAACCACAAGTCTGTAACAAAATTTAGAGAAAGAGTTATGGGAACTC

Py

PRKN-202 :>

CTGGCCATTGAAGGATTTGTCACATTTCAAAAGATTGAGTAAAAGGAATGGGATCCTATGTTCAGGAAAACAAAACATAACCAAA

GACCGGTAACTTCCTAAACAGTGTAAAGTTTTCTAACTCATTTTCCTTACCCTAGGATACAAGTCCTTTTGTTTTGTATTGGTTT

Y >

PRKN-202 :>

CAAAAACATCAGCCAGCATGATTTCCATGCTGCTGTGGGGAAGGTCCTGGACTCATGGGCAGGACTCCACAGGCATGCCTGAGCC

GTTTTTGTAGTCGGTCGTACTAAAGGTACGACGACACCCCTTCCAGGACCTGAGTACCCGTCCTGAGGTGTCCGTACGGACTCGG

e . . >

PRKN-202 :>

TGGGCCCATCACACACACTGGACATCCTGTCCACTCCAGCAAGACTCCACACACATGCCTCCATGGGCTGAGGACTGCAGGTGTG

ACCCGGGTAGTGTGTGTGACCTGTAGGACAGGTGAGGTCGTTCTGAGGTGTGTGTACGGAGGTACCCGACTCCTGACGTCCACAC

by

PRKN-202 :>

AGGACCGGCTGATATTCCACTGCCCCAGATAGGATAGGTTTAGTTAACTAAATTATACCACCTGGGATTGGTGAGACTTGTAGTG

TCCTGGCCGACTATAAGGTGACGGGGTCTATCCTATCCAAATCAATTGATTTAATATGGTGGACCCTAACCACTCTGAACATCAC

Py

PRKN-202 :>

6035

6120

6205

6290

6375

6460

6545

6630

6715

6800



AAGAATAGCCTGGGTTCCAAATCCCTGGCTTTGGGATACTCTCATCAAAATGGCACACTCAGCCAGGCACAGTGGCTCACACCTG

TTCTTATCGGACCCAAGGTTTAGGGACCGAAACCCTATGAGAGTAGTTTTACCGTGTGAGTCGGTCCGTGTCACCGAGTGTGGAC

by

PRKN-202 :>

TAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCAGGTGGATCACTTGAGGTCAGGAGTTCAAGACTAGCCTGGCCAACACGGTGAAACCC

ATTAGGGTCGTGAAACCCTCCGGCTCCGTCCACCTAGTGAACTCCAGTCCTCAAGTTCTGATCGGACCGGTTGTGCCACTTTGGG

Py

PRKN-202 :>

CATCTCTACAAAAATACAAAAATTAGCCTGGCATGATGGCGGGTGCCTGTAATCCCAGCTACTCGGGAAGCCAAGGAGGGAGAAT

GTAGAGATGTTTTTATGTTTTTAATCGGACCGTACTACCGCCCACGGACATTAGGGTCGATGAGCCCTTCGGTTCCTCCCTCTTA

Y >

PRKN-202 :>

CACTTGAACCTGGGAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCCAAGACTGCACTAATGCATTCCAGCCTAGGCGATAGAGTGAGACTCTGTCT

GTGAACTTGGACCCTCCGCCTCCAACGTCACTCGGTTCTGACGTGATTACGTAAGGTCGGATCCGCTATCTCACTCTGAGACAGA

e . . >

PRKN-202 :>

CAAAAAAAAAGTAAAATGGCACACTCCAGATTTTTGAGAGTCACATATTTTACGTAAGATGTAGCATTATTTTCAGACACGGTAA

GTTTTTTTTTCATTTTACCGTGTGAGGTCTAAAAACTCTCAGTGTATAAAATGCATTCTACATCGTAATAAAAGTCTGTGCCATT

by

PRKN-202 :>

GCGACCTGCCACAGCAGCGGTCTTGCGAGAGAGTAACTAGAGTTTACTCACTTTGCCTCTGACATTGGTGGAGCTCAGGTTTCCC

CGCTGGACGGTGTCGTCGCCAGAACGCTCTCTCATTGATCTCAAATGAGTGAAACGGAGACTGTAACCACCTCGAGTCCAAAGGG

Py

PRKN-202 :>

AAGTGTGGGCCCCTGAGCGGTAGGAACAACATCACCTGGCAAGTTGTTAGAAATGCGAATCTTGATGCCATCCCAGAAATCACAA

TTCACACCCGGGGACTCGCCATCCTTGTTGTAGTGGACCGTTCAACAATCTTTACGCTTAGAACTACGGTAGGGTCTTTAGTGTT

Y >

PRKN-202 :>

AAATCCCAGGGTGGGTTCAGCGATCTCTGGTTTAGCAAGTCCGTGCCCCCTCCCACCCGAGTGATTCTGATGCACACTACAGCTT

TTTAGGGTCCCACCCAAGTCGCTAGAGACCAAATCGTTCAGGCACGGGGGAGGGTGGGCTCACTAAGACTACGTGTGATGTCGAA

e . . >

PRKN-202 :>

CAGACCAAGGGCTGTTGCTCATGGTGTCACATGTCAGAGGAGGATGAGGTTAGTAAATTATAAACAGGAAAAGAAGAAATCAAAT

GTCTGGTTCCCGACAACGAGTACCACAGTGTACAGTCTCCTCCTACTCCAATCATTTAATATTTGTCCTTTTCTTCTTTAGTTTA

by

PRKN-202 :>

GTTGCTGTCAAACGTATAAGGGGATAACATATAGCATTTATTAAATAAATGATAAATAACATTGATTAAATAGCGTTGATTAATC

CAACGACAGTTTGCATATTCCCCTATTGTATATCGTAAATAATTTATTTACTATTTATTGTAACTAATTTATCGCAACTAATTAG

Py

PRKN-202 :>

6885

6970

7055

7140

7225

7310

7395

7480

7565

7650



TATTGTTTTTCACTTAAGAAGTATATGTCAGGCTGGGCATATTACAGGCTCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGG

ATAACAAAAAGTGAATTCTTCATATACAGTCCGACCCGTATAATGTCCGAGTGTGGACATTAGGGTCGTGAAACCCTCCGGTTCC

by

PRKN-202 :>

CAGGCAGATCACGAGGTCAGGAGATCAGGACCATCCTGACTAAAATGGTGAAACCCCGTCTCTACTAATACGAAAAATTGGCCAG

GTCCGTCTAGTGCTCCAGTCCTCTAGTCCTGGTAGGACTGATTTTACCACTTTGGGGCAGAGATGATTATGCTTTTTAACCGGTC

Py

PRKN-202 :>

GCGTGGTGGCGGGCACCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCGTGAGCCCAGGAGGCAGAGTTTGCAGT

CGCACCACCGCCCGTGGACATCAGGGTCGATGAGCCCTCCGACTCCGTCCTCTTACCGCACTCGGGTCCTCCGTCTCAAACGTCA

Y >

PRKN-202 :>

GAGCTGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGAAGGCAGAGACTCCGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAAGTATATGT

CTCGACTCTAGCGCGGTGACGTGAGGTCGGACCTTCCGTCTCTGAGGCAGAGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTCATATACA

e . . >

PRKN-202 :>

CATGCCTATCCTAATGTCAGTCACTGTTAGAATACAAATATGAATAAAGCATTCTACAAATGTCTCATCATGGCCTGCAGGGAAA

GTACGGATAGGATTACAGTCAGTGACAATCTTATGTTTATACTTATTTCGTAAGATGTTTACAGAGTAGTACCGGACGTCCCTTT

by

PRKN-202 :>

AATCCAACTTGCCACATATTTTGTAAATAAGGTTTTGTTAGGACACAGCCACACCCATTCATTTGCATACTGCTTATGGCTGTTT

TTAGGTTGAACGGTGTATAAAACATTTATTCCAAAACAATCCTGTGTCGGTGTGGGTAAGTAAACGTATGACGAATACCGACAAA

Py

PRKN-202 :>

TTAGCTACAAGGCCAAGTTGAGAAGTGTGACAAAGACCATATACCCTACAAAACCAAAAGCACTTAATGCGTAATATCTGGCACT

AATCGATGTTCCGGTTCAACTCTTCACACTGTTTCTGGTATATGGGATGTTTTGGTTTTCGTGAATTACGCATTATAGACCGTGA

Y >

PRKN-202 :>

TTACATCAAAGTTTGTCAATACCAGATCAAGTGTTTTAAGGGAAAATCCTTCCCACATTTCAGGTAGTTAAACGCAAGTGGAATT

AATGTAGTTTCAAACAGTTATGGTCTAGTTCACAAAATTCCCTTTTAGGAAGGGTGTAAAGTCCATCAATTTGCGTTCACCTTAA

e . . >

PRKN-202 :>

AGGAGTATGTGTGGTATGCAGGGGTTATTCTGTCATCCAGTAAAATATATGTATTTTTTTTTTCAGTAGCAAAAAATTTAGCTTC

TCCTCATACACACCATACGTCCCCAATAAGACAGTAGGTCATTTTATATACATAAAAAAAAAAGTCATCGTTTTTTAAATCGAAG

by

PRKN-202 :>

ACAGATGTTAGTATCATGGAAGGCATGCAGACTGTGGGACAAGAAGTAAAGCAATTGCTGGCCAAACGCCTTGGTGTGTGAGTGA

TGTCTACAATCATAGTACCTTCCGTACGTCTGACACCCTGTTCTTCATTTCGTTAACGACCGGTTTGCGGAACCACACACTCACT

Py

PRKN-202 :>

7735

7820

7905

7990

8075

8160

8245

8330

8415

8500



ACAGAAGGAGAGTGAGAACAAATACAGAAGTTAGAACAGAAAAAAGTGAAGAAAAAACGTGGTTGAGAAGGGAGAATATTATCAA

TGTCTTCCTCTCACTCTTGTTTATGTCTTCAATCTTGTCTTTTTTCACTTCTTTTTTGCACCAACTCTTCCCTCTTATAATAGTT

by

PRKN-202 :>

TCAAAAGAACGTGACCTATGTGAAAAGCTAAAATGAGGGAGTATGTGGCAGGACCTGGCTGGGGAAAGGAACTAAGAAGCAGCAA

AGTTTTCTTGCACTGGATACACTTTTCGATTTTACTCCCTCATACACCGTCCTGGACCGACCCCTTTCCTTGATTCTTCGTCGTT

Py

PRKN-202 :>

GATACTGGATTGGAGCATTCCAGTTGCCTGGCACAGAGGGTGGGCGGCAGAGTCTTCGCAGGAATGCTGGGGTGTTGATGCCAGG

CTATGACCTAACCTCGTAAGGTCAACGGACCGTGTCTCCCACCCGCCGTCTCAGAAGCGTCCTTACGACCCCACAACTACGGTCC

Y >

PRKN-202 :>

CAGAAAAGGGGCAGACTCCAGATGGGGCTGGGAGAGCCATGCTCTGCTAAACTCTCGGCTGGAATTTAGTGGGGTGATCTCAGCT

GTCTTTTCCCCGTCTGAGGTCTACCCCGACCCTCTCGGTACGAGACGATTTGAGAGCCGACCTTAAATCACCCCACTAGAGTCGA

e . . >

PRKN-202 :>

CATTGCAACCTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCGGGCTCAAGCGATTTCCTGCCTCAGCCTCTCGAGTAGCTAGGATTACAGTC

GTAACGTTGGAGTTCACTAAGAGGACGGAGTCGGCCCGAGTTCGCTAAAGGACGGAGTCGGAGAGCTCATCGATCCTAATGTCAG

by

PRKN-202 :>

ATGTGCCGTCATGCCCGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCGCCACATTGGCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGA

TACACGGCAGTACGGGCCGATTAAAAACATAAAAATCATCTCTACCCCAAAGCGGTGTAACCGGTCCGACCAGAGCTTGAGGACT

>

PRKN-202 :>

CCCCAGGTGATCCGCCCGCCTCAACCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGCGAGCCAACGCGCCGGGCCTCTGCTGCACTTCTG

GGGGTCCACTAGGCGGGCGGAGTTGGAGGGTTTCACGACCCTAATGTCCGCGCTCGGTTGCGCGGCCCGGAGACGACGTGAAGAC

>

PRKN-202 :>

PCR Forward
|tgtgtacttgtgtggctatttacag

TGTCTACCAGGAGTCCATGTGTACTTGTGTGGCTATTTACAGTAGGGCTCTCTCAATTCCTGACTCCGCTAAATGACTAACCATG

ACAGATGGTCCTCAGGTACACATGAACACACCGATAAATGTCATCCCGAGAGAGTTAAGGACTGAGGCGATTTACTGATTGGTAC

>

PRKN-202 :>

TAGTGATACTGGAGAAAAAGCACTGGATTTCCCTGCGGGGAGCTTGGGTTACTTCTTGGCTTCACCTCTTACTGTTTGACCCGTG

ATCACTATGACCTCTTTTTCGTGACCTAAAGGGACGCCCCTCGAACCCAATGAAGAACCGAAGTGGAGAATGACAAACTGGGCAC

PRKN-202 :>

8585

8670

8755

8840

8925

9010

9095

9180

9265



GGCACCTCATTTCATGGCTTCACGTCTCCCTTTCCTCATTAGTGAGAGGCTTCCTCCCACCTCCACATCGTGTGATTCTTCTAGA
9350
CCGTGGAGTAAAGTACCGAAGTGCAGAGGGAAAGGAGTAATCACTCTCCGAAGGAGGGTGGAGGTGTAGCACACTAAGAAGATCT

by

PRKN-202 >

CTCACTTATTATCATCGAGGGGCATGGCTTAAAGAAGGTCACAGCGTATTTCTCCAGCTCCCTCGCTTAAAGAGCAAAAGAATAG
9435
GAGTGAATAATAGTAGCTCCCCGTACCGAATTTCTTCCAGTGTCGCATAAAGAGGTCGAGGGAGCGAATTTCTCGTTTTCTTATC

Py

PRKN-202 >

CAGAGACTCAGGGCCCTTCTAAAACAGAATTGTTGACCACTTTGGCACAAGGTCATCCGTTCCTGGGAAAGGTTTGATGCTGATT
9520
GTCTCTGAGTCCCGGGAAGATTTTGTCTTAACAACTGGTGAAACCGTGTTCCAGTAGGCAAGGACCCTTTCCAAACTACGACTAA

Y >

PRKN-202 >

TATTTCCATCTCACACCTCGTAACAGATTTCTTCTCTTGTCCAAAGAGATTGTTTACTGTGGAAACATTTAGAGGAAAAATGAGC
9605
ATAAAGGTAGAGTGTGGAGCATTGTCTAAAGAAGAGAACAGGTTTCTCTAACAAATGACACCTTTGTAAATCTCCTTTTTACTCG

>

PRKN-202 >

AGCCGGGATCCATGTGTGTGATCATATTTATCTTTCTTTCAGGAATTTTTCTTTAAATGTGGAGCACACCCCACCTCTGACAAGG
9690
TCGGCCCTAGGTACACACACTAGTATAAATAGAAAGAAAGTCCTTAAAAAGAAATTTACACCTCGTGTGGGGTGGAGACTGTTCC

>

PRKN-202 >
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gRNA Protospacer
|IGCATTACGTGCACAGACGTC

AAACATCAGTAGCTTTGCACCTGATCGCAACAAATAGTCGGAACATCACTTGCATTACGTGCACAGACGTCAGGTAAGGATCTAA
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gRNA Protospacer Sequence |l

PAM
d

SNV

TATCAGCCTTGTAGTGAACGTAATECACGTGTCTGCAGchattCCtagatt
Donor Template WT -> SNV s

| |
|mCTTGTAGTGAACGTAATACACGTGTCTGCAGTCCattCCtagatttttatCacagtgaagggaggtgcctgcacEccattCCtagatt

Donor Template WT -> SNV



AAATAGTGTCACTTCCCTCCACGGACGTGAGGTAAGGATCTAAAAATAGCATCACTCCCCCCTCCTTACTTTCCCAATATTGTTC

TTTATCACAGTGAAGGGAGGTGCCTGCACTCCATTCCTAGATTTTTATCGTAGTGAGGGGGGAGGAATGAAAGGGTTATAACAAG

PRKN-202

tttatcacagtgaagggaggtgcctgcactccattcctagatttttat]
Donor Template WT -> SNV

tttatl

Donor Template WT -> SNV

TGCCACACGAGCCTTCCTCAGTGAACTCTCTTTCCTGGGGAGTGTCTGCTTTATTTTGATGCGTCTGCCCAATTTGGGTATATTT

ACGGTGTGCTCGGAAGGAGTCACTTGAGAGAAAGGACCCCTCACAGACGAAATAAAACTACGCAGACGGGTTAAACCCATATAAA

PRKN-202

cgaaataaaactacgcagacg|
Sanger Sequencing Primer
TAATGTGAGGAAACAATTTAAAATGCCAGTGACTTAGTTTAAGTAGGTAAATAGGGTCCTAAGATGGGAGATGGCATATCTAAAA

ATTACACTCCTTTGTTAAATTTTACGGTCACTGAATCAAATTCATCCATTTATCCCAGGATTCTACCCTCTACCGTATAGATTTT

PRKN-202

Ccatttatcccaggattctaccctc]
PCR Reverse

TAGTGTATGTAATCTTAGTTGATATTAAAATATAAGCTCACATATTTGAGTATAAAATGTAAACTCATCCATTAAGTTCCAAAAT

ATCACATACATTAGAATCAACTATAATTTTATATTCGAGTGTATAAACTCATATTTTACATTTGAGTAGGTAATTCAAGGTTTTA

PRKN-202

AAAATTAAAATATGGTGCTAACATTTAAAATGTTAACATTAGGCATGTGCCACCACACCCAGCTAATTTTTTGTATTTGTAGTAG

TTTTAATTTTATACCACGATTGTAAATTTTACAATTGTAATCCGTACACGGTGGTGTGGGTCGATTAAAAAACATAAACATCATC

PRKN-202

AGACAGGGTTTCCCCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCAGGTGATCTGCCCACCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGG

TCTGTCCCAAAGGGGTACAACCGGTCCGACCAGAACTTGAGGACTGGAGTCCACTAGACGGGTGGAGTCGGAGGGTTTCACGACC

>
>

>
>

>
>

>
>

>
>

e . . >

PRKN-202

GATTACAGGCGTGAGCCACTGCACCCGGCCAGGAATGGAAAAAAAATTTATGAACACCACAACATGTAGCCCATACATTTTATTT

CTAATGTCCGCACTCGGTGACGTGGGCCGGTCCTTACCTTTTTTTTAAATACTTGTGGTGTTGTACATCGGGTATGTAAAATAAA

>

by

PRKN-202

TTAAAATGTCTTTTCCATACATTTCAGTTCTCCATATTTGCCTATATTTATGCTGAGGCTTCGCACACATTCATGCACTCAAAAT

AATTTTACAGAAAAGGTATGTAAAGTCAAGAGGTATAAACGGATATAAATACGACTCCGAAGCGTGTGTAAGTACGTGAGTTTTA

>

Py

PRKN-202

>

9860

9945

10,030

10,115

10,200

10,285

10,370

10,455



GAAAGCAAGTAGCTAGTTTGGGACCTTGTTATTTCTAATCCCAGTGAACACAAGAAAAGCAAGCAAATGTGGAGATGGCCTGTTA

CTTTCGTTCATCGATCAAACCCTGGAACAATAAAGATTAGGGTCACTTGTGTTCTTTTCGTTCGTTTACACCTCTACCGGACAAT

by

PRKN-202 :>

GTAAAAAAAGGGAAAACGACTCAATACGAATTGCGGTGTAGGAGCCAAGGACAAAGTGGAAGAAACTGAGTCTGTTTGCTCTGCA

CATTTTTTTCCCTTTTGCTGAGTTATGCTTAACGCCACATCCTCGGTTCCTGTTTCACCTTCTTTGACTCAGACAAACGAGACGT

Py

PRKN-202 :>

GAGTAGGCAATTCAGAGTACAATTCCTTACTCTACACTTTCCGAATGGACAGAGAAAAGAAATTAGCTTCGTTACATGTTCTTTG

CTCATCCGTTAAGTCTCATGTTAAGGAATGAGATGTGAAAGGCTTACCTGTCTCTTTTCTTTAATCGAAGCAATGTACAAGAAAC

Y >

PRKN-202 :>

AAGTTGGCTAAGAAGCTCAAATTGCAATAGTGAGAACTTAGCCCTCATATCAGGAAGAACTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGAA

TTCAACCGATTCTTCGAGTTTAACGTTATCACTCTTGAATCGGGAGTATAGTCCTTCTTGAGAAAAAAAAAAAAAAAAAACTCTT

e . . >

PRKN-202 :>

GGAGTTTCGCTCTTGTTGCTCAGGCTGGAGTGCAATGGCGGGATCTCGGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCCAGGTTCAAGGGATT

CCTCAAAGCGAGAACAACGAGTCCGACCTCACGTTACCGCCCTAGAGCCGAGTGACGTTGGAGGCGGAGGGTCCAAGTTCCCTAA

by

PRKN-202 :>

CTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGATTACAGGCATGCGCCACCACACCAGGCTTATTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGG

GAGGACGGAGTCGGAGGGCTCATCGACCCTAATGTCCGTACGCGGTGGTGTGGTCCGAATAAAACATAAAAATCATCTCTGCCCC

Py

PRKN-202 :>

GTTTCTTCATATTGGTCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCAGGTGATCCGCCCGCCTTAGCCCCACCAAGTGCTGGGATTACA

CAAAGAAGTATAACCAGTCCGACCAGAGCTTGAGGACTGGAGTCCACTAGGCGGGCGGAATCGGGGTGGTTCACGACCCTAATGT

Y >

PRKN-202 :>

GGCGTGAGCTGCCGCACCCAGCCCAGAAAGAACTTTTTAATGAAATGCCAAAATGAATTAATGAATAAAGTCAAAGAATCTATTG

CCGCACTCGACGGCGTGGGTCGGGTCTTTCTTGAAAAATTACTTTACGGTTTTACTTAATTACTTATTTCAGTTTCTTAGATAAC

e . . >

PRKN-202 :>

TTTCAGACTTTTAAGCAAAAATAGTCATATACCCTAATCATTTTAAGTGTTGTCTCTCTCTGGCTTTTGGAACTGTATTAGATGG

AAAGTCTGAAAATTCGTTTTTATCAGTATATGGGATTAGTAAAATTCACAACAGAGAGAGACCGAAAACCTTGACATAATCTACC

by

PRKN-202 :>

TCTTTTAAAGTTGCTTTAAACTCTGTGATTTCGTGATAAGCAAATATTCACACTCCTATCAGGCTATTTCTATTCTCTAATAAAT

AGAAAATTTCAACGAAATTTGAGACACTAAAGCACTATTCGTTTATAAGTGTGAGGATAGTCCGATAAAGATAAGAGATTATTTA

Py

PRKN-202 :>

10,540

10,625

10,710

10,795

10,880

10,965

11,050

11,135

11,220

11,305



TAAAATTAAAATGTTGATTAATAGAAGCCCAAAAACCTTAACAGCATCTGTTGAACAAACCTGTTTCCAAGAAGGAATAAAAATG

ATTTTAATTTTACAACTAATTATCTTCGGGTTTTTGGAATTGTCGTAGACAACTTGTTTGGACAAAGGTTCTTCCTTATTTTTAC

by

PRKN-202 :>

AGACGTGATTTTCTCTTTGCTGCATGTTTAGTCACTGCTGTGGCAGGAAGCACCACAACATTGCCTTTAAAATATAGCGCTTCAG

TCTGCACTAAAAGAGAAACGACGTACAAATCAGTGACGACACCGTCCTTCGTGGTGTTGTAACGGAAATTTTATATCGCGAAGTC

Py

PRKN-202 :>

CCTCTCTTGGCAAGGTGAATGACTGTGTATGGCTAACGCTTTCAACATGCAAGAAGAACAGCTAAGATGGGGATTCTGGTGTTTC

GGAGAGAACCGTTCCACTTACTGACACATACCGATTGCGAAAGTTGTACGTTCTTCTTGTCGATTCTACCCCTAAGACCACAAAG

Y >

PRKN-202 :>

GGGAAAGGGATTGAAAAGTGCTAAAAGCGAGGGCTTGACTGCGCTGATAGCAGCAGGTAATTTAAGTCACTGTTCAGTTTTTCAA

CCCTTTCCCTAACTTTTCACGATTTTCGCTCCCGAACTGACGCGACTATCGTCGTCCATTAAATTCAGTGACAAGTCAAAAAGTT

e . . >

PRKN-202 :>

AGGAAAAATTCAAAATACTCTTCTGTAAGTCAGAAAACAGCTCATCAGCCAGTATTTTAAACTTTCCATTAAGGTTGGTAAACAT

TCCTTTTTAAGTTTTATGAGAAGACATTCAGTCTTTTGTCGAGTAGTCGGTCATAAAATTTGAAAGGTAATTCCAACCATTTGTA

by

PRKN-202 :>

GACATTAAAATATGTGGTGATGATGGTATTATCTTACTAAGAGCGTTGCCCTCCCCGTTTCCTGCTGTTATGCTGTCACTTTCGT

CTGTAATTTTATACACCACTACTACCATAATAGAATGATTCTCGCAACGGGAGGGGCAAAGGACGACAATACGACAGTGAAAGCA

Py

PRKN-202 :>

ATTAATAACTGGCAACATCTTTCGAAGAGAATGAGCCACTTACTTCCCAGATACACAGGGTGATAATTGCTGGAAAAATAATATT

TAATTATTGACCGTTGTAGAAAGCTTCTCTTACTCGGTGAATGAAGGGTCTATGTGTCCCACTATTAACGACCTTTTTATTATAA

Y >

PRKN-202 :>

GTCACATTAATTTTGTTCATATGATTGCCTTTGGGAGAATTTATAAATAGAAGCGACTATATCCAGATGCATCTTAAGGGTGTGT

CAGTGTAATTAAAACAAGTATACTAACGGAAACCCTCTTAAATATTTATCTTCGCTGATATAGGTCTACGTAGAATTCCCACACA

e . . >

PRKN-202 :>

GTATATAACCAACCACTTGATTGAATAAGGTCCCTTCTCGTGTAAGGCAGCCAAGTGCCCCATATGTAAGAAAGAGAGAAGAACT

CATATATTGGTTGGTGAACTAACTTATTCCAGGGAAGAGCACATTCCGTCGGTTCACGGGGTATACATTCTTTCTCTCTTCTTGA

by

PRKN-202 :>

CTTTCTTCTGACTTCGAGGGATCCACGTGTAAGGACATTATGAGCGCCTGCACGGACACTCCGTGCAGTTTGGTGATCATTGTGG

GAAAGAAGACTGAAGCTCCCTAGGTGCACATTCCTGTAATACTCGCGGACGTGCCTGTGAGGCACGTCAAACCACTAGTAACACC

Py

PRKN-202 :>

11,390

11,475

11,560

11,645

11,730

11,815

11,900

11,985

12,070

12,155



GGTTTTTCCTGATAATGCTTTCTTTTTAAATTTAGAAATAATTCACAATAAACTATAAAAAGCATTAGAAGTGGCCAGACACGGT

CCAAAAAGGACTATTACGAAAGAAAAATTTAAATCTTTATTAAGTGTTATTTGATATTTTTCGTAATCTTCACCGGTCTGTGCCA

by

PRKN-202 :>

GGCTCACGCCTGTAATCCCACCACTTTGGGAGGCCGAGGCAGGTGGATCACCTGAGGTCAGAAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAAC

CCGAGTGCGGACATTAGGGTGGTGAAACCCTCCGGCTCCGTCCACCTAGTGGACTCCAGTCTTCAAGCTCTGGTCGGACCGGTTG

Py

PRKN-202 :>

ATGGTGAAACCCTGTTTCTACTAAAAATAGAAAAATTAGCCAGGCGTAGTGGCACATGCCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCT

TACCACTTTGGGACAAAGATGATTTTTATCTTTTTAATCGGTCCGCATCACCGTGTACGGACATCAGGGTCGATGAGCCCTCCGA

Y >

PRKN-202 :>

GAGGCAAAAGAATCACTCGAATCCGGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATTGTACCACTGCGCTCCAGCCAGGGTGACAATA

CTCCGTTTTCTTAGTGAGCTTAGGCCCTCCACCTCCAACGTCACTCGGTTCTAACATGGTGACGCGAGGTCGGTCCCACTGTTAT

e . . >

PRKN-202 :>

GTGAAACTCCGTCTCAAGAAAAAAAAAAAGTGTTAGAAGTTATTTTTACCCTCATGCTTAGTAAAATTTCTGGTTAATTTTTTTG

CACTTTGAGGCAGAGTTCTTTTTTTTTTTCACAATCTTCAATAAAAATGGGAGTACGAATCATTTTAAAGACCAATTAAAAAAAC

by

PRKN-202 :>

CAATATCTTGATTATGCCTATTTGCAGTGTGTGTGTGCTGTATAATTATATTGTGTGTGTATGTATATATATATATATATATATA

GTTATAGAACTAATACGGATAAACGTCACACACACACGACATATTAATATAACACACACATACATATATATATATATATATATAT

Py

PRKN-202 :>

GTTTCGTATCATGCTTTTTCCATTTAGCAGGACATTATGATAAATTTTCTCTGTGCCAGGCATGCACGTGGCAGCTCATGCCTGT

CAAAGCATAGTACGAAAAAGGTAAATCGTCCTGTAATACTATTTAAAAGAGACACGGTCCGTACGTGCACCGTCGAGTACGGACA

Y >

PRKN-202 :>

AATCCCAGAACTTTGGGAGGCCAGGCAGGCAGATTGCTTGAGCTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGGCAACATGGCAAGACCCTG

TTAGGGTCTTGAAACCCTCCGGTCCGTCCGTCTAACGAACTCGAGTCCTCAAGTTCTGGTCGGACCCGTTGTACCGTTCTGGGAC

e . . >

PRKN-202 :>

TCCCTACAAAAAATATAAAAATTAGCCAGGCATGATGGCATGCACCTGTAGTCCCAGCTACCTGGGAGGCTGAGGCAGGAGAACG

AGGGATGTTTTTTATATTTTTAATCGGTCCGTACTACCGTACGTGGACATCAGGGTCGATGGACCCTCCGACTCCGTCCTCTTGC

by

PRKN-202 :>

GCTTGAGCCTGGGAGGTCAAGGCTGCATTGAGCTGTTTGTGCCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAAAGTGAGACCCTGTCTCAA

CGAACTCGGACCCTCCAGTTCCGACGTAACTCGACAAACACGGTGACGTGAGGTCGGACCCACTGTTTCACTCTGGGACAGAGTT

Py

PRKN-202 :>

12,240

12,325

12,410

12,495

12,580

12,665

12,750

12,835

12,920

13,005



AAAAATAAAAAATGAAAATCATAATAAATTTTCTCTGCCATGAAAACAGTTTTTTAAAAATAGGTACCTAAAATTCCGTTATGTG

TTTTTATTTTTTACTTTTAGTATTATTTAAAAGAGACGGTACTTTTGTCAAAAAATTTTTATCCATGGATTTTAAGGCAATACAC

by

PRKN-202 :>

GGGATATGCTGTTGTAGGACTTTCTCCTTAGTTCAGCTAAAAACAGAGTCCTTGTCACACAACCATGAAAAATTAGGCCCGCAGA

CCCTATACGACAACATCCTGAAAGAGGAATCAAGTCGATTTTTGTCTCAGGAACAGTGTGTTGGTACTTTTTAATCCGGGCGTCT

Py

PRKN-202 :>

CTCTTTGAAGGGTGAGAAAAATGGAATTTATTGGGCAAAAAGGAAAAGAAAAAGGGTAACAGGGACTCTCAGCAAAGCAAGATGA

GAGAAACTTCCCACTCTTTTTACCTTAAATAACCCGTTTTTCCTTTTCTTTTTCCCATTGTCCCTGAGAGTCGTTTCGTTCTACT

Y >

PRKN-202 :>

ATATAGATGAAAATCTATAAGGCAAAATGAATATGGATTAAAATAATAGATGAAAATCAGAGTATAGTATTAATTTATCTGTAAA

TATATCTACTTTTAGATATTCCGTTTTACTTATACCTAATTTTATTATCTACTTTTAGTCTCATATCATAATTAAATAGACATTT

e . . >

PRKN-202 :>

TATAGTTTCTGTGAACTCCTTATCATACTGGAAAATAAAAGTAAAATATTAAGCCTCCAACTGACTGAACAGACTCCCTCCTGGT

ATATCAAAGACACTTGAGGAATAGTATGACCTTTTATTTTCATTTTATAATTCGGAGGTTGACTGACTTGTCTGAGGGAGGACCA

by

PRKN-202 :>

CAGGGGGACCGTGGAGACACCTTGGAAGCTGAGTTCCAGCCATGATGGGGTGAGAGGTCAGACAGGCCTGTTATGCCAACGCCCT

GTCCCCCTGGCACCTCTGTGGAACCTTCGACTCAAGGTCGGTACTACCCCACTCTCCAGTCTGTCCGGACAATACGGTTGCGGGA

Py

PRKN-202 :>

CACTAACCACCTCTAGGTTTCCTTTCCTAAGGGCTAAACAGAAACCAGGCAGGTTTTCCCACCTCACCAGCTGAAATCCCAGGTA

GTGATTGGTGGAGATCCAAAGGAAAGGATTCCCGATTTGTCTTTGGTCCGTCCAAAAGGGTGGAGTGGTCGACTTTAGGGTCCAT

Y >

PRKN-202 :>

CTACCCAGATCAGGAGAGGCCAGGCTCCTCCCCACCCCAAACAGCATGAACTTCCCAAGGCTCCATCCCTTTCTCCCAGTGCACA

GATGGGTCTAGTCCTCTCCGGTCCGAGGAGGGGTGGGGTTTGTCGTACTTGAAGGGTTCCGAGGTAGGGAAAGAGGGTCACGTGT

e . . >

PRKN-202 :>

GGCTGGTCACTTTCTCCGGGTACCCCCTTGGGTACCTTGGCTGTCTCAGTTCTATTTAACCATTTCCCCACTTTTGAGCATTTAC

CCGACCAGTGAAAGAGGCCCATGGGGGAACCCATGGAACCGACAGAGTCAAGATAAATTGGTAAAGGGGTGAAAACTCGTAAATG

by

PRKN-202 :>

TCACAGTTAAAAAAAAAAAAAAAAAACAAATAAGACTGAAAACCATATTATTTTACAGACATCATTGACTGCATGCCTTGGCTCT

AGTGTCAATTTTTTTTTTTTTTTTTTGTTTATTCTGACTTTTGGTATAATAAAATGTCTGTAGTAACTGACGTACGGAACCGAGA

Py

PRKN-202 :>

13,090

13,175

13,260

13,345

13,430

13,515

13,600

13,685

13,770

13,855



AAGAATACGGTCATAACAGTGATTGCAGGTCCACGGTAATGGACATTTTTGAGGTTCTTGATCCATATTGTCACCTTCCTTTCCA

TTCTTATGCCAGTATTGTCACTAACGTCCAGGTGCCATTACCTGTAAAAACTCCAAGAACTAGGTATAACAGTGGAAGGAAAGGT

by

PRKN-202 :>

GAAACACTGCTCTAGTTCTGATCTGGCTTCCCATGTTTGAGAGGGCTCCCTCCTGCCTCTCTTTCAGCATAATTTTTGTCTTTGC

CTTTGTGACGAGATCAAGACTAGACCGAAGGGTACAAACTCTCCCGAGGGAGGACGGAGAGAAAGTCGTATTAAAAACAGAAACG

Py

PRKN-202 :>

CTATTTGATAAAGGAGATTTTTTATTATTTTGTTATTTATGAATACAAGAATTTCTCACTGGCTTATTTGCATTTTTATTGTGAG

GATAAACTATTTCCTCTAAAAAATAATAAAACAATAAATACTTATGTTCTTAAAGAGTGACCGAATAAACGTAAAAATAACACTC

Y >

PRKN-202 :>

AGAACAATGTGAAACTTTCTCCATATGAAAGCTATACAAAAAGTCTACAAAACAGATCTGGTTTCAGCAATTGCTTTCTCATTCA

TCTTGTTACACTTTGAAAGAGGTATACTTTCGATATGTTTTTCAGATGTTTTGTCTAGACCAAAGTCGTTAACGAAAGAGTAAGT

e . . >

PRKN-202 :>

CTATTCATAATATCACGGTGTCCTTTATAAATATACAGTTTACTGTCTTTTGAATTTATGTTTAAATATGTTGCTTTGGTCTTTA

GATAAGTATTATAGTGCCACAGGAAATATTTATATGTCAAATGACAGAAAACTTAAATACAAATTTATACAACGAAACCAGAAAT

by

PRKN-202 :>

TTTTAAAATATTATATTTTCCTGGAGATAAATCAAATTCATAATTACAGACTTAAAAATAAAAGGGTGTTTTAAATCTATTTTTT

AAAATTTTATAATATAAAAGGACCTCTATTTAGTTTAAGTATTAATGTCTGAATTTTTATTTTCCCACAAAATTTAGATAAAAAA

Py

PRKN-202 :>

ATTCTTATAATTGTTTTACTTATGTGTATATATATGTATTAATCATACATCATTAATCAAATTAGACATAATTAACCACATAATA

TAAGAATATTAACAAAATGAATACACATATATATACATAATTAGTATGTAGTAATTAGTTTAATCTGTATTAATTGGTGTATTAT

Y >

PRKN-202 :>

GATGAAAATCGGAGGATAGTATTAATTTATCTGTAAATATAGTTTCTGCGTACTCCTTATACTGAGAAATAAAAATAAAATTGTA

CTACTTTTAGCCTCCTATCATAATTAAATAGACATTTATATCAAAGACGCATGAGGAATATGACTCTTTATTTTTATTTTAACAT

e . . >

PRKN-202 :>

AGCCTCCAACTGACTGAACAGAATCCCTCCTTGTCAAGGGGACCGTGGAGACACCTTGGAAGCTGAGTTCCAGCCATGATGGGGT

TCGGAGGTTGACTGACTTGTCTTAGGGAGGAACAGTTCCCCTGGCACCTCTGTGGAACCTTCGACTCAAGGTCGGTACTACCCCA

by

PRKN-202 :>

GGGAGGTCAGACAGGCCTGTCATGTCCCCACCCTCACTAACCACCTCTAGGCTTCCTTCCCTAAGGGCTAAACAGAAACCAGGCC

CCCTCCAGTCTGTCCGGACAGTACAGGGGTGGGAGTGATTGGTGGAGATCCGAAGGAAGGGATTCCCGATTTGTCTTTGGTCCGG

Py

PRKN-202 :>

13,940

14,025

14,110

14,195

14,280

14,365

14,450

14,535

14,620

14,705



TTCGAAAAGACTCTACACTGAGGCTGGGCATGGTGAGTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGTGTGCAGATCAC

AAGCTTTTCTGAGATGTGACTCCGACCCGTACCACTCAGTGCGGACATTAGGGTCGTGAAACCCTCCGACTCCACACGTCTAGTG

by

PRKN-202 :>

TTGAGGCCAGGAGTTTGAGAGCAGCCATGGCCAACATGGGGAAATCCCATCTCTACTAATAATACAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA

AACTCCGGTCCTCAAACTCTCGTCGGTACCGGTTGTACCCCTTTAGGGTAGAGATGATTATTATGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT

Py

PRKN-202 :>

AATTAGCCAGGCATGGTGGCGCGCGCCTGTAATCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGATAATCGCTTGAACCCGGGAGGCGG

TTAATCGGTCCGTACCACCGCGCGCGGACATTAGGGTCGATGAGCCCTCCGACTCCGTCCTATTAGCGAACTTGGGCCCTCCGCC

Y >

PRKN-202 :>

AAGTTGCACTGAGGCGTGATCACACCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAGAGTGAAACTGTGTCTCAAAAGAAAAAAAAGGCCCC

TTCAACGTGACTCCGCACTAGTGTGGTGACGTGAGGTCGGACCCACTGTCTCACTTTGACACAGAGTTTTCTTTTTTTTCCGGGG

e . . >

PRKN-202 :>

ACACTGATAATGTCCATCACTGGCTTATATCTTCCCAGGTACAGAATAAAGGCAAGATAAGATAAATCAGTCCTTCACCCTCCCT

TGTGACTATTACAGGTAGTGACCGAATATAGAAGGGTCCATGTCTTATTTCCGTTCTATTCTATTTAGTCAGGAAGTGGGAGGGA

by

PRKN-202 :>

GAGACAGCTGTTTCCTCTATTCTGATTTTCTTTAAATGTTCACCTTATCTTATGTAAAATGTAGGTTTACTGGGCACTATCTAAA

CTCTGTCGACAAAGGAGATAAGACTAAAAGAAATTTACAAGTGGAATAGAATACATTTTACATCCAAATGACCCGTGATAGATTT

Py

PRKN-202 :>
GGCTCACAAGTATATAATCATCACAAGTATG 3
15,246
CCGAGTGTTCATATATTAGTAGTGTTCATAC 5’

PRKN-202 >

14,790

14,875

14,960

15,045

15,130

15,215



Feature

PACRG

/note

PRKN

/note

PACRG-201

/note

PACRG-203

/note

PRKN-201

/note

PRKN-202

/note
PRKN-203

/note

PRKN-204

/note
PRKN-205

/note
PRKN-206

/note
PRKN-207

/note

PRKN-212

/note

PRKN-221

/note

PRKN-223

/note

PRKN-216

/note

PRKN-202

/note
/translation

PRKN-204

/note
/translation

PRKN-205

/note
/translation

PRKN-206

/note
/translation

Location

1 .. 15,246
gene ENSG00000112530
Protein coding

1 .. 15,246
gene ENSG00000185345
Protein coding

1 .. 15,246
primary transcript ENST00000337019
Protein coding

1 .. 15,246
primary transcript ENST00000366889
Protein coding

1 .. 15,246
primary transcript ENST00000338468
Nonsense mediated decay

1 .. 15,246
primary transcript ENST00000366892

1 .. 15,246
primary transcript ENST00000366894
Nonsense mediated decay

1 .. 15,246
primary transcript ENST00000366896

1 .. 15,246
primary transcript ENST00000366897

1 .. 15,246
primary transcript ENST00000366898

1 .. 15,246
primary transcript ENST00000479615
Nonsense mediated decay

1 .. 15,246
primary transcript ENST00000673871
Nonsense mediated decay

1 .. 15,246
primary transcript ENST00000674436
protein_coding_CDS_not_defined

1 .. 15,246
primary transcript ENST00000674501
Retained intron

1 .. 10,119
primary transcript ENST00000674232
Retained intron

9648 .. 9763

coding sequence ENSP00000355858
EFFFKCGAHPTSDKETSVALHLIATNSRNITCITCTDV
38 amino acids = 4.2 kDa

9648 .. 9763

coding sequence ENSP00000355862
EFFFKCGAHPTSDKETSVALHLIATNSRNITCITCTDV
38 amino acids = 4.2 kDa

9648 .. 9763

coding sequence ENSP00000355863
EFFFKCGAHPTSDKETSVALHLIATNSRNITCITCTDV
38 amino acids = 4.2 kDa

9648 .. 9763

coding sequence ENSP00000355865

EFFFKCGAHPTSDKETSVALHLIATNSRNITCITCTDV
38 amino acids = 4.2 kDa

Size

15,246 bp

15,246 bp

15,246 bp

15,246 bp

15,246 bp

15,246 bp

15,246 bp

15,246 bp

15,246 bp

15,246 bp

15,246 bp

15,246 bp

15,246 bp

15,246 bp

10,119 bp

116 bp

116 bp

116 bp

116 bp

T

Type

gene

gene

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

CDs

CDs

CDs

CDs



AN

Feature

Donor Template WT -> SNV

dgRNA Protospacer Sequence

SNV

/note = WT =C
SNV =T

PAM

Location
9724 9823
9742 9761
9748 9748
9762 9764

Size
100 bp
20 bp
1 bp

3 bp

HE D O

ITIH

I

Type

misc_feature
misc_feature
misc_feature

misc_feature



Primer Length (=] Binding Sites oy Tm Date Added

PCR Forward 25-mer 9113 .. 9137 s 58°C May 19, 2023
/sequence = tgtgtacttgtgtggctatttacag
40% GC / 7709.1 Da
Donor Template WT -> SNV 100 9724 . 9823 = TC 19, 2023
onor Template - -me a
rteme ' 9762 .. 9780 .~  44°C v
/sequence = tatttttagatccttacctcacgtccgtggagggaagtgacactatttttagatccttacCTGACGTCTGTGCACATAATGCAAGTGATGTTCCGACTAT
42% GC / 30,744.0 Da
gRNA Protospacer 20-mer 9742 .. 9761 - 60°C May 19, 2023
/sequence = GCATTACGTGCACAGACGTC
55% GC / 6102.0 Da
Sanger Sequencing Primer 21-mer 9908 .. 9928 — 55°C May 19, 2023
/sequence = (gcagacgcatcaaaataaagc
43% GC / 6441.3 Da
PCR Reverse 25-mer 9991 .. 10,015 —_ 58°C May 19, 2023
/sequence = ctcccatcttaggaccctatttacc

48% GC / 7487.9 Da



