(5708 .. 5726) gRNA Protospacer
(5523 .. 5542) Sanger Sequencing Primer | Donor Template SNV -> Rev (5690 .. 5789)

(5171 .. 5195) PCR ForwardI | PCR Reverse (6066 .. 6090)

2500 5000 = 7500 10,000 12,500

| PRKN-206 >

PRKN-206

Donor Template SNV -> Rev

gRNA Protospacer

Silent SNV

ASK23J00174R_PRKN_R275W_A06_AA
12,844 bp



AAAGAATCAGGCAAATGGAGAGAAAGAGAAACAGACAGATTTTGCCAGAGAGTGTGTGAAGGAGGGCAAATGAGAGAGAACAAAC

TTTCTTAGTCCGTTTACCTCTCTTTCTCTTTGTCTGTCTAAAACGGTCTCTCACACACTTCCTCCCGTTTACTCTCTCTTGTTTG

by

| PRKN-206 >

AAGGTGGACAGCAGAGTAAATTGCACATTTTTCTAGATAAACATAAAAACTCGCATGCTATTTTTGTAGATGCTAGAATACTAAC

TTCCACCTGTCGTCTCATTTAACGTGTAAAAAGATCTATTTGTATTTTTGAGCGTACGATAAAAACATCTACGATCTTATGATTG

Py

PRKN-206 :>

TTTACAAGAATTTAAATATTTGGAACACTGTGTAACCATATTCTACTTTTTTAATGTATGTGAATGACTTGCCACATTATTTGTA

AAATGTTCTTAAATTTATAAACCTTGTGACACATTGGTATAAGATGAAAAAATTACATACACTTACTGAACGGTGTAATAAACAT

Y >

PRKN-206 :>

ACTCAAACTCCTTCAATTGTGCTTAAATATTCTGCAAACAAAGGGTCGCTTTTTATCAAAACAGAGAAATCATTGGTTACAAATA

TGAGTTTGAGGAAGTTAACACGAATTTATAAGACGTTTGTTTCCCAGCGAAAAATAGTTTTGTCTCTTTAGTAACCAATGTTTAT

e . . >

PRKN-206 >

ACTCTTTGGCATTGTCAAGGAAAGCATTTATAAGTCTTTTTATATATAATTGAGAACTTTACTTAACCTTTAATTTACCGCTCTT

TGAGAAACCGTAACAGTTCCTTTCGTAAATATTCAGAAAAATATATATTAACTCTTGAAATGAATTGGAAATTAAATGGCGAGAA

by

PRKN-206 :>

TAACCTGGCCCATTGGGGTGAAATCATCTCTGGATCGATCAATTAACATTTATATGTAGATAATTAGAGCAAAGGGCACACAGGA

ATTGGACCGGGTAACCCCACTTTAGTAGAGACCTAGCTAGTTAATTGTAAATATACATCTATTAATCTCGTTTCCCGTGTGTCCT

Py

PRKN-206 :>

ATGTCAGGAGGAACAAAAGACCCATGAGAGGATAAGTCCTGGCGGGTCCTGCTCTGAAATGTCACCCGTTCTTCTTCTCATTTCC

TACAGTCCTCCTTGTTTTCTGGGTACTCTCCTATTCAGGACCGCCCAGGACGAGACTTTACAGTGGGCAAGAAGAAGAGTAAAGG

Y >

PRKN-206 :>

ACTCCCAGAGCCATTTGCACATCATAGTCCAGTTCTTAGTAACTCATGTCTAAATTATCAAAATGACCTCAAGTAGTTCTCACTA

TGAGGGTCTCGGTAAACGTGTAGTATCAGGTCAAGAATCATTGAGTACAGATTTAATAGTTTTACTGGAGTTCATCAAGAGTGAT

e . . >

PRKN-206 >

CTTCCAGCTTTCCCTCCATACTTCTGTCGGAGCTAAACTTACTAAAACATCATTCCCTTCCCATGTTTAAAAACTCTCTTAGTAC

GAAGGTCGAAAGGGAGGTATGAAGACAGCCTCGATTTGAATGATTTTGTAGTAAGGGAAGGGTACAAATTTTTGAGAGAATCATG

by

PRKN-206 :>

ATTCTGGCTGCTATAACAAAATCCCATAAACTGGTGGCTTATAAACAACAGGAATTTATTTCTCACGGTTCCGGAGACTGGGAAG

TAAGACCGACGATATTGTTTTAGGGTATTTGACCACCGAATATTTGTTGTCCTTAAATAAAGAGTGCCAAGGCCTCTGACCCTTC

Py

PRKN-206 :>

85

170

340

425

680

765

850



TCCTAGATCAAAGCACTGGCAGATCCAGTGTCTGGTGAGATCCCCACTTCCTGGTTCATAGACGGTGGCTTCTCACTGTGTCCTC

AGGATCTAGTTTCGTGACCGTCTAGGTCACAGACCACTCTAGGGGTGAAGGACCAAGTATCTGCCACCGAAGAGTGACACAGGAG

by

PRKN-206 :>

ATATGGTGGAACGTGTGTGGGAGCTTTCCGGGGTCTCTTTAAAAGGGCACTCATTTTATTCATGAGGGCTCTTCTCTCACACCAT

TATACCACCTTGCACACACCCTCGAAAGGCCCCAGAGAAATTTTCCCGTGAGTAAAATAAGTACTCCCGAGAAGAGAGTGTGGTA

Py

PRKN-206 :>

TCACTTCCTAAAGACCCCGTGTTCTAACACCATCATTTTGGAGATAAGGATTTTAACATACGAATTTTGGGGAACACAAACATTC

AGTGAAGGATTTCTGGGGCACAAGATTGTGGTAGTAAAACCTCTATTCCTAAAATTGTATGCTTAAAACCCCTTGTGTTTGTAAG

Y >

PRKN-206 :>

AGACCATAGCAGAAACCTTCAGTGAATCCCACAGTCTAGAGGCCTTATGCTAGGTGTGTCTCCTAGAGTCAACCCTGATCCCTGG

TCTGGTATCGTCTTTGGAAGTCACTTAGGGTGTCAGATCTCCGGAATACGATCCACACAGAGGATCTCAGTTGGGACTAGGGACC

e . . >

PRKN-206 >

CCAGAATCTCCTCTGTTCTCAACTCTTTTCATCTTGTCCCCCACCATTTTCCTGATACATCTTTTTGATCAGCCCACCTGATTTC

GGTCTTAGAGGAGACAAGAGTTGAGAAAAGTAGAACAGGGGGTGGTAAAAGGACTATGTAGAAAAACTAGTCGGGTGGACTAAAG

by

PRKN-206 :>

TCTTCTGTTCCAAGCATACTTGCATGTCTGTGATTCCTTCCTGCTTAGAAACAACATTTCTTTCCAGTGACCAAACATCAATCCT

AGAAGACAAGGTTCGTATGAACGTACAGACACTAAGGAAGGACGAATCTTTGTTGTAAAGAAAGGTCACTGGTTTGTAGTTAGGA

Py

PRKN-206 :>

CCCGTTTCTTTAAATTCAATTCAAGTTCCCTAATGGATCCATCCTGACTCAATAATTCTCTTTTCCTAACTTTCGGGCTCCCAGA

GGGCAAAGAAATTTAAGTTAAGTTCAAGGGATTACCTAGGTAGGACTGAGTTATTAAGAGAAAAGGATTGAAAGCCCGAGGGTCT

Y >

PRKN-206 :>

GTTTGGGGATTACAGATACTTCCTTGTAATACTTGTTCCATGGTAATCTTATGTCTCTCAACTACGCCCTGTGATTGTGTAAGCC

CAAACCCCTAATGTCTATGAAGGAACATTATGAACAAGGTACCATTAGAATACAGAGAGTTGATGCGGGACACTAACACATTCGG

e . . >

PRKN-206 >

AAGTATAACTATAAGGTATTTATCCACTCACTGGGTGCTGTAGTCCACATGCATTTACTAAGTGCCTACTTTAGTCAAAGTAGAT

TTCATATTGATATTCCATAAATAGGTGAGTGACCCACGACATCAGGTGTACGTAAATGATTCACGGATGAAATCAGTTTCATCTA

by

PRKN-206 :>

GTTCAATAAGAAATTTAGTGAACAACATGTAAATGAGAGCAGAGAAATTATAAAAGTATGAGAAACTACAAAAATAGTGACCCAT

CAAGTTATTCTTTAAATCACTTGTTGTACATTTACTCTCGTCTCTTTAATATTTTCATACTCTTTGATGTTTTTATCACTGGGTA

Py

PRKN-206 :>

935

1020

1105

1190

1275

1360

1445

1530

1615

1700



TCATTTATCCACTAGAATAATCAATAACTCTTGATTACAAAACGATCAGGTGCTCAGCATTGTATTTGATGAGGCATGGGTCATG

AGTAAATAGGTGATCTTATTAGTTATTGAGAACTAATGTTTTGCTAGTCCACGAGTCGTAACATAAACTACTCCGTACCCAGTAC

by

PRKN-206 :>

AAAGGGTTAAGCAAGTAGGGTCTCTACAATTTCATGACTTTTCATTTAATGTTGATAGCTAAGGAAGGAGTATATGAAACACTTT

TTTCCCAATTCGTTCATCCCAGAGATGTTAAAGTACTGAAAAGTAAATTACAACTATCGATTCCTTCCTCATATACTTTGTGAAA

Py

PRKN-206 :>

AAACAAAAGTCAGGCCAGTATTGAAGTACATTACAGATGAACTTTTTAAATAACTATTGAAGAAAGGTAAAGAAAAAGGGAAGAG

TTTGTTTTCAGTCCGGTCATAACTTCATGTAATGTCTACTTGAAAAATTTATTGATAACTTCTTTCCATTTCTTTTTCCCTTCTC

Y >

PRKN-206 :>

GCAGTGAGGTGTTAGGCTCCAGAGAAAGTTCCTTGGAGATCTTTAGTCTTGAACTGGACCTAGGAATTTGTGATTTGGCTTTGAA

CGTCACTCCACAATCCGAGGTCTCTTTCAAGGAACCTCTAGAAATCAGAACTTGACCTGGATCCTTAAACACTAAACCGAAACTT

e . . >

PRKN-206 >

TATGAAGGTGAGTATTACCGTGAGACTAGATGGCAAAGAGCATGCATCTAGGTGTACAGGAACTAGAAGAATCCTAGGCTACGCA

ATACTTCCACTCATAATGGCACTCTGATCTACCGTTTCTCGTACGTAGATCCACATGTCCTTGATCTTCTTAGGATCCGATGCGT

by

PRKN-206 :>

AGGACCTTCCCAGCTGGAGGGGACGGAGGTGCGGAGAGAACAGGATGGACGGTAGGGGAGGGGCAGTTTATTTTACGAGGATGAA

TCCTGGAAGGGTCGACCTCCCCTGCCTCCACGCCTCTCTTGTCCTACCTGCCATCCCCTCCCCGTCAAATAAAATGCTCCTACTT

Py

PRKN-206 :>

ATGAAAGGAAGTCTGCGAAGTTCCTAGCAAGCCACCTAACCCGAAGTAGGTGCCCATAAACACTAGCTTTCCCCTCCTCTTTGAT

TACTTTCCTTCAGACGCTTCAAGGATCGTTCGGTGGATTGGGCTTCATCCACGGGTATTTGTGATCGAAAGGGGAGGAGAAACTA

Y >

PRKN-206 :>

TTAGCATTTAGGAAGTTAATGATGTAGACCTTCTAGCCATGAAAAGATTTTTACTCCTTTCCTTAGGTGATTAATCTAATAACTT

AATCGTAAATCCTTCAATTACTACATCTGGAAGATCGGTACTTTTCTAAAAATGAGGAAAGGAATCCACTAATTAGATTATTGAA

e . . >

PRKN-206 >

TTTATTGGTGTCATGTTTATTCCTCACCTAACTTTCCAAAACTACAAGGAATATCTTAATAGGAGAGGAGCAATCTTAGCTCACA

AAATAACCACAGTACAAATAAGGAGTGGATTGAAAGGTTTTGATGTTCCTTATAGAATTATCCTCTCCTCGTTAGAATCGAGTGT

by

PRKN-206 :>

GCTGTATCAAGAATTCCAGGTGACTGATAATTCTATGTGAAATGCACATATACACCGTCTTTATAACATTATCTGTGTATGTGCG

CGACATAGTTCTTAAGGTCCACTGACTATTAAGATACACTTTACGTGTATATGTGGCAGAAATATTGTAATAGACACATACACGC

Py

PRKN-206 :>

1785

1870

1955

2040

2125

2210

2295

2380

2465

2550



TGTGTGTGTATAAAGGCAGCATATATACTTTTCTATATCTTCATCTGTGTATCTTAGCACATACATTCATATATTGATATCTGTA

ACACACACATATTTCCGTCGTATATATGAAAAGATATAGAAGTAGACACATAGAATCGTGTATGTAAGTATATAACTATAGACAT

by

PRKN-206 :>

TCTATCATTTATCTATATCTGTATATAGGTATATATCCAAGTTGACTGTGTATGTATAGTAATAGACAATCAGAATTCCTGAATG

AGATAGTAAATAGATATAGACATATATCCATATATAGGTTCAACTGACACATACATATCATTATCTGTTAGTCTTAAGGACTTAC

Py

PRKN-206 :>

ACTCATTTATCATTTTTGACTCCCTGTAACTTGTAAATTTCTTTCTTTTCCGAAGAGGACATGCAGAAACACACACAACATTCCA

TGAGTAAATAGTAAAAACTGAGGGACATTGAACATTTAAAGAAAGAAAAGGCTTCTCCTGTACGTCTTTGTGTGTGTTGTAAGGT

Y >

PRKN-206 :>

GCTTCCCCGGTTGCATTCCACACCTGCGTCTGGGCAGTGGCGTTTCTTCAAGGGAGTTACATGAGTCTCTGTCTTCACTTCCAAT

CGAAGGGGCCAACGTAAGGTGTGGACGCAGACCCGTCACCGCAAAGAAGTTCCCTCAATGTACTCAGAGACAGAAGTGAAGGTTA

e . . >

PRKN-206 >

GCTAGTCCCTTCACTGCTCACTCTCTGGTAACCCACTGTTACCTGGTGCCAATTTCTCCTATTTTTTATTCAAGGTAGACATCCT

CGATCAGGGAAGTGACGAGTGAGAGACCATTGGGTGACAATGGACCACGGTTAAAGAGGATAAAAAATAAGTTCCATCTGTAGGA

by

PRKN-206 :>

CAGTTCAAGGAGGTTGAGGTGGCCTGGTGCAGCTGTAGCTTAGTTTTCAGTAGGACTCTTCCTGTGTCCCTAGGAAGATACACTT

GTCAAGTTCCTCCAACTCCACCGGACCACGTCGACATCGAATCAAAAGTCATCCTGAGAAGGACACAGGGATCCTTCTATGTGAA

Py

PRKN-206 :>

CACTCTGTGGGAACCAAAACTCTGGACCCACCGCATCTGCAGCTGTCTATGCTTCACTGCCAGTTGCAGGATGGGTAAGATGGAC

GTGAGACACCCTTGGTTTTGAGACCTGGGTGGCGTAGACGTCGACAGATACGAAGTGACGGTCAACGTCCTACCCATTCTACCTG

Y >

PRKN-206 :>

TATTTATATTGGAAGGTGTGCACTTCCAGGCCCCAAGACTTGGACCTCTAAACTTTCCCTAATGTCCCTAATGGCTCCTGTCACT

ATAAATATAACCTTCCACACGTGAAGGTCCGGGGTTCTGAACCTGGAGATTTGAAAGGGATTACAGGGATTACCGAGGACAGTGA

e . . >

PRKN-206 >

GCACAGGGTTGATTTCACACCATGGCCGCCAACGTAGTGCTTGTTTCTTGTTAATGTTCTCCAAATAGCAGGATGTCATTAATAG

CGTGTCCCAACTAAAGTGTGGTACCGGCGGTTGCATCACGAACAAAGAACAATTACAAGAGGTTTATCGTCCTACAGTAATTATC

by

PRKN-206 :>

AGTAGGACAATTGATGTTCCATGTGTTGTCTAGATGGTATGAGTCATTTGGGATCATATTAAAACTGAAGGAGACAACTATAGAA

TCATCCTGTTAACTACAAGGTACACAACAGATCTACCATACTCAGTAAACCCTAGTATAATTTTGACTTCCTCTGTTGATATCTT

Py

PRKN-206 :>

2635

2720

2805

2890

2975

3060

3145

3230

3315

3400



GTGTGCTGTTGTCCATCCATGTGAGAGAGAACTCTTCTAACAGGAATGGAAAAGCCTGCAGAAGCTACACTGATGGCCGCATACC

CACACGACAACAGGTAGGTACACTCTCTCTTGAGAAGATTGTCCTTACCTTTTCGGACGTCTTCGATGTGACTACCGGCGTATGG

by

PRKN-206 :>

ACGCAGCCATGGCTTTCTGGGCCACTGTGGCGGGAGTTCGTGGGCTGACCATTTAGGCTCTGTAAGTTTTCTTTATGTTTCCTCT

TGCGTCGGTACCGAAAGACCCGGTGACACCGCCCTCAAGCACCCGACTGGTAAATCCGAGACATTCAAAAGAAATACAAAGGAGA

Py

PRKN-206 :>

ACAGGGTCATTTCTAAGCTTTTTTGTTTGTTTGTTTTTGAGGCAGAGCCTCACTCTGTAGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGCGA

TGTCCCAGTAAAGATTCGAAAAAACAAACAAACAAAAACTCCGTCTCGGAGTGAGACATCGGGTCCGACCTCACGTCACCACGCT

Y >

PRKN-206 :>

TCTCGGCTCACTGCAAGCTCCCGCGTTCATGCCATTCACCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGATTACAGGCGCCCGCCACCA

AGAGCCGAGTGACGTTCGAGGGCGCAAGTACGGTAAGTGGACGGAGTCGGAGGACTCATCGACCCTAATGTCCGCGGGCGGTGGT

e . . >

PRKN-206 >

CGCCGGGCTAATTTTTTGTATTTTTGGTAGAGACGGGCTTTCGCTGTGTTAGCCAGGATGATCTCCATCTCCTGACCTCGTGATC

GCGGCCCGATTAAAAAACATAAAAACCATCTCTGCCCGAAAGCGACACAATCGGTCCTACTAGAGGTAGAGGACTGGAGCACTAG

by

PRKN-206 :>

CGCCTGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCACGCCTGGCCTCTAAGCTTTCTTTTTAACTTTGTTAT

GCGGACGGAGTCGGAGGGTTTCACGACCCTAATGTCCGCACTCGGTGGTGCGGACCGGAGATTCGAAAGAAAAATTGAAACAATA

Py

PRKN-206 :>

ATACAGGCACATTTTCATAAATGTTCTAATATTTTCTCCATGAATTAGTAGCAGATTGGGAGGTCTATAAAGGTTTTAGTCTACC

TATGTCCGTGTAAAAGTATTTACAAGATTATAAAAGAGGTACTTAATCATCGTCTAACCCTCCAGATATTTCCAAAATCAGATGG

Y >

PRKN-206 :>

ATGTTGCTGAAAGCAAGATGGAGAATATTTTTCACATAACAGCTGTGAGAGAAAAAGGTAGAATACAGCAGCTTCATAGGGTCGC

TACAACGACTTTCGTTCTACCTCTTATAAAAAGTGTATTGTCGACACTCTCTTTTTCCATCTTATGTCGTCGAAGTATCCCAGCG

e . . >

PRKN-206 >

AAAGTGAAAAAAGTATGTGTGTGCTTGAGCATGTGTATGCGAGTGACTGTTTGGTTAGAAATAGGAAAGCATTATGAAGGACTTG

TTTCACTTTTTTCATACACACACGAACTCGTACACATACGCTCACTGACAAACCAATCTTTATCCTTTCGTAATACTTCCTGAAC

by

PRKN-206 :>

GATAGGTTCCAAGAGGGGAAAGGAGAAGCCGCACCTTTAGGTGCGCCCTTGCTCAGATTAAGTTGACCGATTACTTACACATCCA

CTATCCAAGGTTCTCCCCTTTCCTCTTCGGCGTGGAAATCCACGCGGGAACGAGTCTAATTCAACTGGCTAATGAATGTGTAGGT

Py

PRKN-206 :>

3485

3570

3655

3740

3825

3910

3995

4080

4165

4250



TGGCATTAAAATACCAAGGAATTGTATTTTCTTTGTTTGTATTACATATTGCTTTGAAGTAAGTGGGATAACAGAATTTTGAAAA

ACCGTAATTTTATGGTTCCTTAACATAAAAGAAACAAACATAATGTATAACGAAACTTCATTCACCCTATTGTCTTAAAACTTTT

by

PRKN-206 :>

TCTTTTAGGTGTTAAGAAATTATCTTTTATATTATTAGTATTATTCATTTCTCTAGAAAAAGGGCTTTTGAAGAGCTCTTATAGG

AGAAAATCCACAATTCTTTAATAGAAAATATAATAATCATAATAAGTAAAGAGATCTTTTTCCCGAAAACTTCTCGAGAATATCC

Py

PRKN-206 :>

CGTTAAAGATTGGGTATAAAATGAACATGTTTATTTTGTATTTTGTTACAATTACATAGGAAATAGGCTTATCTAAATAGACTCC

GCAATTTCTAACCCATATTTTACTTGTACAAATAAAACATAAAACAATGTTAATGTATCCTTTATCCGAATAGATTTATCTGAGG

Y >

PRKN-206 :>

AATAACTTTCTTACTATTAAAATCGCCTTGGGGCTGATTTCAAATTCATGTATTGAGCTTGTCTCCTGTTTGACATAAACTTGTG

TTATTGAAAGAATGATAATTTTAGCGGAACCCCGACTAAAGTTTAAGTACATAACTCGAACAGAGGACAAACTGTATTTGAACAC

e . . >

PRKN-206 >

TGGTTCGTTTTCCAGTAAAAATACATGGCTTTTAAGATTTTTTTTTCTACAGAGTATTTTAAAGGGATAAAAAAAATTAGGATTT

ACCAAGCAAAAGGTCATTTTTATGTACCGAAAATTCTAAAAAAAAAGATGTCTCATAAAATTTCCCTATTTTTTTTAATCCTAAA

by

PRKN-206 :>

ATATATATTGATTAATTAGTAATCCCATAACCATACTCTGAGAAACTGAATATTTGGATGGTTTCGAGATGGCACAATAGACAAA

TATATATAACTAATTAATCATTAGGGTATTGGTATGAGACTCTTTGACTTATAAACCTACCAAAGCTCTACCGTGTTATCTGTTT

Py

PRKN-206 :>

ATCTTGCAGTAGAAGAATCCCTGTTGGATAACCTTTTATCCCTAAATTCTACTTTTTTATTTGCCAATAAAATGTGAGAAAATGT

TAGAACGTCATCTTCTTAGGGACAACCTATTGGAAAATAGGGATTTAAGATGAAAAAATAAACGGTTATTTTACACTCTTTTACA

Y >

PRKN-206 :>

TTAACGTTTTTACTTTGATGCAATAGTAATTTTTCTTTTGATAGTGGGGAAATTCAGATTCTATTGTTATAACATAGTTATAATT

AATTGCAAAAATGAAACTACGTTATCATTAAAAAGAAAACTATCACCCCTTTAAGTCTAAGATAACAATATTGTATCAATATTAA

e . . >

PRKN-206 >

AAATTACCAAGGAATTTTATTTTCTTTGTTTTGTATTACATATTGCTTTAAAATAAGTGGGATAGCAGAATTTTGAAAATCTGTT

TTTAATGGTTCCTTAAAATAAAAGAAACAAAACATAATGTATAACGAAATTTTATTCACCCTATCGTCTTAAAACTTTTAGACAA

by

PRKN-206 :>

ATTTCACTGTTGAATTTTCTCTAATTATGTTTATGGGATTACTAGTAAATCACTATATACAAGTCCTAAATTTTTTTGATTCCCT

TAAAGTGACAACTTAAAAGAGATTAATACAAATACCCTAATGATCATTTAGTGATATATGTTCAGGATTTAAAAAAACTAAGGGA

Py

PRKN-206 :>

4335

4420

4505

4590

4675

4760

4845

4930

5015

5100



PCR Forward
lactttacaatgcctyg

TAAAATACTTTGGAGGAAAAAAATATTTAAAATGTTTTAAAGATTTAAATTTTTAAAACATTCATTTAAAACTTTACAATGCCTG
5185
ATTTTATGAAACCTCCTTTTTTTATAAATTTTACAAAATTTCTAAATTTAAAAATTTTGTAAGTAAATTTTGAAATGTTACGGAC

>

PRKN-206 >

PCR Forward
gtactatggg

GTACTATGGGAATAGCAAAATAAACATAGGAACTACTTTCCAGGAGATCACAGTCTATGAGAAAGGAGAAGATATGAATACTGTG
5270
CATGATACCCTTATCGTTTTATTTGTATCCTTGATGAAAGGTCCTCTAGTGTCAGATACTCTTTCCTCTTCTATACTTATGACAC

>

PRKN-206 >

GTGTAATAACGGATCAATAGAAATATATACAAGCAGATGGGATGATTTGATAGGTTAATTGGGAATTCTGAGTCAGGGAAGACTT
5355
CACATTATTGCCTAGTTATCTTTATATATGTTCGTCTACCCTACTAAACTATCCAATTAACCCTTAAGACTCAGTCCCTTCTGAA

>

PRKN-206 >

CCAGAAAGAGATTATATTTTAGCTCAGGTTTAATCAAAAGATTGATAAATGTGTTAACATAAAAAATGTAAAATTAGGAGAATCA
5440
GGTCTTTCTCTAATATAAAATCGAGTCCAAATTAGTTTTCTAACTATTTACACAATTGTATTTTTTACATTTTAATCCTCTTAGT

>

PRKN-206 >

Sanger Sequencing Primer

|tCt

GTTTTCTATGTAGTTCATTGAGTGCCTCCAATTTTTAAGATGTTGTGTTGGTATACATGAGCTTAATGCTTAGCAGCTCCGGTCT
5525
CAAAAGATACATCAAGTAACTCACGGAGGTTAAAAATTCTACAACACAACCATATGTACTCGAATTACGAATCGTCGAGGCCAGA

>

PRKN-206 >

Sanger Sequencing Primer
ttgcacagagcacagtc

TTGCACAGAGCACAGTCTACACAACCCTCCAGGATTACAGAAATTGGTCTAAAGCACGTGCTGCCTTTCCACACTGACAGGTACT

5610
AACGTGTCTCGTGTCAGATGTGTTGGGAGGTCCTAATGTCTTTAACCAGATTTCGTGCACGACGGAAAGGTGTGACTGTCCATGA

>

PRKN-206 >

AGAGGAAACATCTTCCTTTCTCTCTGCAGGAGCCCCGTCCTGGTTTTCCAGTGCAACTCCCGCCACGTGATTTGCTTAGACTGTT
5695
TCTCCTTTGTAGAAGGAAAGAGAGACGTCCTCGGGGCAGGACCAAAAGGTCACGTTGAGGGCGGTGCACTAAACGAATCTGACAA

>

PRKN-206 >

250 L L L 255 L L L 260, L
P \ L \ F Q C N S R H \i 1 C L D C

ENSE00002169394 >
PRKN-206

Donor Template SNV -> Rev

|TGACAA

Donor Template SNV -> Rev



gRNA Protospacer
IGTGTGACAAGACTCAATGAC

TCCACTTATACTGTGTGACAAGACTCAATGATCGGCAGTTTGTTCACGACCCTCAACTTGGCTACTCCCTGCCTTGTGTGGGTAA

5780
AGGTGAATATGACACACTGTTCTGAGTTACTAGCCGTCAAACAAGTGCTGGGAGTTGAACCGATGAGGGACGGAACACACCCATT

by

PRKN-206 >

L 265 L L L 270 L L L 275 L L L 280 L L L 285 L L L 290
F H L Y C \ T R L N D R Q F \ H D P Q L G Y S L P C \ G K

PRKN-206

gRNA Protospacer |:|

PAM

Silent SNV |
SNV

AGGTGAATATGACACACTGTTCTGAGTTACTAGCCGTCAAACAAGTGCTGGGAGTTGAACCGATGAGGGACGGAACACACCcatt
Donor Template SNV -> Rev

GTCTAGCATGTTTTCTCTCCATCTCTAATGCTAATGAAGAACAGAAGAACAATTATTGATGTAAAACTGGCTTAGATATACGTAA
5865
CAGATCGTACAAAAGAGAGGTAGAGATTACGATTACTTCTTGTCTTCTTGTTAATAACTACATTTTGACCGAATCTATATGCATT

Y >

PRKN-206 >

S S M F S L H L
-------- (in frame with PRKN-206) -------»

Donor Template SNV -> Rev

cagatcgta|

Donor Template SNV -> Rev

ACCCTAGCAGAAGAATTTAAATTTGATCATTGCTGGATATGAAACATTAATGTTTGGATCGCAAAAGATAAAAGTTCTGGGGAAT
5950
TGGGATCGTCTTCTTAAATTTAAACTAGTAACGACCTATACTTTGTAATTACAAACCTAGCGTTTTCTATTTTCAAGACCCCTTA

>

PRKN-206 >

GAAGGAATTGTGTTGAACTGGAAAATGCATTATTTGCATAAAGGCATTGAGAATAAGTTTGTCAATATTATTCAGCCAAGGTATA
6035
CTTCCTTAACACAACTTGACCTTTTACGTAATAAACGTATTTCCGTAACTCTTATTCAAACAGTTATAATAAGTCGGTTCCATAT

>

PRKN-206 >

CTAAGTTTTTCTGTGGGTTAGAGTCACTCTCCATGTTCTAGATTTGTTACCGTGGAACTAGAGCAGTATTACCTAATTTTTAAAT
6120
GATTCAAAAAGACACCCAATCTCAGTGAGAGGTACAAGATCTAAACAATGGCACCTTGATCTCGTCATAATGGATTAAAAATTTA

>

PRKN-206 >
ggtacaagatctaaacaatggcacc]
PCR Reverse

CGTATACCTCTATCACTCAAAATGTTGAACACATACCCAATATATATAAAATAACATATGTGAAAAAGAAAGCAGAATGAGATAA

6205
GCATATGGAGATAGTGAGTTTTACAACTTGTGTATGGGTTATATATATTTTATTGTATACACTTTTTCTTTCGTCTTACTCTATT

PRKN-206 >




ACCTGAACTACTTAATATTTTATCTTTTCACATTACAAAGCACCCTTTACTTGTACTATACTGTTATTACATATATACATTTTAA

TGGACTTGATGAATTATAAAATAGAAAAGTGTAATGTTTCGTGGGAAATGAACATGATATGACAATAATGTATATATGTAAAATT

by

PRKN-206 :>

TGGAAGTGAAATTCATGTAACCAATTAACCATTTACAAGTGTACAATTCAGTGGCATTTTGTGCATTCACAATGTTGCACAACCA

ACCTTCACTTTAAGTACATTGGTTAATTGGTAAATGTTCACATGTTAAGTCACCGTAAAACACGTAAGTGTTACAACGTGTTGGT

Py

PRKN-206 :>

CTACCTCTGCCTGGCTTCAAAACTTTCTGAACACCTCCTACCCAGCTAATCACTGCCTGTGACCCCCTGTCCTAGCCCTGGCCAC

GATGGAGACGGACCGAAGTTTTGAAAGACTTGTGGAGGATGGGTCGATTAGTGACGGACACTGGGGGACAGGATCGGGACCGGTG

Y >

PRKN-206 :>

CACCAATCACTTTCTTTCTCTATGGATTTGCCTATTGTAGGTATTTCCTATAAAAGAAATCGTACAATAGGTGACCTTTCGTGTC

GTGGTTAGTGAAAGAAAGAGATACCTAAACGGATAACATCCATAAAGGATATTTTCTTTAGCATGTTATCCACTGGAAAGCACAG

e . . >

PRKN-206 >

TGCCTTATTTCACTTAGCATAGTGTATTTGAGGTTTATTCAAGTTGTAGCGTGTATGAATATTTCTTTCCTCTTTGTGGCTGAAT

ACGGAATAAAGTGAATCGTATCACATAAACTCCAAATAAGTTCAACATCGCACATACTTATAAAGAAAGGAGAAACACCGACTTA

by

PRKN-206 :>

AATATTCCACTGTGTGGATACCCCACAATTTGTGTGTCCATTCATCTGCTGATGGGCATTTGTGTTGTTTCCGTCTTTTTGGCTA

TTATAAGGTGACACACCTATGGGGTGTTAAACACACAGGTAAGTAGACGACTACCCGTAAACACAACAAAGGCAGAAAAACCGAT

Py

PRKN-206 :>

TTATGAATAATGCCGTTGTAAACATTCATATATAAGTTTCTGTATGAACATTTGCTTTCATTTACCTTGGATATATACCGAGAAG

AATACTTATTACGGCAACATTTGTAAGTATATATTCAAAGACATACTTGTAAACGAAAGTAAATGGAACCTATATATGGCTCTTC

Y >

PRKN-206 :>

CAGAATTCGAAGTTTAACCTTTAGGAGAACTGCCCACTGTGTTCCACAGCTGCTGTACCGTTTTATATTGCCACCAGCAGTGTAG

GTCTTAAGCTTCAAATTGGAAATCCTCTTGACGGGTGACACAAGGTGTCGACGACATGGCAAAATATAACGGTGGTCGTCACATC

e . . >

PRKN-206 >

CAATGTCCCAGGTTTCTCTCTCTCCACATTCTTGTCGTCACTTGTTACTGTTTCTAACTAGTCATCCTAGTAAGTGTGAAGTGGT

GTTACAGGGTCCAAAGAGAGAGAGGTGTAAGAACAGCAGTGAACAATGACAAAGATTGATCAGTAGGATCATTCACACTTCACCA

by

PRKN-206 :>

GTCTTATTGTGGATTTGATTTTCATTTCTCTAATGACTGTGATGTTGATTATCTTAATTCATATCTCTTCCTTATAAGAATGTCG

CAGAATAACACCTAAACTAAAAGTAAAGAGATTACTGACACTACAACTAATAGAATTAAGTATAGAGAAGGAATATTCTTACAGC

Py

PRKN-206 :>

6290

6375

6460

6545

6630

6715

6800

6885

6970

7055



GTTCAAGTCCTTTCTTTGCTCATTTTTAAATTGAGTTATGTTTTTGTTGTTGAGTTGTAAGAGTTCTTTATATATTCTGGATACT

CAAGTTCAGGAAAGAAACGAGTAAAAATTTAACTCAATACAAAAACAACAACTCAACATTCTCAAGAAATATATAAGACCTATGA

by

PRKN-206 :>

GGATCCTTACCAGATATAGGATATGCACATATTTCTCCCATTCTATAGGTTGTCTTTTCACTTTCTTCATAACGTCCTTTGGTGA

CCTAGGAATGGTCTATATCCTATACGTGTATAAAGAGGGTAAGATATCCAACAGAAAAGTGAAAGAAGTATTGCAGGAAACCACT

Py

PRKN-206 :>

ACAAAAGTTTCTAGTTTTGATGAAATGCAATTTATCTGTTTTTGTTGTTGTTGCTAATACTTTTTGTGTCAAACAAAAGACTTCA

TGTTTTCAAAGATCAAAACTACTTTACGTTAAATAGACAAAAACAACAACAACGATTATGAAAAACACAGTTTGTTTTCTGAAGT

Y >

PRKN-206 :>

TTGCCATATCTGAGATCATGATGATTTGCTTCCATATTTTCTACCAATAGCTTACCTCTTGTATTTAGGTCATTAATCTAGTTTG

AACGGTATAGACTCTAGTACTACTAAACGAAGGTATAAAAGATGGTTATCGAATGGAGAACATAAATCCAGTAATTAGATCAAAC

e . . >

PRKN-206 >

AGGTAATTTATGTACCTGGAGTGAAGTAAAAGTTCCTATCTCTCTCTATGTATAAATGACTGCAATGTGACTAAATATGTTTCAT

TCCATTAAATACATGGACCTCACTTCATTTTCAAGGATAGAGAGAGATACATATTTACTGACGTTACACTGATTTATACAAAGTA

by

PRKN-206 :>

TAATTCTTCAAAACTTAATTTGAAACTATGGGATACCTTGACTCAATGGTGAGGTTTTAAGTTCAATTTATTTCAAGATTTAGTT

ATTAAGAAGTTTTGAATTAAACTTTGATACCCTATGGAACTGAGTTACCACTCCAAAATTCAAGTTAAATAAAGTTCTAAATCAA

Py

PRKN-206 :>

TTAATGTCAATTATAGCTGAAAAATATACCTCCAAATGATAAAAAGATCCAAATGGAATAAATTAATTTCTTTGTTGACTTTGTA

AATTACAGTTAATATCGACTTTTTATATGGAGGTTTACTATTTTTCTAGGTTTACCTTATTTAATTAAAGAAACAACTGAAACAT

Y >

PRKN-206 :>

AATTATGATACTCACTTTTAAGCATATCTACCAATAATGCAATGATTTTTAAAACTAAGATTCACATAATATATGTTAACATATT

TTAATACTATGAGTGAAAATTCGTATAGATGGTTATTACGTTACTAAAAATTTTGATTCTAAGTGTATTATATACAATTGTATAA

e . . >

PRKN-206 >

GTTAAGGAAAACTTGTTGAAAGTTATTGTGCCTTTCTTTTTAACAAAAGCATCCAAAATCTAGTGAAGTTTATTATTTACAGATT

CAATTCCTTTTGAACAACTTTCAATAACACGGAAAGAAAAATTGTTTTCGTAGGTTTTAGATCACTTCAAATAATAAATGTCTAA

by

PRKN-206 :>

GGAAAACTCTGTAATGCTTTTAATGTGACAATTTTGTTTTGGTAAGCCTTCTGCCTTCACAAAGCCACAAACAATAGAAACATTT

CCTTTTGAGACATTACGAAAATTACACTGTTAAAACAAAACCATTCGGAAGACGGAAGTGTTTCGGTGTTTGTTATCTTTGTAAA

Py

PRKN-206 :>

7140

7225

7310

7395

7480

7565

7650

7735

7820

7905



CTAAACACACATTTTCAAGTCTTCCCTTCACACTCTATCTTTTTAGTTATCAGTTCATTTTGAACCCATTTTCTTTTAATGTGTA

GATTTGTGTGTAAAAGTTCAGAAGGGAAGTGTGAGATAGAAAAATCAATAGTCAAGTAAAACTTGGGTAAAAGAAAATTACACAT

by

PRKN-206 :>

TCTTTTTATTTTAGACGATTTCAAACATACAAAAGTAAGGAAAAATACTACAGTGAACCTTCCTGCACCCATTAGTCAGGATTTG

AGAAAAATAAAATCTGCTAAAGTTTGTATGTTTTCATTCCTTTTTATGATGTCACTTGGAAGGACGTGGGTAATCAGTCCTAAAC

Py

PRKN-206 :>

CAGTGTACCAAGGTGCTCTCGACCTTTCTTGTAATTCTCGCCGAATGACCTGCAAGCAGCCATTTTTCTCAGGACCTCTGGCTCC

GTCACATGGTTCCACGAGAGCTGGAAAGAACATTAAGAGCGGCTTACTGGACGTTCGTCGGTAAAAAGAGTCCTGGAGACCGAGG

Y >

PRKN-206 :>

CTTTCGTAGGAAATAGTATTTAAAAGTCTTGGTGCTTGGAATGCTCATTGTCACCATGTTGGTTACTGTTTCTAGGCCTAGTGGA

GAAAGCATCCTTTATCATAAATTTTCAGAACCACGAACCTTACGAGTAACAGTGGTACAACCAATGACAAAGATCCGGATCACCT

e . . >

PRKN-206 >

ATAAGCTAGGAGACTTTTTTTTTTTTAAGTACAAATGCAATATTAGTTATACTAACATTTTCAGTTCAAATCCAGTGTTACCAAA

TATTCGATCCTCTGAAAAAAAAAAAATTCATGTTTACGTTATAATCAATATGATTGTAAAAGTCAAGTTTAGGTCACAATGGTTT

by

PRKN-206 :>

TTTTCATTGAAAAGTCACCAATATTACAACTGTTGTTTCTTTCACCCTTGGCAAAAATTCTGTTACTGAGTGATACCAACAAAAT

AAAAGTAACTTTTCAGTGGTTATAATGTTGACAACAAAGAAAGTGGGAACCGTTTTTAAGACAATGACTCACTATGGTTGTTTTA

Py

PRKN-206 :>

TACTCATTTGCCTTACTTTGGAATGCACCCACAACAGTATCAGTATTACAGTATCGACACCATCACCTAAGTGTGATTATTGAAA

ATGAGTAAACGGAATGAAACCTTACGTGGGTGTTGTCATAGTCATAATGTCATAGCTGTGGTAGTGGATTCACACTAATAACTTT

Y >

PRKN-206 :>

ACAATGTTAAGATTTTTGCAGTTTGTTTTGTCATTAGGGTATATCCTTATAGGGATATAAACTCATATAAGTTAATGTATAGTTA

TGTTACAATTCTAAAAACGTCAAACAAAACAGTAATCCCATATAGGAATATCCCTATATTTGAGTATATTCAATTACATATCAAT

e . . >

PRKN-206 >

TGTCATCAATTGAATATGTATTTCTCATTGCTTTTTTTTAAATTTTTTAATTAATTAATTTATTTTTTTGAGATGGAGTCTTGCT

ACAGTAGTTAACTTATACATAAAGAGTAACGAAAAAAAATTTAAAAAATTAATTAATTAAATAAAAAAACTCTACCTCAGAACGA

by

PRKN-206 :>

CTGTCGCCGAGGCTGGAGTGCAGTGGCATGATCTCGGCTCACTGCAACCTTGGCCTCCCGGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAG

GACAGCGGCTCCGACCTCACGTCACCGTACTAGAGCCGAGTGACGTTGGAACCGGAGGGCCCAAGTTCACTAAGAGGACGGAGTC

Py

PRKN-206 :>

7990

8075

8160

8245

8330

8415

8500

8585

8670

8755



CCTCCCAAGTAGCTGGGACTACAGGTGCATGCCACCATGCCCTGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCGCCATGT

GGAGGGTTCATCGACCCTGATGTCCACGTACGGTGGTACGGGACGATTAAAAACATAAAAATCATCTCTACCCCAAAGCGGTACA

by

PRKN-206 :>

TAACCAGGCTGGTCTCTAACTCCTGACCTCAGGTGATCCGCCCACCTCAGCCTCCCAAGGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCAC

ATTGGTCCGACCAGAGATTGAGGACTGGAGTCCACTAGGCGGGTGGAGTCGGAGGGTTCCACGACCCTAATGTCCGTACTCGGTG

Py

PRKN-206 :>

TGCACCTGGCCTTTCATTGCTTTTAAATTTATTGTGTTTTCATAATATGTAAAATATTTCCATTATTCCAAAGCAAAAGCTACAA

ACGTGGACCGGAAAGTAACGAAAATTTAAATAACACAAAAGTATTATACATTTTATAAAGGTAATAAGGTTTCGTTTTCGATGTT

Y >

PRKN-206 :>

AACATGCTATATTCAAAGAAATACACCCTTTATCTACGTTCTCTTTCTCTCCCAAAGGTAAATAATAAATAAATAAAGGTAAATA

TTGTACGATATAAGTTTCTTTATGTGGGAAATAGATGCAAGAGAAAGAGAGGGTTTCCATTTATTATTTATTTATTTCCATTTAT

e . . >

PRKN-206 >

ATATTCCTTTTCTCTCCCAAAGGTAAACGTTTATTAAAAACAATCACCTATTTTAAAAATAGGTAAACATACTATAGATGATATC

TATAAGGAAAAGAGAGGGTTTCCATTTGCAAATAATTTTTGTTAGTGGATAAAATTTTTATCCATTTGTATGATATCTACTATAG

by

PRKN-206 :>

AAAAATGGTATAGATGTGTCACCTTCTTAAGTAGAAAGTAGATTATACACATTTTTCTTTACCTTGCTTTTTTCACTCTATAGTA

TTTTTACCATATCTACACAGTGGAAGAATTCATCTTTCATCTAATATGTGTAAAAAGAAATGGAACGAAAAAAGTGAGATATCAT

Py

PRKN-206 :>

CCTATTATATTTTAAAGATCACTCCCTAGTCCGATATAGATATTTTCTTACATATAAAAATATATAGCATTATTGAATTCCTTTG

GGATAATATAAAATTTCTAGTGAGGGATCAGGCTATATCTATAAAAGAATGTATATTTTTATATATCGTAATAACTTAAGGAAAC

Y >

PRKN-206 :>

TGTAGGTATAGCTTACTTTTTCCTTACTGGCAAACACTAAGTTTTCATTTTTTTACTGTAAATATTGCTACAACTAATAGACTTG

ACATCCATATCGAATGAAAAAGGAATGACCGTTTGTGATTCAAAAGTAAAAAAATGACATTTATAACGATGTTGATTATCTGAAC

e . . >

PRKN-206 >

TGTGCACCCGTATTTTCATATTGTTGTCAGAGTATTACTGGGATCTGCTCCCTAGAAGAGGGGTTACTGCACCAAAGGGAAAATG

ACACGTGGGCATAAAAGTATAACAACAGTCTCATAATGACCCTAGACGAGGGATCTTCTCCCCAATGACGTGGTTTCCCTTTTAC

by

PRKN-206 :>

TGTATTTATTTTACTGTTTCCAAATTTCTCTCCCAGTAGTGGTGCGCTTTCCATGCCCATCAGCAATTGCAAAGTGCAGTATCAG

ACATAAATAAAATGACAAAGGTTTAAAGAGAGGGTCATCACCACGCGAAAGGTACGGGTAGTCGTTAACGTTTCACGTCATAGTC

Py

PRKN-206 :>

8840

8925

9010

9095

9180

9265

9350

9435

9520

9605



GCTCTCCACTTCCTCCCCAACAGGGGAGCCGCAAGGCTTTTGCTTTGTTTCTAATTATATATTTGAGAAATGTTATTCTATGTAG

CGAGAGGTGAAGGAGGGGTTGTCCCCTCGGCGTTCCGAAAACGAAACAAAGATTAATATATAAACTCTTTACAATAAGATACATC

by

PRKN-206 :>

TTGGCTGTATGTTTCTTTTTAATTTTAAACAAAGTTGAGCATCTTTTCATGTGTTTAGGATCCTTTGGTGTTTCTTTTTCTCAGT

AACCGACATACAAAGAAAAATTAAAATTTGTTTCAACTCGTAGAAAAGTACACAAATCCTAGGAAACCACAAAGAAAAAGAGTCA

Py

PRKN-206 :>

CATGTTGAAAACATCACCTTTTCTTTCAGGGACAGGTTACATATATTATTTTCAAAAATATTTTCTGTATAGCACACTGTTGACA

GTACAACTTTTGTAGTGGAAAAGAAAGTCCCTGTCCAATGTATATAATAAAAGTTTTTATAAAAGACATATCGTGTGACAACTGT

Y >

PRKN-206 :>

GCCCCTTGTAGATACAGAAAAGATTAGCAAAGTTGGGTCACTTGTAAAGAATGTGCGTAAATTAACTTTAATTTCGGTGGTTCTT

CGGGGAACATCTATGTCTTTTCTAATCGTTTCAACCCAGTGAACATTTCTTACACGCATTTAATTGAAATTAAAGCCACCAAGAA

e . . >

PRKN-206 >

TGCCACGAGATAACTAACAACCTCCTTGAAAAGAATTTTGCGTGGTCAAGCTCTATGTTGTTAAAATGCATTATATGGATTCTAC

ACGGTGCTCTATTGATTGTTGGAGGAACTTTTCTTAAAACGCACCAGTTCGAGATACAACAATTTTACGTAATATACCTAAGATG

by

PRKN-206 :>

TAAATATTAATTGTGTTTTAAACACCTTTTAGACTTTTATTTTTAAATTCAGTATGCCAATGCCATCCTCAGAATCTTATGCACT

ATTTATAATTAACACAAAATTTGTGGAAAATCTGAAAATAAAAATTTAAGTCATACGGTTACGGTAGGAGTCTTAGAATACGTGA

Py

PRKN-206 :>

CTTGGGTTCAACTTCTTGGTTTTAATAGGGAGTGAGGCAGGGATGAATGGATGGAAAGATGTTGCGTTGCAAAGTTTCTTTGGAA

GAACCCAAGTTGAAGAACCAAAATTATCCCTCACTCCGTCCCTACTTACCTACCTTTCTACAACGCAACGTTTCAAAGAAACCTT

Y >

PRKN-206 :>

TCCTTCTACACATTTTTTGTGAATGTGGCCACCTCATCACTGGTTACTTAAATATAATACTCATAGAAATTTGCTTTTATTTTTT

AGGAAGATGTGTAAAAAACACTTACACCGGTGGAGTAGTGACCAATGAATTTATATTATGAGTATCTTTAAACGAAAATAAAAAA

e . . >

PRKN-206 >

AAAATACCAGTTGCTATTGAGAACTTATATTCCCTGGCACCTCTTTTCCTTAATGTTTAATAACTACAAGTGCTAAAGTTACATA

TTTTATGGTCAACGATAACTCTTGAATATAAGGGACCGTGGAGAAAAGGAATTACAAATTATTGATGTTCACGATTTCAATGTAT

by

PRKN-206 :>

TTTGTGTGTTTTGCTATTTTAAAAAATGAACTAGTAACCAGAAGCTGAGACAGGCTAGAAACAACTGTACTGCCATTCAACTGTG

AAACACACAAAACGATAAAATTTTTTACTTGATCATTGGTCTTCGACTCTGTCCGATCTTTGTTGACATGACGGTAAGTTGACAC

Py

PRKN-206 :>

9690

9775

9860

9945

10,030

10,115

10,200

10,285

10,370

10,455



TAGTCAGTCTTCCACATGGCATGGTTCGGTTCCATCCCTGTTTCTTCATAGCTTCAGCCATGTTTTAGTATGTATCTCCGTAAGT

ATCAGTCAGAAGGTGTACCGTACCAAGCCAAGGTAGGGACAAAGAAGTATCGAAGTCGGTACAAAATCATACATAGAGGCATTCA

by

PRKN-206 :>

ACTCACTCATGAGAAAATATAGTTCGGTTTGTCACAAGATTGTTTAGCATGTGTTATTTCAGCCTTTTTAAAAACTGTATATCCA

TGAGTGAGTACTCTTTTATATCAAGCCAAACAGTGTTCTAACAAATCGTACACAATAAAGTCGGAAAAATTTTTGACATATAGGT

Py

PRKN-206 :>

ATTACAATGTTTCCCTATATTATGCAAAGAGAAACTTTCAGATGTCATAGATTTTATTTTGTCAAGAACAAACTGGATTTTCTTT

TAATGTTACAAAGGGATATAATACGTTTCTCTTTGAAAGTCTACAGTATCTAAAATAAAACAGTTCTTGTTTGACCTAAAAGAAA

Y >

PRKN-206 :>

AATATTTGCTCAACAGAGACACTCATTTTGTTTATTACTTGCTTAGTTTTTAAATGTCTTGCTAAATATAATGGCTCCCTACTCT

TTATAAACGAGTTGTCTCTGTGAGTAAAACAAATAATGAACGAATCAAAAATTTACAGAACGATTTATATTACCGAGGGATGAGA

e . . >

PRKN-206 >

CGTTAGCTTCTGTCTCGGAGCCTATTTTATAATCACATTGATGTTCACGTATGTACCGACATCGTCAGTGTTGCCGTTTTCTCAT

GCAATCGAAGACAGAGCCTCGGATAAAATATTAGTGTAACTACAAGTGCATACATGGCTGTAGCAGTCACAACGGCAAAAGAGTA

by

PRKN-206 :>

TTTCCTCATGTTTAGATTATTACTTCTATCTTTAATTAATAGTTTCTTTGAAGGATTATTTTTAAGTCACCTATCTGTTTTAATA

AAAGGAGTACAAATCTAATAATGAAGATAGAAATTAATTATCAAAGAAACTTCCTAATAAAAATTCAGTGGATAGACAAAATTAT

Py

PRKN-206 :>

GGGTTAATTTAATTAAAATGAGATAAGTTATTCATTATTCTTTTAGCCAAGCACAGATGACCTTCTGCTGAAAGGTGACTGACAA

CCCAATTAAATTAATTTTACTCTATTCAATAAGTAATAAGAAAATCGGTTCGTGTCTACTGGAAGACGACTTTCCACTGACTGTT

Y >

PRKN-206 :>

GAGAGGGCTCCACTCTCCAGTGGTGGTTGTGGGACTCCCTGTTCCCTTGGGATAACCCCTTTGCAATACATGACATATGACCATC

CTCTCCCGAGGTGAGAGGTCACCACCAACACCCTGAGGGACAAGGGAACCCTATTGGGGAAACGTTATGTACTGTATACTGGTAG

e . . >

PRKN-206 >

CAATATACAGGCTAGGGTATGAGATGGTACACATATCATTCTGTACATTAAGTCTTTGTGGAGGTCAATTCTTTTCATATTTTTT

GTTATATGTCCGATCCCATACTCTACCATGTGTATAGTAAGACATGTAATTCAGAAACACCTCCAGTTAAGAAAAGTATAAAAAA

by

PRKN-206 :>

GCATAATACCTGTGTAAGTCCTAATATTACCCCCATAAACCAGTGAACCATTTTTCACAAATCCTGGTTTATATACGGCACCTCA

CGTATTATGGACACATTCAGGATTATAATGGGGGTATTTGGTCACTTGGTAAAAAGTGTTTAGGACCAAATATATGCCGTGGAGT

Py

PRKN-206 :>

10,540

10,625

10,710

10,795

10,880

10,965

11,050

11,135

11,220

11,305



GAAAAGCCTAGTTCAAATGCTGGCTCTGAATCTTACTATATACATAATACAGGGCAAGGTTCTTCACCTTAGTGTGACTTGATTT

CTTTTCGGATCAAGTTTACGACCGAGACTTAGAATGATATATGTATTATGTCCCGTTCCAAGAAGTGGAATCACACTGAACTAAA

by

PRKN-206 :>

CATCTTAGGTAAAATGGGGATAATGCATTAGCATCATTTTATGTGGACACATTAAAATAATGCCTTATGAAGTACCTTTAGGGTA

GTAGAATCCATTTTACCCCTATTACGTAATCGTAGTAAAATACACCTGTGTAATTTTATTACGGAATACTTCATGGAAATCCCAT

Py

PRKN-206 :>

CATGCTGAAGACAGTAGGCACGCAATGTACACTGGCTTTTGTTATTTTGGTTGTGATTTAAGCATGCACTCCAGTAAACATATAC

GTACGACTTCTGTCATCCGTGCGTTACATGTGACCGAAAACAATAAAACCAACACTAAATTCGTACGTGAGGTCATTTGTATATG

Y >

PRKN-206 :>

ATATTGTGTTTGTGTCTATGTCTGCATGTATGTGTATATTTACAGAGAAACATGCATTTGGACATTCTTTCATTGTAGGTTGGGA

TATAACACAAACACAGATACAGACGTACATACACATATAAATGTCTCTTTGTACGTAAACCTGTAAGAAAGTAACATCCAACCCT

e . . >

PRKN-206 >

TTGGGATTTCCTATAATTCAATGCATAAATCAGCCAATTACCCATCTATCTGGTGATCTCTCTTCTTGGTTTATTTGGCTTTGCC

AACCCTAAAGGATATTAAGTTACGTATTTAGTCGGTTAATGGGTAGATAGACCACTAGAGAGAAGAACCAAATAAACCGAAACGG

by

PRKN-206 :>

TTGATTCGTGGAGCATAGAACAAGACACATAAAATAAAATGATAACAAAATAGAAATAGAAAATCAAAGTTTATAGTCTGGGCAC

AACTAAGCACCTCGTATCTTGTTCTGTGTATTTTATTTTACTATTGTTTTATCTTTATCTTTTAGTTTCAAATATCAGACCCGTG

Py

PRKN-206 :>

AGTGACTCACGCCTGTAATCCCAACACTTTGGTAGGACGAGGTAGGCAGATCACTTGAGGCTAGGCATGAGACCAGCCAGGCCAA

TCACTGAGTGCGGACATTAGGGTTGTGAAACCATCCTGCTCCATCCGTCTAGTGAACTCCGATCCGTACTCTGGTCGGTCCGGTT

Y >

PRKN-206 :>

CATGATGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCTAGGTGTGGTGGCACATGCCTATAATCCCAGCTACTGGGGAGGC

GTACTACTTTGGGACAGAGATGATTTTTATGTTTTTAATCGATCCACACCACCGTGTACGGATATTAGGGTCGATGACCCCTCCG

e . . >

PRKN-206 >

TGAGACAGGAGAATCGCTTGAACCCAGGTGATGGAAGTTGCAGTGAGCCACGATCACACCACTGCACTCCAGACTGAGTGACAGA

ACTCTGTCCTCTTAGCGAACTTGGGTCCACTACCTTCAACGTCACTCGGTGCTAGTGTGGTGACGTGAGGTCTGACTCACTGTCT

by

PRKN-206 :>

GCGAGACTCCATCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAAAAGAAAAGAAAAAGAGAAAAAAAAGAAAAGAAAGGAAAGGAAAGA

CGCTCTGAGGTAGAGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTCTTTTCTTTTTCTCTTTTTTTTCTTTTCTTTCCTTTCCTTTCT

Py

PRKN-206 :>

11,390

11,475

11,560

11,645

11,730

11,815

11,900

11,985

12,070

12,155



ATAGGATCAAAGCTTATCAAACTATAAATCAAAATGGTAGATTATCAGGAACAAGAGCTGATGGAACCCATATTACTCCCAGGGC

TATCCTAGTTTCGAATAGTTTGATATTTAGTTTTACCATCTAATAGTCCTTGTTCTCGACTACCTTGGGTATAATGAGGGTCCCG

by

PRKN-206 :>

ACAGCTTTCTTCTGTGGTGGAGCTAAAGGTTATATCAATGTCTATGAATCTTATAAATAACATATGTTGGCTAGGCGCAGTGGCT

TGTCGAAAGAAGACACCACCTCGATTTCCAATATAGTTACAGATACTTAGAATATTTATTGTATACAACCGATCCGCGTCACCGA

Py

PRKN-206 :>

CATGCCTATAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGTGGGCGAATCACCTGAGGTCAGCAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACGTGG

GTACGGATATTAGGGTCGTGAAACCCTCCGGTTCCACCCGCTTAGTGGACTCCAGTCGTCAAGCTCTGGTCGGACCGGTTGCACC

Y >

PRKN-206 :>

TGAAACCCCGTGTCCAGTGAAAATACAAAAATTAGCCAGGCGTGGTGGCAGGTGCCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGG

ACTTTGGGGCACAGGTCACTTTTATGTTTTTAATCGGTCCGCACCACCGTCCACGGACATCAGGGTCGATGAGCCCTCCGACTCC

e . . >

PRKN-206 >

CAGGAGAATCACTTGAACCAGAGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCCGAGATCATTGCACTCCAGCCTGGGCGACAGAGCAAGACTCA

GTCCTCTTAGTGAACTTGGTCTCTCCACCTCCAACGTCACTCGGCTCTAGTAACGTGAGGTCGGACCCGCTGTCTCGTTCTGAGT

by

PRKN-206 :>

GTCTCAAAAAATAAATAAATAAATAACATATATTAATAATACGTATGGAAAACAGAAATGACAGTTAATTCTGTAAAGAAACAAA

CAGAGTTTTTTATTTATTTATTTATTGTATATAATTATTATGCATACCTTTTGTCTTTACTGTCAATTAAGACATTTCTTTGTTT

Py

PRKN-206 :>

TAATGTATTGAAAGCACAGCTTTATGGAAGCTGGACTGCTACGGGAAGGCTTCAGAGTCCATGCCTGATCCTGTCTGTGGTCAGA

ATTACATAACTTTCGTGTCGAAATACCTTCGACCTGACGATGCCCTTCCGAAGTCTCAGGTACGGACTAGGACAGACACCAGTCT

Y >

PRKN-206 :>

TGCAGCACAGCCCCTGACAACACGATGGGCACTTTGGGCACGTTGCTGATCGTGCACTCCTGGTGCTGTGGAATGTTTCTCTGGA

ACGTCGTGTCGGGGACTGTTGTGCTACCCGTGAAACCCGTGCAACGACTAGCACGTGAGGACCACGACACCTTACAAAGAGACCT

e . . >

PRKN-206 >
GGTTCTTGG 3
12,844
CCAAGAACC 5

PRKN-206 >

12,240

12,325

12,410

12,495

12,580

12,665

12,750

12,835



Feature

PACRG

/note

PRKN

/note

PACRG-201

/note

PACRG-203

/note

PRKN-201

/note

PRKN-202

/note
PRKN-203

/note

PRKN-204

/note
PRKN-205

/note
PRKN-206

/note
PRKN-207

/note

PRKN-212

/note

PRKN-213

/note

PRKN-221

/note

PRKN-223

/note

PRKN-202

/codon_start
/note
/translation

PRKN-204

/codon_start
/note
/translation

PRKN-205

/codon_start
/note
/translation

Location Size

1 .. 12,844 12,844 bp
gene ENSG00000112530
Protein coding

1 .. 12,844 12,844 bp
gene ENSG00000185345
Protein coding

1 .. 12,844 12,844 bp
primary transcript ENST00000337019
Protein coding

1 .. 12,844 12,844 bp
primary transcript ENST00000366889
Protein coding

1 .. 12,844 12,844 bp
primary transcript ENST00000338468
Nonsense mediated decay

1 .. 12,844 12,844 bp
primary transcript ENST00000366892

1 .. 12,844 12,844 bp
primary transcript ENST00000366894
Nonsense mediated decay

1 .. 12,844 12,844 bp
primary transcript ENST00000366896

1 .. 12,844 12,844 bp
primary transcript ENST00000366897

1 .. 12,844 12,844 bp
primary transcript ENST00000366898

1 .. 12,844 12,844 bp
primary transcript ENST00000479615
Nonsense mediated decay

1 .. 12,844 12,844 bp
primary transcript ENST00000673871
Nonsense mediated decay

1 .. 12,844 12,844 bp
primary transcript ENST00000674006
protein_coding_CDS_not_defined

1 .. 12,844 12,844 bp
primary transcript ENST00000674436
protein_coding_CDS_not_defined

1 .. 12,844 12,844 bp
primary transcript ENST00000674501
Retained intron

5640 .. 5776 137 bp

1
coding sequence ENSP00000355858

SPVLVFQCNSRHVICLDCFHLYCVTRLNDRQFVHDPQLGYSLPCV
45 amino acids = 5.2 kDa

5640 .. 5776 137 bp

1
coding sequence ENSP00000355862

SPVLVFQCNSRHVICLDCFHLYCVTRLNDRQFVHDPQLGYSLPCV
45 amino acids = 5.2 kDa

5640 .. 5776 137 bp

1
coding sequence ENSP00000355863

SPVLVFQCNSRHVICLDCFHLYCVTRLNDRQFVHDPQLGYSLPCV
45 amino acids = 5.2 kDa

T

Type

gene

gene

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

CDs

CDs

CDs



AN

Feature

PRKN-206

/codon_start =

/note =

/translation

Location

5640

1
coding sequence ENSP00000355865

5776

Size

137 bp

SPVLVFQCNSRHVICLDCFHLYCVTRLNDRQFVHDPQLGYSLPCV

45 amino acids = 5.2 kDa

Donor Template SNV -> Rev 5690
gRNA Protospacer 5708
Silent SNV 5727
/note = Silent SNV =C

REV =T
PAM 5728
SNV 5728
/note = SNV =T

REV =C

5789
5727
5727

5730
5728

100 bp
20 bp
1 bp

3 bp
1bp

1

I

Type
CDS

misc_feature
misc_feature
misc_feature

misc_feature
misc_feature



Primer Length ) Binding Sites - Tm Date Added
PCR Forward 25-mer 5171 .. 5195 - 59°C Mar 7, 2023
/sequence = actttacaatgcctggtactatggg
44% GC |/ 7672.1 Da
Sanger Sequencing Primer 20-mer 5523 .. 5542 - 57°C Mar 7, 2023
/sequence = tctttgcacagagcacagtc
50% GC / 6077.0 Da
Donor Template SNV -> Rev 100-mer 5690 .. 5789 -— 76°C Mar 7, 2023
/sequence = atgctagacttacCCACACAAGGCAGGGAGTAGCCAAGTTGAGGGTCGTGAACAAACTGCCGATCATTGAGTCTTGTCACACAGTATAAG

gRNA Protospacer

/sequence

PCR Reverse

/sequence

FBEBAGA CA3IN981.2 Da
20-mer 5708 .. 5726 - 53°C Mar 7, 2023

GTGTGACAAGACTCAATGAC
45% GC / 6150.1 Da

25-mer 6066 .. 6090 -— 58°C Mar 7, 2023

ccacggtaacaaatctagaacatgg
44% GC / 7668.1 Da



