gRNA Protospacer (3756 .. 3775)
(3571 .. 3590) Sanger Sequencing Primer Donor Template Wt -> SNV (3738 .. 3837)

(3219 .. 3243) PCR Forwardl PCR Reverse (4114 .. 4138)

2000 0 6000

| PRKN-206 >

PRKN-206

Donor Template WT -> SNV

gRNA Protospacer Sequence

Silent SNV

ASK2300174_PRKN_R275W_GO03_BB
7976 bp



GAGGCAGTGAGGTGTTAGGCTCCAGAGAAAGTTCCTTGGAGATCTTTAGTCTTGAACTGGACCTAGGAATTTGTGATTTGGCTTT

CTCCGTCACTCCACAATCCGAGGTCTCTTTCAAGGAACCTCTAGAAATCAGAACTTGACCTGGATCCTTAAACACTAAACCGAAA

by

| PRKN-206 >

GAATATGAAGGTGAGTATTACCGTGAGACTAGATGGCAAAGAGCATGCATCTAGGTGTACAGGAACTAGAAGAATCCTAGGCTAC

CTTATACTTCCACTCATAATGGCACTCTGATCTACCGTTTCTCGTACGTAGATCCACATGTCCTTGATCTTCTTAGGATCCGATG

Py

PRKN-206 :>

GCAAGGACCTTCCCAGCTGGAGGGGACGGAGGTGCGGAGAGAACAGGATGGACGGTAGGGGAGGGGCAGTTTATTTTACGAGGAT

CGTTCCTGGAAGGGTCGACCTCCCCTGCCTCCACGCCTCTCTTGTCCTACCTGCCATCCCCTCCCCGTCAAATAAAATGCTCCTA

Y >

PRKN-206 :>

GAAATGAAAGGAAGTCTGCGAAGTTCCTAGCAAGCCACCTAACCCGAAGTAGGTGCCCATAAACACTAGCTTTCCCCTCCTCTTT

CTTTACTTTCCTTCAGACGCTTCAAGGATCGTTCGGTGGATTGGGCTTCATCCACGGGTATTTGTGATCGAAAGGGGAGGAGAAA

e . . >

PRKN-206 >

GATTTAGCATTTAGGAAGTTAATGATGTAGACCTTCTAGCCATGAAAAGATTTTTACTCCTTTCCTTAGGTGATTAATCTAATAA

CTAAATCGTAAATCCTTCAATTACTACATCTGGAAGATCGGTACTTTTCTAAAAATGAGGAAAGGAATCCACTAATTAGATTATT

by

PRKN-206 :>

CTTTTTATTGGTGTCATGTTTATTCCTCACCTAACTTTCCAAAACTACAAGGAATATCTTAATAGGAGAGGAGCAATCTTAGCTC

GAAAAATAACCACAGTACAAATAAGGAGTGGATTGAAAGGTTTTGATGTTCCTTATAGAATTATCCTCTCCTCGTTAGAATCGAG

Py

PRKN-206 :>

ACAGCTGTATCAAGAATTCCAGGTGACTGATAATTCTATGTGAAATGCACATATACACCGTCTTTATAACATTATCTGTGTATGT

TGTCGACATAGTTCTTAAGGTCCACTGACTATTAAGATACACTTTACGTGTATATGTGGCAGAAATATTGTAATAGACACATACA

Y >

PRKN-206 :>

GCGTGTGTGTGTATAAAGGCAGCATATATACTTTTCTATATCTTCATCTGTGTATCTTAGCACATACATTCATATATTGATATCT

CGCACACACACATATTTCCGTCGTATATATGAAAAGATATAGAAGTAGACACATAGAATCGTGTATGTAAGTATATAACTATAGA

e . . >

PRKN-206 >

GTATCTATCATTTATCTATATCTGTATATAGGTATATATCCAAGTTGACTGTGTATGTATAGTAATAGACAATCAGAATTCCTGA

CATAGATAGTAAATAGATATAGACATATATCCATATATAGGTTCAACTGACACATACATATCATTATCTGTTAGTCTTAAGGACT

by

PRKN-206 :>

ATGACTCATTTATCATTTTTGACTCCCTGTAACTTGTAAATTTCTTTCTTTTCCGAAGAGGACATGCAGAAACACACACAACATT

TACTGAGTAAATAGTAAAAACTGAGGGACATTGAACATTTAAAGAAAGAAAAGGCTTCTCCTGTACGTCTTTGTGTGTGTTGTAA

Py

PRKN-206 :>

85

170

340

425

680

765

850



CCAGCTTCCCCGGTTGCATTCCACACCTGCGTCTGGGCAGTGGCGTTTCTTCAAGGGAGTTACATGAGTCTCTGTCTTCACTTCC

GGTCGAAGGGGCCAACGTAAGGTGTGGACGCAGACCCGTCACCGCAAAGAAGTTCCCTCAATGTACTCAGAGACAGAAGTGAAGG

by

PRKN-206 :>

AATGCTAGTCCCTTCACTGCTCACTCTCTGGTAACCCACTGTTACCTGGTGCCAATTTCTCCTATTTTTTATTCAAGGTAGACAT

TTACGATCAGGGAAGTGACGAGTGAGAGACCATTGGGTGACAATGGACCACGGTTAAAGAGGATAAAAAATAAGTTCCATCTGTA

Py

PRKN-206 :>

CCTCAGTTCAAGGAGGTTGAGGTGGCCTGGTGCAGCTGTAGCTTAGTTTTCAGTAGGACTCTTCCTGTGTCCCTAGGAAGATACA

GGAGTCAAGTTCCTCCAACTCCACCGGACCACGTCGACATCGAATCAAAAGTCATCCTGAGAAGGACACAGGGATCCTTCTATGT

Y >

PRKN-206 :>

CTTCACTCTGTGGGAACCAAAACTCTGGACCCACCGCATCTGCAGCTGTCTATGCTTCACTGCCAGTTGCAGGATGGGTAAGATG

GAAGTGAGACACCCTTGGTTTTGAGACCTGGGTGGCGTAGACGTCGACAGATACGAAGTGACGGTCAACGTCCTACCCATTCTAC

e . . >

PRKN-206 >

GACTATTTATATTGGAAGGTGTGCACTTCCAGGCCCCAAGACTTGGACCTCTAAACTTTCCCTAATGTCCCTAATGGCTCCTGTC

CTGATAAATATAACCTTCCACACGTGAAGGTCCGGGGTTCTGAACCTGGAGATTTGAAAGGGATTACAGGGATTACCGAGGACAG

by

PRKN-206 :>

ACTGCACAGGGTTGATTTCACACCATGGCCGCCAACGTAGTGCTTGTTTCTTGTTAATGTTCTCCAAATAGCAGGATGTCATTAA

TGACGTGTCCCAACTAAAGTGTGGTACCGGCGGTTGCATCACGAACAAAGAACAATTACAAGAGGTTTATCGTCCTACAGTAATT

Py

PRKN-206 :>

TAGAGTAGGACAATTGATGTTCCATGTGTTGTCTAGATGGTATGAGTCATTTGGGATCATATTAAAACTGAAGGAGACAACTATA

ATCTCATCCTGTTAACTACAAGGTACACAACAGATCTACCATACTCAGTAAACCCTAGTATAATTTTGACTTCCTCTGTTGATAT

Y >

PRKN-206 :>

GAAGTGTGCTGTTGTCCATCCATGTGAGAGAGAACTCTTCTAACAGGAATGGAAAAGCCTGCAGAAGCTACACTGATGGCCGCAT

CTTCACACGACAACAGGTAGGTACACTCTCTCTTGAGAAGATTGTCCTTACCTTTTCGGACGTCTTCGATGTGACTACCGGCGTA

e . . >

PRKN-206 >

ACCACGCAGCCATGGCTTTCTGGGCCACTGTGGCGGGAGTTCGTGGGCTGACCATTTAGGCTCTGTAAGTTTTCTTTATGTTTCC

TGGTGCGTCGGTACCGAAAGACCCGGTGACACCGCCCTCAAGCACCCGACTGGTAAATCCGAGACATTCAAAAGAAATACAAAGG

by

PRKN-206 :>

TCTACAGGGTCATTTCTAAGCTTTTTTGTTTGTTTGTTTTTGAGGCAGAGCCTCACTCTGTAGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTG

AGATGTCCCAGTAAAGATTCGAAAAAACAAACAAACAAAAACTCCGTCTCGGAGTGAGACATCGGGTCCGACCTCACGTCACCAC

Py

PRKN-206 :>

935

1020

1105

1190

1275

1360

1445

1530

1615

1700



CGATCTCGGCTCACTGCAAGCTCCCGCGTTCATGCCATTCACCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGATTACAGGCGCCCGCCA

GCTAGAGCCGAGTGACGTTCGAGGGCGCAAGTACGGTAAGTGGACGGAGTCGGAGGACTCATCGACCCTAATGTCCGCGGGCGGT

by

PRKN-206 :>

CCACGCCGGGCTAATTTTTTGTATTTTTGGTAGAGACGGGCTTTCGCTGTGTTAGCCAGGATGATCTCCATCTCCTGACCTCGTG

GGTGCGGCCCGATTAAAAAACATAAAAACCATCTCTGCCCGAAAGCGACACAATCGGTCCTACTAGAGGTAGAGGACTGGAGCAC

Py

PRKN-206 :>

ATCCGCCTGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCACGCCTGGCCTCTAAGCTTTCTTTTTAACTTTGT

TAGGCGGACGGAGTCGGAGGGTTTCACGACCCTAATGTCCGCACTCGGTGGTGCGGACCGGAGATTCGAAAGAAAAATTGAAACA

Y >

PRKN-206 :>

TATATACAGGCACATTTTCATAAATGTTCTAATATTTTCTCCATGAATTAGTAGCAGATTGGGAGGTCTATAAAGGTTTTAGTCT

ATATATGTCCGTGTAAAAGTATTTACAAGATTATAAAAGAGGTACTTAATCATCGTCTAACCCTCCAGATATTTCCAAAATCAGA

e . . >

PRKN-206 >

ACCATGTTGCTGAAAGCAAGATGGAGAATATTTTTCACATAACAGCTGTGAGAGAAAAAGGTAGAATACAGCAGCTTCATAGGGT

TGGTACAACGACTTTCGTTCTACCTCTTATAAAAAGTGTATTGTCGACACTCTCTTTTTCCATCTTATGTCGTCGAAGTATCCCA

by

PRKN-206 :>

CGCAAAGTGAAAAAAGTATGTGTGTGCTTGAGCATGTGTATGCGAGTGACTGTTTGGTTAGAAATAGGAAAGCATTATGAAGGAC

GCGTTTCACTTTTTTCATACACACACGAACTCGTACACATACGCTCACTGACAAACCAATCTTTATCCTTTCGTAATACTTCCTG

Py

PRKN-206 :>

TTGGATAGGTTCCAAGAGGGGAAAGGAGAAGCCGCACCTTTAGGTGCGCCCTTGCTCAGATTAAGTTGACCGATTACTTACACAT

AACCTATCCAAGGTTCTCCCCTTTCCTCTTCGGCGTGGAAATCCACGCGGGAACGAGTCTAATTCAACTGGCTAATGAATGTGTA

Y >

PRKN-206 :>

CCATGGCATTAAAATACCAAGGAATTGTATTTTCTTTGTTTGTATTACATATTGCTTTGAAGTAAGTGGGATAACAGAATTTTGA

GGTACCGTAATTTTATGGTTCCTTAACATAAAAGAAACAAACATAATGTATAACGAAACTTCATTCACCCTATTGTCTTAAAACT

e . . >

PRKN-206 >

AAATCTTTTAGGTGTTAAGAAATTATCTTTTATATTATTAGTATTATTCATTTCTCTAGAAAAAGGGCTTTTGAAGAGCTCTTAT

TTTAGAAAATCCACAATTCTTTAATAGAAAATATAATAATCATAATAAGTAAAGAGATCTTTTTCCCGAAAACTTCTCGAGAATA

by

PRKN-206 :>

AGGCGTTAAAGATTGGGTATAAAATGAACATGTTTATTTTGTATTTTGTTACAATTACATAGGAAATAGGCTTATCTAAATAGAC

TCCGCAATTTCTAACCCATATTTTACTTGTACAAATAAAACATAAAACAATGTTAATGTATCCTTTATCCGAATAGATTTATCTG

Py

PRKN-206 :>

1785

1870

1955

2040

2125

2210

2295

2380

2465

2550



TCCAATAACTTTCTTACTATTAAAATCGCCTTGGGGCTGATTTCAAATTCATGTATTGAGCTTGTCTCCTGTTTGACATAAACTT

AGGTTATTGAAAGAATGATAATTTTAGCGGAACCCCGACTAAAGTTTAAGTACATAACTCGAACAGAGGACAAACTGTATTTGAA

by

PRKN-206 :>

GTGTGGTTCGTTTTCCAGTAAAAATACATGGCTTTTAAGATTTTTTTTTCTACAGAGTATTTTAAAGGGATAAAAAAAATTAGGA

CACACCAAGCAAAAGGTCATTTTTATGTACCGAAAATTCTAAAAAAAAAGATGTCTCATAAAATTTCCCTATTTTTTTTAATCCT

Py

PRKN-206 :>

TTTATATATATTGATTAATTAGTAATCCCATAACCATACTCTGAGAAACTGAATATTTGGATGGTTTCGAGATGGCACAATAGAC

AAATATATATAACTAATTAATCATTAGGGTATTGGTATGAGACTCTTTGACTTATAAACCTACCAAAGCTCTACCGTGTTATCTG

Y >

PRKN-206 :>

AAAATCTTGCAGTAGAAGAATCCCTGTTGGATAACCTTTTATCCCTAAATTCTACTTTTTTATTTGCCAATAAAATGTGAGAAAA

TTTTAGAACGTCATCTTCTTAGGGACAACCTATTGGAAAATAGGGATTTAAGATGAAAAAATAAACGGTTATTTTACACTCTTTT

e . . >

PRKN-206 >

TGTTTAACGTTTTTACTTTGATGCAATAGTAATTTTTCTTTTGATAGTGGGGAAATTCAGATTCTATTGTTATAACATAGTTATA

ACAAATTGCAAAAATGAAACTACGTTATCATTAAAAAGAAAACTATCACCCCTTTAAGTCTAAGATAACAATATTGTATCAATAT

by

PRKN-206 :>

ATTAAATTACCAAGGAATTTTATTTTCTTTGTTTTGTATTACATATTGCTTTAAAATAAGTGGGATAGCAGAATTTTGAAAATCT

TAATTTAATGGTTCCTTAAAATAAAAGAAACAAAACATAATGTATAACGAAATTTTATTCACCCTATCGTCTTAAAACTTTTAGA

Py

PRKN-206 :>

GTTATTTCACTGTTGAATTTTCTCTAATTATGTTTATGGGATTACTAGTAAATCACTATATACAAGTCCTAAATTTTTTTGATTC

CAATAAAGTGACAACTTAAAAGAGATTAATACAAATACCCTAATGATCATTTAGTGATATATGTTCAGGATTTAAAAAAACTAAG

>

PRKN-206 :>

PCR Forward
lactttacaatgc

CCTTAAAATACTTTGGAGGAAAAAAATATTTAAAATGTTTTAAAGATTTAAATTTTTAAAACATTCATTTAAAACTTTACAATGC

GGAATTTTATGAAACCTCCTTTTTTTATAAATTTTACAAAATTTCTAAATTTAAAAATTTTGTAAGTAAATTTTGAAATGTTACG

>

PRKN-206 >

PCR Forward
ctggtactatggg

CTGGTACTATGGGAATAGCAAAATAAACATAGGAACTACTTTCCAGGAGATCACAGTCTATGAGAAAGGAGAAGATATGAATACT

GACCATGATACCCTTATCGTTTTATTTGTATCCTTGATGAAAGGTCCTCTAGTGTCAGATACTCTTTCCTCTTCTATACTTATGA

>

PRKN-206 :>

2635

2720

2805

2890

2975

3060

3145

3230

3315



GTGGTGTAATAACGGATCAATAGAAATATATACAAGCAGATGGGATGATTTGATAGGTTAATTGGGAATTCTGAGTCAGGGAAGA
3400
CACCACATTATTGCCTAGTTATCTTTATATATGTTCGTCTACCCTACTAAACTATCCAATTAACCCTTAAGACTCAGTCCCTTCT

by

PRKN-206 >

CTTCCAGAAAGAGATTATATTTTAGCTCAGGTTTAATCAAAAGATTGATAAATGTGTTAACATAAAAAATGTAAAATTAGGAGAA
3485
GAAGGTCTTTCTCTAATATAAAATCGAGTCCAAATTAGTTTTCTAACTATTTACACAATTGTATTTTTTACATTTTAATCCTCTT

>

PRKN-206 >

TCAGTTTTCTATGTAGTTCATTGAGTGCCTCCAATTTTTAAGATGTTGTGTTGGTATACATGAGCTTAATGCTTAGCAGCTCCGG
3570
AGTCAAAAGATACATCAAGTAACTCACGGAGGTTAAAAATTCTACAACACAACCATATGTACTCGAATTACGAATCGTCGAGGCC

>

PRKN-206 >

Sanger Sequencing Primer
|tctttgcacagagcacagtc

TCTTTGCACAGAGCACAGTCTACACAACCCTCCAGGATTACAGAAATTGGTCTAAAGCACGTGCTGCCTTTCCACACTGACAGGT

3655
AGAAACGTGTCTCGTGTCAGATGTGTTGGGAGGTCCTAATGTCTTTAACCAGATTTCGTGCACGACGGAAAGGTGTGACTGTCCA

>

PRKN-206 >

ACTAGAGGAAACATCTTCCTTTCTCTCTGCAGGAGCCCCGTCCTGGTTTTCCAGTGCAACTCCCGCCACGTGATTTGCTTAGACT
3740
TGATCTCCTTTGTAGAAGGAAAGAGAGACGTCCTCGGGGCAGGACCAAAAGGTCACGTTGAGGGCGGTGCACTAAACGAATCTGA

PRKN-206 >

L L 250 L L L 255 L L
S P \ L \ F Q C N S R H \ 1 C L D

ENSE00002169394 >
PRKN-206

Donor Template WT -> SNV

|TGA

Donor Template Wt -> SNV

gRNA Protospacer
|ISTGTGACAAGACTCAATGAT

GTTTCCACTTATACTGTGTGACAAGACTCAATGATCGGCAGTTTGTTCACGACCCTCAACTTGGCTACTCCCTGCCTTGTGTGGG

3825
CAAAGGTGAATATGACACACTGTTCTGAGTTACTAGCCGTCAAACAAGTGCTGGGAGTTGAACCGATGAGGGACGGAACACACCC
PRKN-206 >
! ! 265 ! ! ! ! 270 ! ! ! ! 275 ! ! ! ! 280 ! ! ! ! 285 ! ! ! ! 290
F H L \" T R L D R Q F \" H D P Q L G Y S L P C \" G
ENSE00002169394
PRKN-206

gRNA Protospacer Sequence ||l

PAM

Silent SNV |
SNV

CAAAGGTGAATATGACACACTGTTCTGAGTTACTE;—A'CCGTCAAACAAGTGCTGGGAGTTGAACCGATGAGGGACGGAACACACCC
Donor Template Wt -> SNV —



TAAGTCTAGCATGTTTTCTCTCCATCTCTAATGCTAATGAAGAACAGAAGAACAATTATTGATGTAAAACTGGCTTAGATATACG
3910
ATTCAGATCGTACAAAAGAGAGGTAGAGATTACGATTACTTCTTGTCTTCTTGTTAATAACTACATTTTGACCGAATCTATATGC

by

PRKN-206 >

K S S M F S L H L [+
----------- (in frame with PRKN-206) ---------»

Donor Template WT -> SNV

attcagatcgtal
Donor Template Wt -> SNV

TAAACCCTAGCAGAAGAATTTAAATTTGATCATTGCTGGATATGAAACATTAATGTTTGGATCGCAAAAGATAAAAGTTCTGGGG
3995
ATTTGGGATCGTCTTCTTAAATTTAAACTAGTAACGACCTATACTTTGTAATTACAAACCTAGCGTTTTCTATTTTCAAGACCCC

Py

PRKN-206 >

AATGAAGGAATTGTGTTGAACTGGAAAATGCATTATTTGCATAAAGGCATTGAGAATAAGTTTGTCAATATTATTCAGCCAAGGT
4080
TTACTTCCTTAACACAACTTGACCTTTTACGTAATAAACGTATTTCCGTAACTCTTATTCAAACAGTTATAATAAGTCGGTTCCA

>

PRKN-206 >

ATACTAAGTTTTTCTGTGGGTTAGAGTCACTCTCCATGTTCTAGATTTGTTACCGTGGAACTAGAGCAGTATTACCTAATTTTTA
4165
TATGATTCAAAAAGACACCCAATCTCAGTGAGAGGTACAAGATCTAAACAATGGCACCTTGATCTCGTCATAATGGATTAAAAAT

>

PRKN-206 >
ggtacaagatctaaacaatggcacc|
PCR Reverse

AATCGTATACCTCTATCACTCAAAATGTTGAACACATACCCAATATATATAAAATAACATATGTGAAAAAGAAAGCAGAATGAGA

4250
TTAGCATATGGAGATAGTGAGTTTTACAACTTGTGTATGGGTTATATATATTTTATTGTATACACTTTTTCTTTCGTCTTACTCT

>

PRKN-206 >

TAAACCTGAACTACTTAATATTTTATCTTTTCACATTACAAAGCACCCTTTACTTGTACTATACTGTTATTACATATATACATTT
4335
ATTTGGACTTGATGAATTATAAAATAGAAAAGTGTAATGTTTCGTGGGAAATGAACATGATATGACAATAATGTATATATGTAAA

>

PRKN-206 >

TAATGGAAGTGAAATTCATGTAACCAATTAACCATTTACAAGTGTACAATTCAGTGGCATTTTGTGCATTCACAATGTTGCACAA
4420
ATTACCTTCACTTTAAGTACATTGGTTAATTGGTAAATGTTCACATGTTAAGTCACCGTAAAACACGTAAGTGTTACAACGTGTT

Y >

PRKN-206 >

CCACTACCTCTGCCTGGCTTCAAAACTTTCTGAACACCTCCTACCCAGCTAATCACTGCCTGTGACCCCCTGTCCTAGCCCTGGC
4505
GGTGATGGAGACGGACCGAAGTTTTGAAAGACTTGTGGAGGATGGGTCGATTAGTGACGGACACTGGGGGACAGGATCGGGACCG

e . . >

PRKN-206 >




CACCACCAATCACTTTCTTTCTCTATGGATTTGCCTATTGTAGGTATTTCCTATAAAAGAAATCGTACAATAGGTGACCTTTCGT

GTGGTGGTTAGTGAAAGAAAGAGATACCTAAACGGATAACATCCATAAAGGATATTTTCTTTAGCATGTTATCCACTGGAAAGCA

by

PRKN-206 :>

GTCTGCCTTATTTCACTTAGCATAGTGTATTTGAGGTTTATTCAAGTTGTAGCGTGTATGAATATTTCTTTCCTCTTTGTGGCTG

CAGACGGAATAAAGTGAATCGTATCACATAAACTCCAAATAAGTTCAACATCGCACATACTTATAAAGAAAGGAGAAACACCGAC

Py

PRKN-206 :>

AATAATATTCCACTGTGTGGATACCCCACAATTTGTGTGTCCATTCATCTGCTGATGGGCATTTGTGTTGTTTCCGTCTTTTTGG

TTATTATAAGGTGACACACCTATGGGGTGTTAAACACACAGGTAAGTAGACGACTACCCGTAAACACAACAAAGGCAGAAAAACC

Y >

PRKN-206 :>

CTATTATGAATAATGCCGTTGTAAACATTCATATATAAGTTTCTGTATGAACATTTGCTTTCATTTACCTTGGATATATACCGAG

GATAATACTTATTACGGCAACATTTGTAAGTATATATTCAAAGACATACTTGTAAACGAAAGTAAATGGAACCTATATATGGCTC

e . . >

PRKN-206 >

AAGCAGAATTCGAAGTTTAACCTTTAGGAGAACTGCCCACTGTGTTCCACAGCTGCTGTACCGTTTTATATTGCCACCAGCAGTG

TTCGTCTTAAGCTTCAAATTGGAAATCCTCTTGACGGGTGACACAAGGTGTCGACGACATGGCAAAATATAACGGTGGTCGTCAC

by

PRKN-206 :>

TAGCAATGTCCCAGGTTTCTCTCTCTCCACATTCTTGTCGTCACTTGTTACTGTTTCTAACTAGTCATCCTAGTAAGTGTGAAGT

ATCGTTACAGGGTCCAAAGAGAGAGAGGTGTAAGAACAGCAGTGAACAATGACAAAGATTGATCAGTAGGATCATTCACACTTCA

Py

PRKN-206 :>

GGTGTCTTATTGTGGATTTGATTTTCATTTCTCTAATGACTGTGATGTTGATTATCTTAATTCATATCTCTTCCTTATAAGAATG

CCACAGAATAACACCTAAACTAAAAGTAAAGAGATTACTGACACTACAACTAATAGAATTAAGTATAGAGAAGGAATATTCTTAC

Y >

PRKN-206 :>

TCGGTTCAAGTCCTTTCTTTGCTCATTTTTAAATTGAGTTATGTTTTTGTTGTTGAGTTGTAAGAGTTCTTTATATATTCTGGAT

AGCCAAGTTCAGGAAAGAAACGAGTAAAAATTTAACTCAATACAAAAACAACAACTCAACATTCTCAAGAAATATATAAGACCTA

e . . >

PRKN-206 >

ACTGGATCCTTACCAGATATAGGATATGCACATATTTCTCCCATTCTATAGGTTGTCTTTTCACTTTCTTCATAACGTCCTTTGG

TGACCTAGGAATGGTCTATATCCTATACGTGTATAAAGAGGGTAAGATATCCAACAGAAAAGTGAAAGAAGTATTGCAGGAAACC

by

PRKN-206 :>

TGAACAAAAGTTTCTAGTTTTGATGAAATGCAATTTATCTGTTTTTGTTGTTGTTGCTAATACTTTTTGTGTCAAACAAAAGACT

ACTTGTTTTCAAAGATCAAAACTACTTTACGTTAAATAGACAAAAACAACAACAACGATTATGAAAAACACAGTTTGTTTTCTGA

Py

PRKN-206 :>

4590

4675

4760

4845

4930

5015

5100

5185

5270

5355



TCATTGCCATATCTGAGATCATGATGATTTGCTTCCATATTTTCTACCAATAGCTTACCTCTTGTATTTAGGTCATTAATCTAGT

AGTAACGGTATAGACTCTAGTACTACTAAACGAAGGTATAAAAGATGGTTATCGAATGGAGAACATAAATCCAGTAATTAGATCA

by

PRKN-206 :>

TTGAGGTAATTTATGTACCTGGAGTGAAGTAAAAGTTCCTATCTCTCTCTATGTATAAATGACTGCAATGTGACTAAATATGTTT

AACTCCATTAAATACATGGACCTCACTTCATTTTCAAGGATAGAGAGAGATACATATTTACTGACGTTACACTGATTTATACAAA

Py

PRKN-206 :>

CATTAATTCTTCAAAACTTAATTTGAAACTATGGGATACCTTGACTCAATGGTGAGGTTTTAAGTTCAATTTATTTCAAGATTTA

GTAATTAAGAAGTTTTGAATTAAACTTTGATACCCTATGGAACTGAGTTACCACTCCAAAATTCAAGTTAAATAAAGTTCTAAAT

Y >

PRKN-206 :>

GTTTTAATGTCAATTATAGCTGAAAAATATACCTCCAAATGATAAAAAGATCCAAATGGAATAAATTAATTTCTTTGTTGACTTT

CAAAATTACAGTTAATATCGACTTTTTATATGGAGGTTTACTATTTTTCTAGGTTTACCTTATTTAATTAAAGAAACAACTGAAA

e . . >

PRKN-206 >

GTAAATTATGATACTCACTTTTAAGCATATCTACCAATAATGCAATGATTTTTAAAACTAAGATTCACATAATATATGTTAACAT

CATTTAATACTATGAGTGAAAATTCGTATAGATGGTTATTACGTTACTAAAAATTTTGATTCTAAGTGTATTATATACAATTGTA

by

PRKN-206 :>

ATTGTTAAGGAAAACTTGTTGAAAGTTATTGTGCCTTTCTTTTTAACAAAAGCATCCAAAATCTAGTGAAGTTTATTATTTACAG

TAACAATTCCTTTTGAACAACTTTCAATAACACGGAAAGAAAAATTGTTTTCGTAGGTTTTAGATCACTTCAAATAATAAATGTC

Py

PRKN-206 :>

ATTGGAAAACTCTGTAATGCTTTTAATGTGACAATTTTGTTTTGGTAAGCCTTCTGCCTTCACAAAGCCACAAACAATAGAAACA

TAACCTTTTGAGACATTACGAAAATTACACTGTTAAAACAAAACCATTCGGAAGACGGAAGTGTTTCGGTGTTTGTTATCTTTGT

Y >

PRKN-206 :>

TTTCTAAACACACATTTTCAAGTCTTCCCTTCACACTCTATCTTTTTAGTTATCAGTTCATTTTGAACCCATTTTCTTTTAATGT

AAAGATTTGTGTGTAAAAGTTCAGAAGGGAAGTGTGAGATAGAAAAATCAATAGTCAAGTAAAACTTGGGTAAAAGAAAATTACA

e . . >

PRKN-206 >

GTATCTTTTTATTTTAGACGATTTCAAACATACAAAAGTAAGGAAAAATACTACAGTGAACCTTCCTGCACCCATTAGTCAGGAT

CATAGAAAAATAAAATCTGCTAAAGTTTGTATGTTTTCATTCCTTTTTATGATGTCACTTGGAAGGACGTGGGTAATCAGTCCTA

by

PRKN-206 :>

TTGCAGTGTACCAAGGTGCTCTCGACCTTTCTTGTAATTCTCGCCGAATGACCTGCAAGCAGCCATTTTTCTCAGGACCTCTGGC

AACGTCACATGGTTCCACGAGAGCTGGAAAGAACATTAAGAGCGGCTTACTGGACGTTCGTCGGTAAAAAGAGTCCTGGAGACCG

Py

PRKN-206 :>

5440

5525

5610

5695

5780

5865

5950

6035

6120

6205



TCCCTTTCGTAGGAAATAGTATTTAAAAGTCTTGGTGCTTGGAATGCTCATTGTCACCATGTTGGTTACTGTTTCTAGGCCTAGT

AGGGAAAGCATCCTTTATCATAAATTTTCAGAACCACGAACCTTACGAGTAACAGTGGTACAACCAATGACAAAGATCCGGATCA

by

PRKN-206 :>

GGAATAAGCTAGGAGACTTTTTTTTTTTTAAGTACAAATGCAATATTAGTTATACTAACATTTTCAGTTCAAATCCAGTGTTACC

CCTTATTCGATCCTCTGAAAAAAAAAAAATTCATGTTTACGTTATAATCAATATGATTGTAAAAGTCAAGTTTAGGTCACAATGG

Py

PRKN-206 :>

AAATTTTCATTGAAAAGTCACCAATATTACAACTGTTGTTTCTTTCACCCTTGGCAAAAATTCTGTTACTGAGTGATACCAACAA

TTTAAAAGTAACTTTTCAGTGGTTATAATGTTGACAACAAAGAAAGTGGGAACCGTTTTTAAGACAATGACTCACTATGGTTGTT

Y >

PRKN-206 :>

AATTACTCATTTGCCTTACTTTGGAATGCACCCACAACAGTATCAGTATTACAGTATCGACACCATCACCTAAGTGTGATTATTG

TTAATGAGTAAACGGAATGAAACCTTACGTGGGTGTTGTCATAGTCATAATGTCATAGCTGTGGTAGTGGATTCACACTAATAAC

e . . >

PRKN-206 >

AAAACAATGTTAAGATTTTTGCAGTTTGTTTTGTCATTAGGGTATATCCTTATAGGGATATAAACTCATATAAGTTAATGTATAG

TTTTGTTACAATTCTAAAAACGTCAAACAAAACAGTAATCCCATATAGGAATATCCCTATATTTGAGTATATTCAATTACATATC

by

PRKN-206 :>

TTATGTCATCAATTGAATATGTATTTCTCATTGCTTTTTTTTAAATTTTTTAATTAATTAATTTATTTTTTTGAGATGGAGTCTT

AATACAGTAGTTAACTTATACATAAAGAGTAACGAAAAAAAATTTAAAAAATTAATTAATTAAATAAAAAAACTCTACCTCAGAA

Py

PRKN-206 :>

GCTCTGTCGCCGAGGCTGGAGTGCAGTGGCATGATCTCGGCTCACTGCAACCTTGGCCTCCCGGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCT

CGAGACAGCGGCTCCGACCTCACGTCACCGTACTAGAGCCGAGTGACGTTGGAACCGGAGGGCCCAAGTTCACTAAGAGGACGGA

Y >

PRKN-206 :>

CAGCCTCCCAAGTAGCTGGGACTACAGGTGCATGCCACCATGCCCTGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCGCCA

GTCGGAGGGTTCATCGACCCTGATGTCCACGTACGGTGGTACGGGACGATTAAAAACATAAAAATCATCTCTACCCCAAAGCGGT

e . . >

PRKN-206 >

TGTTAACCAGGCTGGTCTCTAACTCCTGACCTCAGGTGATCCGCCCACCTCAGCCTCCCAAGGTGCTGGGATTACAGGCATGAGC

ACAATTGGTCCGACCAGAGATTGAGGACTGGAGTCCACTAGGCGGGTGGAGTCGGAGGGTTCCACGACCCTAATGTCCGTACTCG

by

PRKN-206 :>

CACTGCACCTGGCCTTTCATTGCTTTTAAATTTATTGTGTTTTCATAATATGTAAAATATTTCCATTATTCCAAAGCAAAAGCTA

GTGACGTGGACCGGAAAGTAACGAAAATTTAAATAACACAAAAGTATTATACATTTTATAAAGGTAATAAGGTTTCGTTTTCGAT

Py

PRKN-206 :>

6290

6375

6460

6545

6630

6715

6800

6885

6970

7055



CAAAACATGCTATATTCAAAGAAATACACCCTTTATCTACGTTCTCTTTCTCTCCCAAAGGTAAATAATAAATAAATAAAGGTAA

GTTTTGTACGATATAAGTTTCTTTATGTGGGAAATAGATGCAAGAGAAAGAGAGGGTTTCCATTTATTATTTATTTATTTCCATT

by

PRKN-206 :>

ATAATATTCCTTTTCTCTCCCAAAGGTAAACGTTTATTAAAAACAATCACCTATTTTAAAAATAGGTAAACATACTATAGATGAT

TATTATAAGGAAAAGAGAGGGTTTCCATTTGCAAATAATTTTTGTTAGTGGATAAAATTTTTATCCATTTGTATGATATCTACTA

Py

PRKN-206 :>

ATCAAAAATGGTATAGATGTGTCACCTTCTTAAGTAGAAAGTAGATTATACACATTTTTCTTTACCTTGCTTTTTTCACTCTATA

TAGTTTTTACCATATCTACACAGTGGAAGAATTCATCTTTCATCTAATATGTGTAAAAAGAAATGGAACGAAAAAAGTGAGATAT

Y >

PRKN-206 :>

GTACCTATTATATTTTAAAGATCACTCCCTAGTCCGATATAGATATTTTCTTACATATAAAAATATATAGCATTATTGAATTCCT

CATGGATAATATAAAATTTCTAGTGAGGGATCAGGCTATATCTATAAAAGAATGTATATTTTTATATATCGTAATAACTTAAGGA

e . . >

PRKN-206 >

TTGTGTAGGTATAGCTTACTTTTTCCTTACTGGCAAACACTAAGTTTTCATTTTTTTACTGTAAATATTGCTACAACTAATAGAC

AACACATCCATATCGAATGAAAAAGGAATGACCGTTTGTGATTCAAAAGTAAAAAAATGACATTTATAACGATGTTGATTATCTG

by

PRKN-206 :>

TTGTGTGCACCCGTATTTTCATATTGTTGTCAGAGTATTACTGGGATCTGCTCCCTAGAAGAGGGGTTACTGCACCAAAGGGAAA

AACACACGTGGGCATAAAAGTATAACAACAGTCTCATAATGACCCTAGACGAGGGATCTTCTCCCCAATGACGTGGTTTCCCTTT

Py

PRKN-206 :>

ATGTGTATTTATTTTACTGTTTCCAAATTTCTCTCCCAGTAGTGGTGCGCTTTCCATGCCCATCAGCAATTGCAAAGTGCAGTAT

TACACATAAATAAAATGACAAAGGTTTAAAGAGAGGGTCATCACCACGCGAAAGGTACGGGTAGTCGTTAACGTTTCACGTCATA

Y >

PRKN-206 :>

CAGGCTCTCCACTTCCTCCCCAACAGGGGAGCCGCAAGGCTTTTGCTTTGTTTCTAATTATATATTTGAGAAATGTTATTCTATG

GTCCGAGAGGTGAAGGAGGGGTTGTCCCCTCGGCGTTCCGAAAACGAAACAAAGATTAATATATAAACTCTTTACAATAAGATAC

e . . >

PRKN-206 >

TAGTTGGCTGTATGTTTCTTTTTAATTTTAAACAAAGTTGAGCATCTTTTCATGTGTTTAGGATCCTTTGGTGTTTCTTTTTCTC

ATCAACCGACATACAAAGAAAAATTAAAATTTGTTTCAACTCGTAGAAAAGTACACAAATCCTAGGAAACCACAAAGAAAAAGAG

by

PRKN-206 :>

AGTCATGTTGAAAACATCACCTTTTCTTTCAGGGACAGGTTACATATATTATTTTCAAAAATATTTTCTGTATAGCACACTGTTG

TCAGTACAACTTTTGTAGTGGAAAAGAAAGTCCCTGTCCAATGTATATAATAAAAGTTTTTATAAAAGACATATCGTGTGACAAC

Py

PRKN-206 :>

7140

7225

7310

7395

7480

7565

7650

7735

7820

7905



ACAGCCCCTTGTAGATACAGAAAAGATTAGCAAAGTTGGGTCACTTGTAAAGAATGTGCGTAAATTAACTT

TGTCGGGGAACATCTATGTCTTTTCTAATCGTTTCAACCCAGTGAACATTTCTTACACGCATTTAATTGAA



Feature

PACRG

/note

PRKN

/note

PACRG-201

/note

PACRG-203

/note

PRKN-201

/note

PRKN-202

/note
PRKN-203

/note

PRKN-204

/note
PRKN-205

/note
PRKN-206

/note
PRKN-207

/note

PRKN-212

/note

PRKN-213

/note

PRKN-221

/note

PRKN-223

/note

PRKN-202

/codon_start
/note
/translation

PRKN-204

/codon_start
/note
/translation

PRKN-205

/codon_start
/note
/translation

Location

1 .. 7976
gene ENSG00000112530
Protein coding

1 .. 7976
gene ENSG00000185345
Protein coding

1 .. 7976
primary transcript ENST00000337019
Protein coding

1 .. 7976
primary transcript ENST00000366889
Protein coding

1 .. 7976
primary transcript ENST00000338468
Nonsense mediated decay

1 .. 7976
primary transcript ENST00000366892

1 .. 7976
primary transcript ENST00000366894
Nonsense mediated decay

1 .. 7976
primary transcript ENST00000366896

1 .. 7976
primary transcript ENST00000366897

1 .. 7976
primary transcript ENST00000366898

1 .. 7976
primary transcript ENST00000479615
Nonsense mediated decay

1 .. 7976
primary transcript ENST00000673871
Nonsense mediated decay

1 .. 7976
primary transcript ENST00000674006
protein_coding_CDS_not_defined

1 .. 7976
primary transcript ENST00000674436
protein_coding_CDS_not_defined

1 .. 7976
primary transcript ENST00000674501
Retained intron

3688 .. 3824

1
coding sequence ENSP00000355858

SPVLVFQCNSRHVICLDCFHLYCVTRLNDRQFVHDPQLGYSLPCV

45 amino acids = 5.2 kDa

3688

1
coding sequence ENSP00000355862

SPVLVFQCNSRHVICLDCFHLYCVTRLNDRQFVHDPQLGYSLPCV

45 amino acids = 5.2 kDa

3688

1
coding sequence ENSP00000355863

SPVLVFQCNSRHVICLDCFHLYCVTRLNDRQFVHDPQLGYSLPCV

45 amino acids = 5.2 kDa

. 3824

. 3824

Size

7976 bp

7976 bp

7976 bp

7976 bp

7976 bp

7976 bp

7976 bp

7976 bp

7976 bp

7976 bp

7976 bp

7976 bp

7976 bp

7976 bp

7976 bp

137 bp

137 bp

137 bp

T

Type

gene

gene

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

CDs

CDS

CDS



AN

Feature Location Size 0 = Type

PRKN-206 3688 .. 3824 137 bp ] -+ CDS
/codon_start = 1
/note = coding sequence ENSP00000355865
/translation = SPVLVFQCNSRHVICLDCFHLYCVTRLNDRQFVHDPQLGYSLPCV

45 amino acids = 5.2 kDa
Donor Template WT -> SNV 3738 .. 3837 100 bp [m] H misc_feature
gRNA Protospacer Sequence 3756 .. 3775 20 bp -] H misc_feature
Silent SNV 3775 .. 3775 1bp [m] L misc_feature
/note = WT =T

Silent SNV =C
PAM 3776 .. 3778 3 bp [m] [} misc_feature
SNV 3776 .. 3776 1 bp =] [} misc_feature
/note = WT=C

SNV =T



Primer Length (=] Binding Sites oy Tm Date Added

PCR Forward 25-mer 3219 .. 3243 s 59°C Mar 7, 2023
/sequence = actttacaatgcctggtactatggg
44% GC / 7672.1 Da
Sanger Sequencing Primer 20-mer 3571 .. 3590 - 57°C Mar 7, 2023
/sequence = tctttgcacagagcacagtc
50% GC / 6077.0 Da
Donor Template Wt -> SNV 100-mer 3738 .. 3837 —_ 74°C Mar 7, 2023
/sequence = atgctagacttacCCACACAAGGCAGGGAGTAGCCAAGTTGAGGGTCGTGAACAAACTGCCAGTCATTGAGTCTTGTCACACAGTATAAG
FBEBARMRA GAZIN981.2 Da
gRNA Protospacer 20-mer 3756 .. 3775 - 54°C Mar 7, 2023
/sequence = GTGTGACAAGACTCAATGAT
40% GC / 6165.1 Da
PCR Reverse 25-mer 4114 .. 4138 -— 58°C Mar 7, 2023
/sequence = ccacggtaacaaatctagaacatgg

44% GC / 7668.1 Da



