gRNA Protospacer (4760 .. 4779)
(4548 .. 4567) Sanger Sequencing Primer Donor Template WT -> SNV (4742 .. 4841)

(4213 .. 4236) PCR Forward PrimerI I PCR Reverse Primer (5167 .. 5190)

2000 4000 - 6000 8000

| LRRK2-201 >

LRRK2-201

Donor Template WT -> SNV

Protospacer Sequence

Silent SNV

ASK23J00170_LRRK?2_I2020T_F04_AB
8314 bp



ACACTGGAGTGGAAAGGCTGTGGTCTTTGAAGACAAAAGGCCTGGGATTCATCACTATTCCACACATTTAGTAACTGTGATTTTA

TGTGACCTCACCTTTCCGACACCAGAAACTTCTGTTTTCCGGACCCTAAGTAGTGATAAGGTGTGTAAATCATTGACACTAAAAT

Y =

| [RRK2-201 >

TATCTCTGATTCCCATTTTTTAAATAGTCTGTGAACCATGACTAATATTTAATGCATAAAATTATGATGACTTCTGTAATAATTG

ATAGAGACTAAGGGTAAAAAATTTATCAGACACTTGGTACTGATTATAAATTACGTATTTTAATACTACTGAAGACATTATTAAC

I T

LRRK2-201 :>

GAGACATTCCAGATGAAACTCTTGATGTCCCCTCTGCCATTGCTCCCCAACCCCAGTCACCCTGTTACACCTGAGAGTCACCTTA

CTCTGTAAGGTCTACTTTGAGAACTACAGGGGAGACGGTAACGAGGGGTTGGGGTCAGTGGGACAATGTGGACTCTCAGTGGAAT

e P

LRRK2-201 :>

CATTCCTTTCTTCCTCTCTCATTTCACAGCTAATCCTTCAGCAAATCTTTTCAGCTCTGCCACCAAAATATATCTTAATGCTTCT

GTAAGGAAAGAAGGAGAGAGTAAAGTGTCGATTAGGAAGTCGTTTAGAAAAGTCGAGACGGTGGTTTTATATAGAATTACGAAGA

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

AACAATTTCTCTCACTAACGTCTAAATCTGAGCCAGTATCATCTCTCATTGCCTACTGGTCCCCTGCTTCTACCTCTGTCTCATG

TTGTTAAAGAGAGTGATTGCAGATTTAGACTCGGTCATAGTAGAGAGTAACGGATGACCAGGGGACGAAGATGGAGACAGAGTAC

S T T —— >

LRRK2-201 :>

ATAGTCCCATTCCTCACCCAGCCTCTGGAGTGATTTTTCTAACATGAAAGTTGGATCAGGACTTGTTCCTGTTATTACCCCTCCC

TATCAGGGTAAGGAGTGGGTCGGAGACCTCACTAAAAAGATTGTACTTTCAACCTAGTCCTGAACAAGGACAATAATGGGGAGGG

I T

LRRK2-201 :>

CTGCCTTATTTCTTGGGTACAGTGCTCAGCCACTCCCATCCCTGAGGTTCCTTGCAGATACCAGAGGCTTTATATCTGCTGTTGA

GACGGAATAAAGAACCCATGTCACGAGTCGGTGAGGGTAGGGACTCCAAGGAACGTCTATGGTCTCCGAAATATAGACGACAACT

e P

LRRK2-201 :>

TTTCACTCAGGAATGTCTGACTCCCAGATGTGCTCTCTACTTATTATAAAGGATTATCTGAATCTTTCTGAATCCTTTCATTTAG

AAAGTGAGTCCTTACAGACTGAGGGTCTACACGAGAGATGAATAATATTTCCTAATAGACTTAGAAAGACTTAGGAAAGTAAATC

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

GACTCTCAGCAGAGAGGATGTCCGCAACGACCCTTTGTCTCTCCAGCCCCTATAGGACTATTGCTGCCTAGGATTCTTTATGTTT

CTGAGAGTCGTCTCTCCTACAGGCGTTGCTGGGAAACAGAGAGGTCGGGGATATCCTGATAACGACGGATCCTAAGAAATACAAA

S T T —— >

LRRK2-201 :>

TCATTTTTTAAAAACTTATTTATTGTCTGTCTTGCCATCAGAATCTAAGTACCATGAAAGAAGGGACTTTTCGTCTTGTTTGCCA

AGTAAAAAATTTTTGAATAAATAACAGACAGAACGGTAGTCTTAGATTCATGGTACTTTCTTCCCTGAAAAGCAGAACAAACGGT

I T

LRRK2-201 :>

85

170

340

425

680

765

850



TTGTATCTCTAGCTCCTAAAATAGTAAGCCTTCAGAATTACTGTGTTGACAGTAGGGGAAGGGGGAGAAAGGAGGAAAGAAGGAA

AACATAGAGATCGAGGATTTTATCATTCGGAAGTCTTAATGACACAACTGTCATCCCCTTCCCCCTCTTTCCTCCTTTCTTCCTT

S T T —— >

LRRK2-201 :>

AACAGTGCCTGGGGCATAGAAGCCAAGCAGTGTATGCAACTTTCCTTCTCTTCTTTCTCTTCTGAAATGCTATGAATATGCCTTT

TTGTCACGGACCCCGTATCTTCGGTTCGTCACATACGTTGAAAGGAAGAGAAGAAAGAGAAGACTTTACGATACTTATACGGAAA

I T

LRRK2-201 :>

TAGGTAGTATCCAGAAATGTTCCTTCCTGAAAGGGTCCAGAAACTACTGAAAACTGTACAGATTATGAAATGAAACAGGGTGCAG

ATCCATCATAGGTCTTTACAAGGAAGGACTTTCCCAGGTCTTTGATGACTTTTGACATGTCTAATACTTTACTTTGTCCCACGTC

e P

LRRK2-201 :>

GGATTTGGATTTGAGTTGATGTTTCTGCTTTTGAACACCAGGGGGAATCTTGGGTTACATTAATCTAGGTAAAGTGCAGAATAGT

CCTAAACCTAAACTCAACTACAAAGACGAAAACTTGTGGTCCCCCTTAGAACCCAATGTAATTAGATCCATTTCACGTCTTATCA

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

CTCCTGTATTTCAGTGCCCTCTTTCCTTCATTTAACTAACTCTAGGTTCTAGTTTTTCCCTAATTCTTCCACAAATCCCCAAAGT

GAGGACATAAAGTCACGGGAGAAAGGAAGTAAATTGATTGAGATCCAAGATCAAAAAGGGATTAAGAAGGTGTTTAGGGGTTTCA

S T T —— >

LRRK2-201 :>

GTTTATTTATAAAGTGAAGAATTGCTATTTTTTAACACTGTTCGAAACACCTTATCTCTAAAATGACTTATTCTAGTTCTCTGAA

CAAATAAATATTTCACTTCTTAACGATAAAAAATTGTGACAAGCTTTGTGGAATAGAGATTTTACTGAATAAGATCAAGAGACTT

I T

LRRK2-201 :>

ACCTTACTTTAAATAACAAATCCAGCAGTTTCTGATGAAGTAAATGAAATGTCAGCATATTTTAAAATAATTTGCCTAATTTGTT

TGGAATGAAATTTATTGTTTAGGTCGTCAAAGACTACTTCATTTACTTTACAGTCGTATAAAATTTTATTAAACGGATTAAACAA

e P

LRRK2-201 :>

CTTAGCATAATGCCAGAAAAGCTTTCTGGATTTTGTATCACAAAAGGCTAGTAGATTTCAGTAGCTATCAATCTTCTACCAGCAC

GAATCGTATTACGGTCTTTTCGAAAGACCTAAAACATAGTGTTTTCCGATCATCTAAAGTCATCGATAGTTAGAAGATGGTCGTG

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

TAAGTATATTTTAAAAACTCAGCATTAAGGTTTATTTTTCCAAGTATGTTTCAGCACAGGAAATAAAATCATGCTCCTTTGGAGT

ATTCATATAAAATTTTTGAGTCGTAATTCCAAATAAAAAGGTTCATACAAAGTCGTGTCCTTTATTTTAGTACGAGGAAACCTCA

S T T —— >

LRRK2-201 :>

CCCTTAAATGCTGGAGCTGTTTAGAGTGACATACAAGAACTTTCTTCACGTTACATGCTCTCTCTTCCTCCATCTTGCTTTTAAC

GGGAATTTACGACCTCGACAAATCTCACTGTATGTTCTTGAAAGAAGTGCAATGTACGAGAGAGAAGGAGGTAGAACGAAAATTG

I T

LRRK2-201 :>

935

1020

1105

1190

1275

1360

1445

1530

1615

1700



TGTTAGCTTACTTCTCCAATTCAATCCACTTCGTTTGAACTCTTTATCATAATTCTATAAAACTTATGAAAATACAGTCAACTGC

ACAATCGAATGAAGAGGTTAAGTTAGGTGAAGCAAACTTGAGAAATAGTATTAAGATATTTTGAATACTTTTATGTCAGTTGACG

S T T —— >

LRRK2-201 :>

ATTTTCTGTATGTTTCTGTGTTTCAATATCTTCAAAATGGAATGTACTGCCTTGGTACATCACCCACTATGAATCTGTTATTTCT

TAAAAGACATACAAAGACACAAAGTTATAGAAGTTTTACCTTACATGACGGAACCATGTAGTGGGTGATACTTAGACAATAAAGA

I T

LRRK2-201 :>

GTTATATCCCACAGTTGCCAGGCCAGGATACTTGTCCCATCCAGGCCAAACACCTTCCCCCGAAAGCAAGTATGCATTTGTCCAC

CAATATAGGGTGTCAACGGTCCGGTCCTATGAACAGGGTAGGTCCGGTTTGTGGAAGGGGGCTTTCGTTCATACGTAAACAGGTG

e P

LRRK2-201 :>

CAGGTCCTTGACTCTATTTTACATTATCTTTTTAGTCAATTCATTTATTTTTATGCCACTCCTGCTGTCTTGGTTCAGTATGTCC

GTCCAGGAACTGAGATAAAATGTAATAGAAAAATCAGTTAAGTAAATAAAAATACGGTGAGGACGACAGAACCAAGTCATACAGG

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

AGGGAATTATCAGAATTTCTTTTCTAAAATAAAAATCTGTTTATGCTTGCAATTCCTTGACAGTTCTCAATTATCTGCAAAGTGC

TCCCTTAATAGTCTTAAAGAAAAGATTTTATTTTTAGACAAATACGAACGTTAAGGAACTGTCAAGAGTTAATAGACGTTTCACG

S T T —— >

LRRK2-201 :>

ATCCAAACTTCTTGGCATAGCATCAAAGATCTTTCTGTATGCCTCTTGCTTCCCTTTGCGGCCCCTGCCACCCCACTGCCCACAC

TAGGTTTGAAGAACCGTATCGTAGTTTCTAGAAAGACATACGGAGAACGAAGGGAAACGCCGGGGACGGTGGGGTGACGGGTGTG

I T

LRRK2-201 :>

TGCATTCTAGCCGTGATGACAGGCTTGAATTTTCAGTTATGCTCATGTCTGTCCATCATTGTATTTGTTATTCCTCTCTTTCCAC

ACGTAAGATCGGCACTACTGTCCGAACTTAAAAGTCAATACGAGTACAGACAGGTAGTAACATAAACAATAAGGAGAGAAAGGTG

e P

LRRK2-201 :>

CAAGTTGTCTGCCTAGAGAGCTCATTTTCCTTAAGAATTTCTTCACAAACCATCTCTACTATGAAGCTCAAGTGTGTCATGAAGT

GTTCAACAGACGGATCTCTCGAGTAAAAGGAATTCTTAAAGAAGTGTTTGGTAGAGATGATACTTCGAGTTCACACAGTACTTCA

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

GTTAGCTTCTCCAACTTGTGTTTCTTGCAGACACTCTGTGCAAGACATTGACTTAGGTGCTAAAGAGGGAAAGCTAGATATTATA

CAATCGAAGAGGTTGAACACAAAGAACGTCTGTGAGACACGTTCTGTAACTGAATCCACGATTTCTCCCTTTCGATCTATAATAT

S T T —— >

LRRK2-201 :>

TTGTTCTTGAGGTTGAAAGCTTACAGTCTAGTAGGAGAGTCAACTTTGCTGTCTTTACCTCAGTGTTTTTCTCCCTCTGTGCTTC

AACAAGAACTCCAACTTTCGAATGTCAGATCATCCTCTCAGTTGAAACGACAGAAATGGAGTCACAAAAAGAGGGAGACACGAAG

I T

LRRK2-201 :>

1785

1870

1955

2040

2125

2210

2295

2380

2465

2550



CCTAGCACGTGGTACTTACATATTTCTGGAATCTTGATTAAACACCTGTTTGAGGACTGTCTGAGCACAATCCTTCTGGATTGTG

GGATCGTGCACCATGAATGTATAAAGACCTTAGAACTAATTTGTGGACAAACTCCTGACAGACTCGTGTTAGGAAGACCTAACAC

S T T —— >

LRRK2-201 :>

ACACCCTCAAGGGAGCAGAGATACAAAGATGGCTTTGTATACTAAATGACTGGCCCTCATAGATACCTAGTACATATTTGTCAAA

TGTGGGAGTTCCCTCGTCTCTATGTTTCTACCGAAACATATGATTTACTGACCGGGAGTATCTATGGATCATGTATAAACAGTTT

I T

LRRK2-201 :>

TAAATGAATGCATTCTATTTTTGGAATAATTCTATTCAGAATCAGATAAAGTTTACTTTAAGCTATGAAGAAAGAAGTCTCTTAG

ATTTACTTACGTAAGATAAAAACCTTATTAAGATAAGTCTTAGTCTATTTCAAATGAAATTCGATACTTCTTTCTTCAGAGAATC

e P

LRRK2-201 :>

CAACTCTTACAATAATCACAATCAAAGAATGACTGTTTAACTTAATATAAACCAGTTTGTTTTAATAAAATATTTGACAATAGTC

GTTGAGAATGTTATTAGTGTTAGTTTCTTACTGACAAATTGAATTATATTTGGTCAAACAAAATTATTTTATAAACTGTTATCAG

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

ATGGTTACACAATGCATAAATTATGGCTAAATTATTATCAGGAAGGAAAAATCTTTACTTATTATTTCAAAAGCTATTTTGCTAG

TACCAATGTGTTACGTATTTAATACCGATTTAATAATAGTCCTTCCTTTTTAGAAATGAATAATAAAGTTTTCGATAAAACGATC

S T T —— >

LRRK2-201 :>

TCTATTAAAAGCTATTAGAACTGCACTTCTTAAGATTAAATTCTATAATTGAACATTTTAACTAACCAAGATATTATCTCTTTGC

AGATAATTTTCGATAATCTTGACGTGAAGAATTCTAATTTAAGATATTAACTTGTAAAATTGATTGGTTCTATAATAGAGAAACG

I T

LRRK2-201 :>

CACTGACATTATTTCAAATTAAGCTTAACTATTTCTTTTTAGCCTTTGGAAAGTATTCTGAAAGAGTCTGTGTTCTATAAATATA

GTGACTGTAATAAAGTTTAATTCGAATTGATAAAGAAAAATCGGAAACCTTTCATAAGACTTTCTCAGACACAAGATATTTATAT

e P

LRRK2-201 :>

CTTAAAGAGGCATGTCTTATAAAGGATTTGGATACTATTCAATGATGTATGACTTGGCTTTAGCTTTTTTATTCTTAATCTCTCA

GAATTTCTCCGTACAGAATATTTCCTAAACCTATGATAAGTTACTACATACTGAACCGAAATCGAAAAAATAAGAATTAGAGAGT

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

GCTTTTCTCTTCAGCAGGGGAAGAGTACCTAATGGCCTTTCAGTAATCCCTTGGTAAATTTTTCTTTCAAGCCCATTACTTACTG

CGAAAAGAGAAGTCGTCCCCTTCTCATGGATTACCGGAAAGTCATTAGGGAACCATTTAAAAAGAAAGTTCGGGTAATGAATGAC

S T T —— >

LRRK2-201 :>

TGAAGGTCAACTTCATTAGTGTATTTATCTTATTTTTTTCAGCCCAAAATAGGTATATTGAAATGAATGGGCCTAATGTCAAATG

ACTTCCAGTTGAAGTAATCACATAAATAGAATAAAAAAAGTCGGGTTTTATCCATATAACTTTACTTACCCGGATTACAGTTTAC

I T

LRRK2-201 :>

2635

2720

2805

2890

2975

3060

3145

3230

3315

3400



TCCCGACTACATCCTGGAAGAGAGAGAATCTTCAGCTGTATTAGTTGATGCAGTTAAATAATATGTACTCTCCAGGCCCTCATAC

AGGGCTGATGTAGGACCTTCTCTCTCTTAGAAGTCGACATAATCAACTACGTCAATTTATTATACATGAGAGGTCCGGGAGTATG

S T T —— >

LRRK2-201 :>

AATTGAAAGTTCAGGGTATCGTTGCTGCTCTGCTTCTAATCCTTCCAGAAGTGATTGGTGCTAGGTGATGGAGTAACTATTAATT

TTAACTTTCAAGTCCCATAGCAACGACGAGACGAAGATTAGGAAGGTCTTCACTAACCACGATCCACTACCTCATTGATAATTAA

I T

LRRK2-201 :>

GATATAATGTGAGCCAAAACCAACAGTCACGAATAAGCAAAGGATTTAAATTTAACTCCATTAAGTCTTGTGAGAAATTATTTTC

CTATATTACACTCGGTTTTGGTTGTCAGTGCTTATTCGTTTCCTAAATTTAAATTGAGGTAATTCAGAACACTCTTTAATAAAAG

e P

LRRK2-201 :>

AACATAGGTTATAACATACCTGTGACATCACATGAAATGCTGTAGTCAATTTGACATCATGGGGCAGAGAAGACAGAGTTGGAAA

TTGTATCCAATATTGTATGGACACTGTAGTGTACTTTACGACATCAGTTAAACTGTAGTACCCCGTCTCTTCTGTCTCAACCTTT

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

TCAGAATTTTATAGACATCTAATGTGATAATAACATTAGTAGCTGAGATGCGGTAAGCTCTTTGACCATGTTTCCAGAATGGATA

AGTCTTAAAATATCTGTAGATTACACTATTATTGTAATCATCGACTCTACGCCATTCGAGAAACTGGTACAAAGGTCTTACCTAT

S T T —— >

LRRK2-201 :>

AGACCTGGTTGAGATGAAAACTTTACACTGTTTTTTTATATTAACTATCTTTTACTCTTTGCCTGAAATGTCCAACTCTAGTTGC

TCTGGACCAACTCTACTTTTGAAATGTGACAAAAAAATATAATTGATAGAAAATGAGAAACGGACTTTACAGGTTGAGATCAACG

I T

LRRK2-201 :>

TCGTGATTGCGTGGGTCAGTCTCCAGAAGGTTGGACTTTAATATTACCCGTCATCTTTTCCAAGACAAAATTGTATTCATTCTAA

AGCACTAACGCACCCAGTCAGAGGTCTTCCAACCTGAAATTATAATGGGCAGTAGAAAAGGTTCTGTTTTAACATAAGTAAGATT

e P

LRRK2-201 :>

CTCTTAGCCCCAAATTTTCTTTTTTAACCTTAATATCTAACATGATTAGGTTTATGGTAAATTATATACTCAAACAGAAGAAGAG

GAGAATCGGGGTTTAAAAGAAAAAATTGGAATTATAGATTGTACTAATCCAAATACCATTTAATATATGAGTTTGTCTTCTTCTC

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

ACTAATAGCAAGCAAAAGTCTTATATTTTCATTTGTTTTCATCCAAAAAGTAGAAAATATTTTCCAAACATTGGGAAACATTTTA

TGATTATCGTTCGTTTTCAGAATATAAAAGTAAACAAAAGTAGGTTTTTCATCTTTTATAAAAGGTTTGTAACCCTTTGTAAAAT

S T T —— >

LRRK2-201 :>

3485

3570

3655

3740

3825

3910

3995

4080

4165



PCR Forward Primer
|laagctgagctaaacctctatgtgg

GTCAGAAAAATAAATATCAATGATAAATAGAATAGAGAAAAATTTTAAAGCTGAGCTAAACCTCTATGTGGTTTTAGGAAAATCA

CAGTCTTTTTATTTATAGTTACTATTTATCTTATCTCTTTTTAAAATTTCGACTCGATTTGGAGATACACCAAAATCCTTTTAGT

>

LRRK2-201 >

AAACTATTAAATAAATGGCAAGTACAACAAAATCCCATCAATTCTTATTTAACATACTTACATTTTGAAATAGTTAAAATATTCA

TTTGATAATTTATTTACCGTTCATGTTGTTTTAGGGTAGTTAAGAATAAATTGTATGAATGTAAAACTTTATCAATTTTATAAGT

>

LRRK2-201 >

TATGATCATTGAGAGAATTCAGAATTGCCTTTAAGTAATTGTTCACATATACAAAAGAAAAGTCTCCAAAAATTGGGTCTTTGCC

ATACTAGTAACTCTCTTAAGTCTTAACGGAAATTCATTAACAAGTGTATATGTTTTCTTTTCAGAGGTTTTTAACCCAGAAACGG

>

LRRK2-201 >

TGAGATAGATTTGTCTTAAAATTGAAATCATTCACTTATCAGATTTGACCCTTTTTTAAAGCATAACTTTGCTGTGTAATATTAG

ACTCTATCTAAACAGAATTTTAACTTTAGTAAGTGAATAGTCTAAACTGGGAAAAAATTTCGTATTGAAACGACACATTATAATC

>

LRRK2-201 >

Sanger Sequencing Primer
|laagggacaaagtgagcacag

ACTTATATGTTTTGATTTCCTTCTACAATATCTCTTAACTTTAAGGGACAAAGTGAGCACAGAATTTTTGATGCTTGACATAGTG

TGAATATACAAAACTAAAGGAAGATGTTATAGAGAATTGAAATTCCCTGTTTCACTCGTGTCTTAAAAACTACGAACTGTATCAC

>

LRRK2-201 >

GACATTTATATTTAAGGAAATTAGGACAAAAATTATTATAATGTAATCACATTTGAATAAGATTTCCTGTGCATTTTCTGGCAGA

CTGTAAATATAAATTCCTTTAATCCTGTTTTTAATAATATTACATTAGTGTAAACTTATTCTAAAGGACACGTAAAAGACCGTCT

>

LRRK2-201 >

>

LRRK2-201

gRNA Protospacer

E

TACCTCCACTCAGCCATGATTATATACCGAGACCTGAAACCCCACAATGTGCTGCTTTTCACACTGTATCCCAATGCTGCCATCA

ATGGAGGTGAGTCGGTACTAATATATGGCTCTGGACTTTGGGGTGTTACACGACGAAAAGTGTGACATAGGGTTACGACGGTAGT

LRRK2-201 >
. 1985 , ., ., ., 1990 , ., ., ., 1995 , ., ., , 2000 , ., ., , 2005 , ., , _, 2010
Y L H S A M 1 1 Y R D L K P H N Vv L L F T L Y P N A A 1
ENSE00003681812 >
LRRK2-201

4250

4335

4420

4505

4590

4675

4760

Protospacer Sequence

ATAGGGTTACGACGGTAGT
Donor Template WT -> SNV



gRNA Protospacer
TTGCAAAGATTGCTGACTA

TTGCAAAGATTGCTGACTACGGCATTGCTCAGTACTGCTGTAGAATGGGGATAAAAACATCAGAGGGCACACCAGGTAGGTGATC

4845
AACGTTTCTAACGACTGATGCCGTAACGAGTCATGACGACATCTTACCCCTATTTTTGTAGTCTCCCGTGTGGTCCATCCACTAG

LRRK2-201 >

1 1 2015 1 1 2020 1 1 L2025 , L L 2030 L L 2035
1 A K 1 A D i G 1 A Q hé C C R M G I K T S E G T P G R [ ]

ENSE0OO003681812 R >
LRRK2-201

Protospacer Sequence 1 0O

PAM SNV

Silent SNV

AACGTTTCTAACGACTEATGCCGTE;-IACGAGTCATGACGACATCTTACCCCTATTTTTGTAGTCTCCCGTGTGGchatCcal
J =
Donor Template WT -> SNV

AGGTCTGTCTCATAATTCTATCTTCAGGATGGATAACCACTGACCTCAGATGTGAGTTCAGAAGAGTCAAAAGGAAAACAGAGTC
4930
TCCAGACAGAGTATTAAGATAGAAGTCCTACCTATTGGTGACTGGAGTCTACACTCAAGTCTTCTCAGTTTTCCTTTTGTCTCAG

IEEES—S——S——_—————————————————————————, >

LRRK2-201 >

TATCACATTGTGAACAGAGGTTTATTTTGTGAAAAAATGCAAGCATCACATTGTGATTTTTATCATTGTATTTTGTAGGAAAAAA
5015
ATAGTGTAACACTTGTCTCCAAATAAAACACTTTTTTACGTTCGTAGTGTAACACTAAAAATAGTAACATAAAACATCCTTTTTT

IS SSS—_—_——--—————————————_————————————————e>

LRRK2-201 >

ACAATTGATGTAATTTTTCAGGGCAAAAACTGAATAAAAAGAAGAGAATGTTTGATATCAAGTTATATGTTTTAAAGTTAGATTT

5100
TGTTAACTACATTAAAAAGTCCCGTTTTTGACTTATTTTTCTTCTCTTACAAACTATAGTTCAATATACAAAATTTCAATCTAAA

>

LRRK2-201 >

GTAGATTCTTTAGATACTCTAGAGGTCATAAAAAGTAACAGCAAAAACTTTAGTCTAGGTATTGTTGGCACTTGTGAGGCAAATC
5185
CATCTAAGAAATCTATGAGATCTCCAGTATTTTTCATTGTCGTTTTTGAAATCAGATCCATAACAACCGTGAACACTCCGTTTAG

>

LRRK2-201 >
ccgtgaacactccgtttag
PCR Reverse Primer

AAATTCAGGTCCACAAATTCTTTTTCATAATTCTGAAACCCAAAGAACTCTGAAAATCCCAAGATTTTTTAAAAAATGACTAATT

5270
TTTAAGTCCAGGTGTTTAAGAAAAAGTATTAAGACTTTGGGTTTCTTGAGACTTTTAGGGTTCTAAAAAATTTTTTACTGATTAA

>

LRRK2-201 >

tttaal

PCR Reverse Primer

TGGTGTCAAAACCTAAGCAAGCTGACTTGTTGCTTATTACAATCTTTATTTCTCATGCTCAGTGTGAATATGCATACATTTTGCT
5355
ACCACAGTTTTGGATTCGTTCGACTGAACAACGAATAATGTTAGAAATAAAGAGTACGAGTCACACTTATACGTATGTAAAACGA

LRRK2-201 >




GCAGAAATATATACATGTTTGAGTACAGGGGGCTGGCCGTGACCCTACTGAGGGTTTCTGTACACATCACTGTCTACCCTGTGGA

CGTCTTTATATATGTACAAACTCATGTCCCCCGACCGGCACTGGGATGACTCCCAAAGACATGTGTAGTGACAGATGGGACACCT

S T T —— >

LRRK2-201 :>

ATCTTACCTCCCTTTCTTAGTTCCCAATCCTGAAAAGCAGTTATGGGGCCAGTGCTCTGTACAGACATGTTGTCTCAGACATCAG

TAGAATGGAGGGAAAGAATCAAGGGTTAGGACTTTTCGTCAATACCCCGGTCACGAGACATGTCTGTACAACAGAGTCTGTAGTC

I T

LRRK2-201 :>

TTTGAGCAGGAAGTAAATCATTTAGGGGTTGGCATTTGTTTGGAGTGTGGGGAACACTCTATCTTTAGGGAAACTTTATATAGTT

AAACTCGTCCTTCATTTAGTAAATCCCCAACCGTAAACAAACCTCACACCCCTTGTGAGATAGAAATCCCTTTGAAATATATCAA

e P

LRRK2-201 :>

AGTTATTTGTAAGTAAAATTACAGGTGGCTATACATCATCTTGCTGATTGCAACTCAATTAAATCACCGTGCCTGGCACAGAAGA

TCAATAAACATTCATTTTAATGTCCACCGATATGTAGTAGAACGACTAACGTTGAGTTAATTTAGTGGCACGGACCGTGTCTTCT

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

AAATATGCTACAGGATATCTCACTAGGGAAAAGGTTCTAGTTCGTTTCCTGCGCACTCAACTTTTGTACTTAGATAAGCAAATGG

TTTATACGATGTCCTATAGAGTGATCCCTTTTCCAAGATCAAGCAAAGGACGCGTGAGTTGAAAACATGAATCTATTCGTTTACC

S T T —— >

LRRK2-201 :>

CCCCAGATTCCAATGCCTGGTTTTATTTTTGCTCCAAATACATATATACTCTTTTGTTTTGGATAGTTACATTTTAGAAGTAGAC

GGGGTCTAAGGTTACGGACCAAAATAAAAACGAGGTTTATGTATATATGAGAAAACAAAACCTATCAATGTAAAATCTTCATCTG

I T

LRRK2-201 :>

TGTGTATTCTCATAAACACTTCAAAGTGTATGTTCTGGCTGAGAGTGTCTCTGTGTTGTTCAATAATAATAAGACTAATTATCAT

ACACATAAGAGTATTTGTGAAGTTTCACATACAAGACCGACTCTCACAGAGACACAACAAGTTATTATTATTCTGATTAATAGTA

e P

LRRK2-201 :>

TTTTTGAGTACCTGCTGTGCGTCAGGCCCAGTGCCACGTATATTAGAGACAAGATCTCTTATCCTCATGCCAGGGCTGGAAGTTA

AAAAACTCATGGACGACACGCAGTCCGGGTCACGGTGCATATAATCTCTGTTCTAGAGAATAGGAGTACGGTCCCGACCTTCAAT

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

GCTATTAGTTTCTCATTTGCCAAATGAGAAAACTGAGGCTCAGGGAGATTATGTAACTTGCAGAATATCACTCAGTAATTGGCCA

CGATAATCAAAGAGTAAACGGTTTACTCTTTTGACTCCGAGTCCCTCTAATACATTGAACGTCTTATAGTGAGTCATTAACCGGT

S T T —— >

LRRK2-201 :>

AGATAAGAATTCAGTCTAAATGAGAACCAGATCCAGAGATATTTGGCTTTAAATTCTATAGTCTCTCCTAAACCATATGCAACTC

TCTATTCTTAAGTCAGATTTACTCTTGGTCTAGGTCTCTATAAACCGAAATTTAAGATATCAGAGAGGATTTGGTATACGTTGAG

I T

LRRK2-201 :>

5440

5525

5610

5695

5780

5865

5950

6035

6120

6205



TAACATGAAGAAGCTTATTTAATCTTCACTATTAAAAAAGTCAAAACAAAACAACAGAGCCATGAATAGCAAATATTGTCAATGA

ATTGTACTTCTTCGAATAAATTAGAAGTGATAATTTTTTCAGTTTTGTTTTGTTGTCTCGGTACTTATCGTTTATAACAGTTACT

S T T —— >

LRRK2-201 :>

GAGGTTTGGAAAAACAGTCTTAAAGGATGAAATTCCATAGACCTGATATATTTCCACCTGGAAAAAGTGGGCATGGGACAGTGAT

CTCCAAACCTTTTTGTCAGAATTTCCTACTTTAAGGTATCTGGACTATATAAAGGTGGACCTTTTTCACCCGTACCCTGTCACTA

I T

LRRK2-201 :>

TTTCTCTTGAAAGATCTGCTCATTTTTGTCATGGGACATGAAGGTGGACTGGACCACTCAGTTTCTTCTTTCTGCATCTCCCAAC

AAAGAGAACTTTCTAGACGAGTAAAAACAGTACCCTGTACTTCCACCTGACCTGGTGAGTCAAAGAAGAAAGACGTAGAGGGTTG

e P

LRRK2-201 :>

CCAGTCTTTCTGTTCATGGGGTGAAAATCTGTTGTTGAAGCCTTGTCTGCTTAATTGGACAGTGGATCTCTCGGGTCCCTGTGGG

GGTCAGAAAGACAAGTACCCCACTTTTAGACAACAACTTCGGAACAGACGAATTAACCTGTCACCTAGAGAGCCCAGGGACACCC

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

CTGTGCGCTTGTACTTGAGCTCTGCTTCTTCACTCTGTGGTCTAGGCCAGCTAGCAGCCAGCTGAGTTCACCTTGGTTCAGACTC

GACACGCGAACATGAACTCGAGACGAAGAAGTGAGACACCAGATCCGGTCGATCGTCGGTCGACTCAAGTGGAACCAAGTCTGAG

S T T —— >

LRRK2-201 :>

ATGGCCTTTCATTTTCAGTATCTGACTTCCTGGTTTTGCTGAAAACCTGTCTAAAATGTAATATCCATCTGATTCTTCATACCAA

TACCGGAAAGTAAAAGTCATAGACTGAAGGACCAAAACGACTTTTGGACAGATTTTACATTATAGGTAGACTAAGAAGTATGGTT

I T

LRRK2-201 :>

GCCACACAATTCTTCCTGATCCCTTTTAATCTCCAATATTGAATGGTGGTAACATAAATATGGAGACAGATCATGTCAGAAACCC

CGGTGTGTTAAGAAGGACTAGGGAAAATTAGAGGTTATAACTTACCACCATTGTATTTATACCTCTGTCTAGTACAGTCTTTGGG

e P

LRRK2-201 :>

AGGGCCTAATCTTTTCTTTTCTGCCTACTCTTCTCACAGGCTGCTTAGTACTTTGTAAGCTTTTTTTTTTTTTCTGGCTGTAACC

TCCCGGATTAGAAAAGAAAAGACGGATGAGAAGAGTGTCCGACGAATCATGAAACATTCGAAAAAAAAAAAAAGACCGACATTGG

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

TAGATTTTCTCTTTATCATTACTCTATTTATTATTGTTAGAGCACTTCTGATTATCTCAGCCCTAAACTCTGCCTCCAATTTTAA

ATCTAAAAGAGAAATAGTAATGAGATAAATAATAACAATCTCGTGAAGACTAATAGAGTCGGGATTTGAGACGGAGGTTAAAATT

S T T —— >

LRRK2-201 :>

ATAACAATAACTCCCACTCCTGCTAATACTGCTACTACTACTACCATCACCAAACTTTTTCTTCCCCAAAGCAGTTCTGTTTGGG

TATTGTTATTGAGGGTGAGGACGATTATGACGATGATGATGATGGTAGTGGTTTGAAAAAGAAGGGGTTTCGTCAAGACAAACCC

I T

LRRK2-201 :>

6290

6375

6460

6545

6630

6715

6800

6885

6970

7055



AAGGAAACAGTTCCCTCTCATACAATTTCAGTTATCTTCTTGTCTTTTCCGTTTAATGAATCTTCCTGTTAATGTTACATCTTTT

TTCCTTTGTCAAGGGAGAGTATGTTAAAGTCAATAGAAGAACAGAAAAGGCAAATTACTTAGAAGGACAATTACAATGTAGAAAA

S T T —— >

LRRK2-201 :>

AACATGGAAACTTCTAGAGAAACAAAAGACGATGGATTTGTTAAACCTTTTGGGTGTATTTTTATACTAACTCTTACTGCAGCGT

TTGTACCTTTGAAGATCTCTTTGTTTTCTGCTACCTAAACAATTTGGAAAACCCACATAAAAATATGATTGAGAATGACGTCGCA

I T

LRRK2-201 :>

GTGCATTATGAGTGTAGGTCCATTACGGCTGTATTAGGAGCAGAACCTTCCAGAGCATGAGCGATGTGCTGGGCTTGTGCTTAGC

CACGTAATACTCACATCCAGGTAATGCCGACATAATCCTCGTCTTGGAAGGTCTCGTACTCGCTACACGACCCGAACACGAATCG

e P

LRRK2-201 :>

TCTATCCATGAGTTAAGTATCTCAATCCTTAGGACCCTCTGACATATGTGCTATTATTATTTCTAGTCTATAGATACAGAGACTA

AGATAGGTACTCAATTCATAGAGTTAGGAATCCTGGGAGACTGTATACACGATAATAATAAAGATCAGATATCTATGTCTCTGAT

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

AAGTTTAGAGAATATAAAAAAACATTTACAAGGTCCTATGGGACAAAAACTGTAGGACAAAATGCAAACCCAAGCAGCCTGAGAG

TTCAAATCTCTTATATTTTTTTGTAAATGTTCCAGGATACCCTGTTTTTGACATCCTGTTTTACGTTTGGGTTCGTCGGACTCTC

S T T —— >

LRRK2-201 :>

CAGAGCTCCTGGTCCAGCACTGTGATAGCTGGGGACGCAGAGACAGAAACAATGCAATTATTGACAGGGACCATGGTGCTGTGTC

GTCTCGAGGACCAGGTCGTGACACTATCGACCCCTGCGTCTCTGTCTTTGTTACGTTAATAACTGTCCCTGGTACCACGACACAG

I T

LRRK2-201 :>

TGTCCACATTTTGAAGATAATTATGGTTTGGATATTTTCACCTTTAAATAACTTGGAGAGTTTCAACATTAACTCAGTCAGATGG

ACAGGTGTAAAACTTCTATTAATACCAAACCTATAAAAGTGGAAATTTATTGAACCTCTCAAAGTTGTAATTGAGTCAGTCTACC

e P

LRRK2-201 :>

ATACATTTATATCATATCCTGCTGGGAGTGACAGTTAATTCTGGGTCCTATGGCAATTGCACTTTTGACTGAGATGAATGCTGAC

TATGTAAATATAGTATAGGACGACCCTCACTGTCAATTAAGACCCAGGATACCGTTAACGTGAAAACTGACTCTACTTACGACTG

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>

TGATGGCTTTAACATTTAACTAATGCGATAGTATTTAACACACCCATATAAATACTATAGTCTTCGGGTAAATAAAATGTTACCG

ACTACCGAAATTGTAAATTGATTACGCTATCATAAATTGTGTGGGTATATTTATGATATCAGAAGCCCATTTATTTTACAATGGC

S T T —— >

LRRK2-201 :>

GCTGGACATACATGAATATCTGATGGAGATTATGGAACATACTCTACTCATACTTCTCTGAAAGTAAAAAATAAAAGATATGTTT

CGACCTGTATGTACTTATAGACTACCTCTAATACCTTGTATGAGATGAGTATGAAGAGACTTTCATTTTTTATTTTCTATACAAA

I T

LRRK2-201 :>

7140

7225

7310

7395

7480

7565

7650

7735

7820

7905



CAGTACACAATGTGATATGTACTCAGACTTAATTCATAAATTTCTCTTATCCTTCATCCGTGGATCTTTTCTTTATTTACTTATT

GTCATGTGTTACACTATACATGAGTCTGAATTAAGTATTTAAAGAGAATAGGAAGTAGGCACCTAGAAAAGAAATAAATGAATAA

S T T —— >

LRRK2-201 :>

GCGTTTGTTAAAATGCAGGCTTCTCTGAAAAATTATTTTTAAAAATAGTTTTTAGACAATGAATCATATTTTCTCAAGTATTTTA

CGCAAACAATTTTACGTCCGAAGAGACTTTTTAATAAAAATTTTTATCAAAAATCTGTTACTTAGTATAAAAGAGTTCATAAAAT

I T

LRRK2-201 :>

ACATTGTAATCATTATGATAATTATCCAAGGGGAAATTATACTTATTTTTTATTCATTTATTCATTCATTTGGCAACAATACATT

TGTAACATTAGTAATACTATTAATAGGTTCCCCTTTAATATGAATAAAAAATAAGTAAATAAGTAAGTAAACCGTTGTTATGTAA

e P

LRRK2-201 :>

GAACATTTACTAAGCATCAAACTGGCTCTACCACTTAATAGTGGCATGATGTTCATCAAGAAATTGTTAGTGCAATCAAGAACAC

CTTGTAAATGATTCGTAGTTTGACCGAGATGGTGAATTATCACCGTACTACAAGTAGTTCTTTAACAATCACGTTAGTTCTTGTG

0 0000 e« 1>

LRRK2-201 :>
TAGAAATTCATTGGATGAATTTAAAGAAGCTTTTAGAAGGGTATTATATTATAATTGAGGCACTTTATG 3’
8314
ATCTTTAAGTAACCTACTTAAATTTCTTCGAAAATCTTCCCATAATATAATATTAACTCCGTGAAATAC 5"

LRRK2-201 >

7990

8075

8160

8245



Feature

LINC02471

/note

LRRK2

/note

LINC02471-202

/note

LRRK2-201

/note
LRRK2-204

/note

LRRK2-206

/note

LRRK2-210

/note

LRRK2-211

/note

LRRK2-213

/note

LRRK2-215

/note

LRRK2-216

/note

LRRK2-217

/note

LRRK2-218

/note
LRRK2-219

/note

LRRK2-220

/note
LRRK2-201

/codon_start
/note
/translation

LRRK2-218

/codon_start
/note
/translation

LRRK2-220

/codon_start
/note
/translation

Donor Template WT -> SNV

Location

1 .. 8314
gene ENSG00000223914
IncRNA

1 .. 8314
gene ENSG00000188906
Protein coding

1 .. 8314
primary transcript ENST00000641941
IncRNA

1 .. 8314
primary transcript ENST00000298910

1 .. 8314
primary transcript ENST00000430804
Nonsense mediated decay

1 .. 8314
primary transcript ENST00000479187
Retained intron

1 .. 8314
primary transcript ENST00000679360
Nonsense mediated decay

1 .. 8314
primary transcript ENST00000679532
Nonsense mediated decay

1 .. 8314
primary transcript ENST00000680018
Nonsense mediated decay

1 .. 8314
primary transcript ENST00000680422
Nonsense mediated decay

1 .. 8314
primary transcript ENST00000680425
Nonsense mediated decay

1 .. 8314
primary transcript ENST00000680453
Nonsense mediated decay

1 .. 8314
primary transcript ENST00000680790

1 .. 8314
primary transcript ENST00000681136
protein_coding_CDS_not_defined

1 .. 8314
primary transcript ENST00000681696

4675 .. 4835

1
coding sequence ENSP00000298910

Size

8314 bp

8314 bp

8314 bp

8314 bp

8314 bp

8314 bp

8314 bp

8314 bp

8314 bp

8314 bp

8314 bp

8314 bp

8314 bp

8314 bp

8314 bp

161 bp

1

YLHSAMIIYRDLKPHNVLLFTLYPNAAIIAKIADYGIAQYCCRMGIKTSEGTP

53 amino acids = 6.0 kDa

4675

1
coding sequence ENSP00000505335

. 4835

161 bp

YLHSAMIIYRDLKPHNVLLFTLYPNAAIIAKIADYGIAQYCCRMGIKTSEGTP

53 amino acids = 6.0 kDa

4675

1
coding sequence ENSP00000505871

. 4835

161 bp

YLHSAMIIYRDLKPHNVLLFTLYPNAAIIAKIADYGIAQYCCRMGIKTSEGTP

53 amino acids = 6.0 kDa

4742

. 4841

100 bp

Type

gene

gene

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

prim_transcript

CDs

CDs

CDs

misc_feature



Feature

Protospacer Sequence

Silent SNV

/note

PAM
SNV

/note

WT =C
Silent SNV =T

WT =T
SNV =C

Location
4760 .. 4779
4777 .. 4777
4780 .. 4782
4785 .. 4785

Size
20 bp
1bp

3 bp
1 bp

I

Type
misc_feature
misc_feature

misc_feature
misc_feature



Primer Length (=] Binding Sites o= Tm Date Added

PCR Forward Primer 24-mer 4213 .. 4236 - 59°C Mar 1, 2023
/sequence = aagctgagctaaacctctatgtgg
46% GC / 7376.9 Da
Sanger Sequencing Primer 20-mer 4548 .. 4567 - 57°C Mar 1, 2023
/sequence = aagggacaaagtgagcacag
50% GC / 6233.1 Da
Donor Template WT -> SNV 100-mer 4742 .. 4841 — 75°C Mar 1, 2023
/sequence = acctacCTGGTGTGCCCTCTGATGTTTTTATCCCCATTCTACAGCAGTACTGAGCAGTGCCGTAATCAGCAATCTTTGCAATGATGGCAG
EAY%TGGGABA,740.0 Da
gRNA Protospacer 20-mer 4760 .. 4779 - 50°C Mar 1, 2023
/sequence = ATTGCAAAGATTGCTGACTA
35% GC / 6140.1 Da
PCR Reverse Primer 24-mer 5167 .. 5190 — 59°C Mar 1, 2023
/sequence = aatttgatttgcctcacaagtgcc

42% GC / 7302.8 Da



