Donor Template SNV -> REV (4459 .. 4558)
Sanger Sequencing (4630 .. 4650)

PCR Reverse (4854 .. 4878)

(4477 .. 4490) gRNA Protospacer
(3825 .. 3849) PCR ForwardI

| ADAM10-201 >

ADAM10-201

Donor Template SNV -> REV

Protospacer Sequence

SNV

INK2J00040R_ADAM10_R181G_A04_AA
8115 bp



GGATGAAATAACTACTAAGGACCAAAAAATCTTGCTCTGTTGCCTGAGCTCTAGAGAGGGGGCATTTGGAAACAAGACAAGCAAA

CCTACTTTATTGATGATTCCTGGTTTTTTAGAACGAGACAACGGACTCGAGATCTCTCCCCCGTAAACCTTTGTTCTGTTCGTTT

Y =

| ADAM10-201 >

ATACCCAAAGAATTTTAATTTAAGCTAGTAGCATATACAGCATGTACATTCTCTCTCCTCCAAGCTGATAATACAACTTAGGTGT

TATGGGTTTCTTAAAATTAAATTCGATCATCGTATATGTCGTACATGTAAGAGAGAGGAGGTTCGACTATTATGTTGAATCCACA

I

ADAM10-201 >

AATCTCCTAGAATTTTTTCCTGACCTCACAGTTCTGGGTATCCTCTCTTTACTGCTGTTTATGTGTTGATAAGTCTTCCCTATCT

TTAGAGGATCTTAAAAAAGGACTGGAGTGTCAAGACCCATAGGAGAGAAATGACGACAAATACACAACTATTCAGAAGGGATAGA

I R

ADAM10-201 >

TTTGAATCCAGTGGTTTACTGGTCATTGATCATATGACTGACCTTTGAGAGGCATGGAAGGAAACCAGCTGTTGACTGGATGAGT

AAACTTAGGTCACCAAATGACCAGTAACTAGTATACTGACTGGAAACTCTCCGTACCTTCCTTTGGTCGACAACTGACCTACTCA

..

ADAM10-201 >

AAATTAAATTCAACCAGTGTTTAATAAACTGTGGATGATTGCCGGGAGACCTTAACACTTGGGAAGTTGGTACTTAAATGCCATG

TTTAATTTAAGTTGGTCACAAATTATTTGACACCTACTAACGGCCCTCTGGAATTGTGAACCCTTCAACCATGAATTTACGGTAC

IS —— >

ADAM10-201 >

CTTGTTTACATGTCAGACACCTCAGCTAGACTGACAGCTCTTGAGAGTGCATGTTCTATGTCATTTATTTTTGTATCCCTTTGTT

GAACAAATGTACAGTCTGTGGAGTCGATCTGACTGTCGAGAACTCTCACGTACAAGATACAGTAAATAAAAACATAGGGAAACAA

I

ADAM10-201 >

TGGTATATAATAATTTTTCTTAATTGTTTGCTTAATAAATTAATGCAGTTAAAAATAACATTGACATATGATTAGGAGATTTATG

ACCATATATTATTAAAAAGAATTAACAAACGAATTATTTAATTACGTCAATTTTTATTGTAACTGTATACTAATCCTCTAAATAC

I R

ADAM10-201 >

TGTACACAGCTGTTAATTTTGAATGTTCTGTATGTTATAGTCAATCTGTAAAGCAGTTAGGAATTTAGAACACACTTTGCCGTAG

ACATGTGTCGACAATTAAAACTTACAAGACATACAATATCAGTTAGACATTTCGTCAATCCTTAAATCTTGTGTGAAACGGCATC

..

ADAM10-201 >

AAACAATTTAAAGTGTTAGACAATTCCTCTTTATTGTAGGTGGAATGAAGGCTAAAAGGAGGTTATGGGAGCCAGCAGTTTATAG

TTTGTTAAATTTCACAATCTGTTAAGGAGAAATAACATCCACCTTACTTCCGATTTTCCTCCAATACCCTCGGTCGTCAAATATC

IS —— >

ADAM10-201 >

GTCTTTGGTTAATGGATGACCTTTGAAAAGAGGCATAGAAACCACATACTGGCTGAAAAATTAAATTCAACAAGTATTTATTGGT

CAGAAACCAATTACCTACTGGAAACTTTTCTCCGTATCTTTGGTGTATGACCGACTTTTTAATTTAAGTTGTTCATAAATAACCA

I

ADAM10-201 >

85

170

340

425

680

765

850



TTGTGAATATACAGGAAAGAGAATTTTAAAATTTCCCCTGAAGATTAAAAACCTTCAGGGGAATTTTCAGTAATAGAGAGTCAAA

AACACTTATATGTCCTTTCTCTTAAAATTTTAAAGGGGACTTCTAATTTTTGGAAGTCCCCTTAAAAGTCATTATCTCTCAGTTT

IS —— >

ADAM10-201 >

ATGTGGTAAATGCTATAACAAAAATGTTATCAAAGCCCTGGGGTAGTGCATACTACCTCAGTGAGGGAGCTTTAGGGAGATTTAG

TACACCATTTACGATATTGTTTTTACAATAGTTTCGGGACCCCATCACGTATGATGGAGTCACTCCCTCGAAATCCCTCTAAATC

I

ADAM10-201 >

GAAGACTTCCCTGGGGAGGTGGAATTTGACTTGAACCTTGAAGATAAGGGGTAGACTTTTGATTGCTAGAGGAGAGAATCTGTGA

CTTCTGAAGGGACCCCTCCACCTTAAACTGAACTTGGAACTTCTATTCCCCATCTGAAAACTAACGATCTCCTCTCTTAGACACT

I R

ADAM10-201 >

TCACAGGAGAAGCCTCAGCCCTATTACTCTGGCTGCAACAATATTTCTTTTCAGTTGTCACAGCTTGGGAACTAAAGAAAGGAAA

AGTGTCCTCTTCGGAGTCGGGATAATGAGACCGACGTTGTTATAAAGAAAAGTCAACAGTGTCGAACCCTTGATTTCTTTCCTTT

..

ADAM10-201 >

AGAGATTCGCATGTTCTTTGGCCTAGTCACCCATTCACCCCTGTGTATAGCTGTATAGTCCCAAGTCAAATACACGTAAATAATG

TCTCTAAGCGTACAAGAAACCGGATCAGTGGGTAAGTGGGGACACATATCGACATATCAGGGTTCAGTTTATGTGCATTTATTAC

IS —— >

ADAM10-201 >

GTCACTTAAAGTTAGTATGTTACAAGTTTTCATTCCAAGTGTCAGTTGTAAGTTTTACAGGTTTAACAACTGATTAATTTGTTAA

CAGTGAATTTCAATCATACAATGTTCAAAAGTAAGGTTCACAGTCAACATTCAAAATGTCCAAATTGTTGACTAATTAAACAATT

I

ADAM10-201 >

TAAACATTTTTTGAGTGCCTAATCTGTACAAGACACTTTTAGAAACTATCCATACAATAATGAATAGGGCAAAGGTTCTGCCTTA

ATTTGTAAAAAACTCACGGATTAGACATGTTCTGTGAAAATCTTTGATAGGTATGTTATTACTTATCCCGTTTCCAAGACGGAAT

I R

ADAM10-201 >

AACACTTTAGAGTCTAGTAATTCTGTTTGTCATTGATCAGAATAATAAAGCAACATTTCTCTGGTTGACCTGACTCCCATTATCC

TTGTGAAATCTCAGATCATTAAGACAAACAGTAACTAGTCTTATTATTTCGTTGTAAAGAGACCAACTGGACTGAGGGTAATAGG

..

ADAM10-201 >

TTTGGCTGCCAATAGTAACCCTTTCTTTCTAAAACCCATGGGGTGAGAAGGGACATGTCTGGCCCTCTTCCTCATCTCTGTTTCC

AAACCGACGGTTATCATTGGGAAAGAAAGATTTTGGGTACCCCACTCTTCCCTGTACAGACCGGGAGAAGGAGTAGAGACAAAGG

IS —— >

ADAM10-201 >

AGAGAGATCAGTGTTGTGAGTGCTTGTGGAAAGTGGGGTCATTTTCAACTTCCTCCTCTTTCTAGGGACAATCACTCTGTGCTTT

TCTCTCTAGTCACAACACTCACGAACACCTTTCACCCCAGTAAAAGTTGAAGGAGGAGAAAGATCCCTGTTAGTGAGACACGAAA

I

ADAM10-201 >

935

1020

1105

1190

1275

1360

1445

1530

1615

1700



TCTTATGCCCACTTACCCTCCCAAAACAGAAATTAGACATGGGGATTGGGAAGACATGAGAATTGGTACCCGGGAGAAACGGCCT

AGAATACGGGTGAATGGGAGGGTTTTGTCTTTAATCTGTACCCCTAACCCTTCTGTACTCTTAACCATGGGCCCTCTTTGCCGGA

IS —— >

ADAM10-201 >

CCCATCCACTGGAATTAGGAGGAAGAACATTTGGAGTTCTTTCCTGTCTCCAAACTTTTCATTTCTTCTCAAAAGAAAAAAAAAA

GGGTAGGTGACCTTAATCCTCCTTCTTGTAAACCTCAAGAAAGGACAGAGGTTTGAAAAGTAAAGAAGAGTTTTCTTTTTTTTTT

I

ADAM10-201 >

AAGCCTATCCTTTCTTCTACTCTCCATCAGTGAATCCTTGTTGATGTAGGCAACTTTGGGAATAAATGACGATTTTCATGGACAA

TTCGGATAGGAAAGAAGATGAGAGGTAGTCACTTAGGAACAACTACATCCGTTGAAACCCTTATTTACTGCTAAAAGTACCTGTT

I R

ADAM10-201 >

GGCCCCCACCTCATGATACTCTGGATACTAACAAAAATAATTTTTATGCATAATAATATTATTCTATAGAAGTCATTCTATTTTA

CCGGGGGTGGAGTACTATGAGACCTATGATTGTTTTTATTAAAAATACGTATTATTATAATAAGATATCTTCAGTAAGATAAAAT

..

ADAM10-201 >

AATTCAATTAATGCAGATTTTTAAAAATTGGCTTTGGTGATTCATGGCATATTATTGGAGGGATTACCATCCAGTTTTGACTATT

TTAAGTTAATTACGTCTAAAAATTTTTAACCGAAACCACTAAGTACCGTATAATAACCTCCCTAATGGTAGGTCAAAACTGATAA

IS —— >

ADAM10-201 >

AGAGGGTCATCTCATAGCCAAGGCCTTGGATGTTTGCAGTTAAGTTTCTGAGCTGCTAGTCACATAAGGCTGAGGGGTACCCTGT

TCTCCCAGTAGAGTATCGGTTCCGGAACCTACAAACGTCAATTCAAAGACTCGACGATCAGTGTATTCCGACTCCCCATGGGACA

I

ADAM10-201 >

TGGAGGTAGTGAGGGTGCAAAAAGTGAGTATTTTATGCCTAGTTCTGTTGACAGAGAATCTGAACTGTAAATATTCCTCCTTGAA

ACCTCCATCACTCCCACGTTTTTCACTCATAAAATACGGATCAAGACAACTGTCTCTTAGACTTGACATTTATAAGGAGGAACTT

I R

ADAM10-201 >

AGAGTGGATGATTGAGAGTTAACTAGAGCTATTTCCTGCTTGAGTTAGAGTCACAATATATGTACTATTTATATTTGTGTCTTGA

TCTCACCTACTAACTCTCAATTGATCTCGATAAAGGACGAACTCAATCTCAGTGTTATATACATGATAAATATAAACACAGAACT

..

ADAM10-201 >

ACAACAAAACAAAAGCAAGAGGCTGGCAGAGGAACTGGAAGAAAGGCAATAGATCTAAAGCTGATCTTTGTTTTAAATAGGCCGA

TGTTGTTTTGTTTTCGTTCTCCGACCGTCTCCTTGACCTTCTTTCCGTTATCTAGATTTCGACTAGAAACAAAATTTATCCGGCT

IS —— >

ADAM10-201 >

ATATTCTACACCCATGACTCATTGTTTGTGAAAGAATATGCTGTTTGGCCTTTTCAGGGGAACTACAGTGCATCCTATGATTTAG

TATAAGATGTGGGTACTGAGTAACAAACACTTTCTTATACGACAAACCGGAAAAGTCCCCTTGATGTCACGTAGGATACTAAATC

I

ADAM10-201 >

1785

1870

1955

2040

2125

2210

2295

2380

2465

2550



CATCTCAATGAGGGCTTATTCATTAGTTGAACAAAGGCTTTTTCTAGAAATGAGGATTATATTGTTAGTAATTTTAGAGGGAAAA

GTAGAGTTACTCCCGAATAAGTAATCAACTTGTTTCCGAAAAAGATCTTTACTCCTAATATAACAATCATTAAAATCTCCCTTTT

IS —— >

ADAM10-201 >

TGTCATTGTCCATTTTTATAGTTAATGTGGTGTCCAAGGAAAACAGCATCTTTTAGAAATTTTGAAAGTATATGGGAAAAATTGC

ACAGTAACAGGTAAAAATATCAATTACACCACAGGTTCCTTTTGTCGTAGAAAATCTTTAAAACTTTCATATACCCTTTTTAACG

I

ADAM10-201 >

ATGCTTGACCCTTTCTATTGGGAGAGTTTTGTGCTGACAGAATTTGAAGCATATATAAATACTGTTTTGTTGCTTTGGAAATATT

TACGAACTGGGAAAGATAACCCTCTCAAAACACGACTGTCTTAAACTTCGTATATATTTATGACAAAACAACGAAACCTTTATAA

I R

ADAM10-201 >

TGGAAATTTTTTTTACCCTAAGTTTCAAGCTTTCAAAAGGAATTTATATTTTTAATTCGTGATATATAAAATTCAGTTTGCGAAG

ACCTTTAAAAAAAATGGGATTCAAAGTTCGAAAGTTTTCCTTAAATATAAAAATTAAGCACTATATATTTTAAGTCAAACGCTTC

..

ADAM10-201 >

AAATAAAACACTAATTCTTTTAAAATCCCAATGTTTTAAGTAACAATGTACTAAATAAATGTTTTTTTTTGTTCCCCTATACATT

TTTATTTTGTGATTAAGAAAATTTTAGGGTTACAAAATTCATTGTTACATGATTTATTTACAAAAAAAAACAAGGGGATATGTAA

IS —— >

ADAM10-201 >

AATAACCAATGGTAAGTGAGTTTTAGGGTTTTGACGAAAGATTTTAAAGGTCACAGAACAGTTGTAATTTTTTCCCCATTGATTA

TTATTGGTTACCATTCACTCAAAATCCCAAAACTGCTTTCTAAAATTTCCAGTGTCTTGTCAACATTAAAAAAGGGGTAACTAAT

I

ADAM10-201 >

TTAAGATCATTTTGCATAGTTTCAGCTTGCATGGTCAGTTTTATGACTGGCACTTACTGGTGTGGCAAAGCAAGGACTGCCTGGT

AATTCTAGTAAAACGTATCAAAGTCGAACGTACCAGTCAAAATACTGACCGTGAATGACCACACCGTTTCGTTCCTGACGGACCA

I R

ADAM10-201 >

GTTAACTAGGTGAATGAAATTGAGAATAGACTCTGGAAATTCAGTTGCTAGCTGGCATTAAGGAACTGCTTGAGGTTATAGATCA

CAATTGATCCACTTACTTTAACTCTTATCTGAGACCTTTAAGTCAACGATCGACCGTAATTCCTTGACGAACTCCAATATCTAGT

..

ADAM10-201 >

TGACTTTTGAATGAGACTGGAATTACTAGTTTTTCTTTAGCCTCATTCAGCTTCAGGAGGAGCTTCTCTCTTTCATAGTTACACT

ACTGAAAACTTACTCTGACCTTAATGATCAAAAAGAAATCGGAGTAAGTCGAAGTCCTCCTCGAAGAGAGAAAGTATCAATGTGA

IS —— >

ADAM10-201 >

TCTGAAGTAAGTAAGACACCACTGCATTCACCATCAACTCCCTTCAGGGGCGTTGGGGTGGAGCACAAGGGAGTTGATGGTGAAT

AGACTTCATTCATTCTGTGGTGACGTAAGTGGTAGTTGAGGGAAGTCCCCGCAACCCCACCTCGTGTTCCCTCAACTACCACTTA

I

ADAM10-201 >

2635

2720

2805

2890

2975

3060

3145

3230

3315

3400



GCAGTGGTGTAATTATAATAATAATTGACTGTGGGATTTAAACTGAATAAGGAAGAGAAAGAATATCTGGTGATAGACAATAAGG

CGTCACCACATTAATATTATTATTAACTGACACCCTAAATTTGACTTATTCCTTCTCTTTCTTATAGACCACTATCTGTTATTCC

IS —— >

ADAM10-201 >

TGGTAGCATTGGTGGATTAAAGGGTCTCACTGATGTTAAAGGGTTGATGGAACCTAGAGGGAATGTGCTGAAAAGATAAGTGGTG

ACCATCGTAACCACCTAATTTCCCAGAGTGACTACAATTTCCCAACTACCTTGGATCTCCCTTACACGACTTTTCTATTCACCAC

I

ADAM10-201 >

GAAAGAAAGTAGAATACTAGAAGTTGAGATTATGAAGTGCTTTCAGTTATCAATAGTGACAAGTTCAGAAGAGTAACTATGGAAA

CTTTCTTTCATCTTATGATCTTCAACTCTAATACTTCACGAAAGTCAATAGTTATCACTGTTCAAGTCTTCTCATTGATACCTTT

I R

ADAM10-201 >

TGAGAAACTGAGGTAGGAAAAAATCATTGGAGAAAAGAACTGAGTGTAGTGGAAGGATCATCGTCATGAATGATGAATGATGATG

ACTCTTTGACTCCATCCTTTTTTAGTAACCTCTTTTCTTGACTCACATCACCTTCCTAGTAGCAGTACTTACTACTTACTACTAC

>

ADAM10-201 >

PCR Forward
=

AATGAATGATGAATGATGTCATCAGTCATGATGATGAGGTGGTGTCAGAGAGACTGACAGTAAGTCAGGATCTAAAAATAAGGAA

TTACTTACTACTTACTACAGTAGTCAGTACTACTACTCCACCACAGTCTCTCTGACTGTCATTCAGTCCTAGATTTTTATTCCTT

>

ADAM10-201 >

PCR Forward
ATAAGGGCAGTAATGACTTGGGTG

ATAAGGGCAGTAATGACTTGGGTGACAACAAATGCCTGTAATAAGTTGGGGTAGTCAGTGATACAGTCACGTAACTGTAAAACTG

TATTCCCGTCATTACTGAACCCACTGTTGTTTACGGACATTATTCAACCCCATCAGTCACTATGTCAGTGCATTGACATTTTGAC

>

ADAM10-201 >

AGCTACTATGAGAATAGTCTTAATGGTCCTAAGGGAGAAAGTGGTAGATAGTTGTGTTTTGTGAAATGAGGGGTGGGGAGTATCT

TCGATGATACTCTTATCAGAATTACCAGGATTCCCTCTTTCACCATCTATCAACACAAAACACTTTACTCCCCACCCCTCATAGA

>

ADAM10-201 >

TCCCAAGAGTAGGAAGAGTTTTGGGGTTCTCTTTTATATTTGCTAGAGTCCTCCTGATGGAGCTCAGGAATACTGCAGAAGGATT

AGGGTTCTCATCCTTCTCAAAACCCCAAGAGAAAATATAAACGATCTCAGGAGGACTACCTCGAGTCCTTATGACGTCTTCCTAA

..

ADAM10-201 >

CTCTTGACCCCTGCCAGATGATGGTCCAGAAACATAGATATTCTCTTGGTGACAGCCGAATGCAATATATTGGTGATAGGGTCAG

GAGAACTGGGGACGGTCTACTACCAGGTCTTTGTATCTATAAGAGAACCACTGTCGGCTTACGTTATATAACCACTATCCCAGTC

IS —— >

ADAM10-201 >

3485

3570

3655

3740

3825

3910

3995

4080

4165



AATAATGAGTGGTTATTGCCCTTTTTTAGAATTCACAAATCATCTATATGACAAAAAGCTAAAGACCAGTGGTTTTTATTGAGGG

TTATTACTCACCAATAACGGGAAAAAATCTTAAGTGTTTAGTAGATATACTGTTTTTCGATTTCTGGTCACCAAAAATAACTCCC

IS —— >

ADAM10-201 >

AGAGCTTAGGAACCTGCTAGGTTTTAGCATTAAAATGCCTAGCATAATGCCTTTTCCATAGGTGCTTAATAAGCATTTATGGTTT

TCTCGAATCCTTGGACGATCCAAAATCGTAATTTTACGGATCGTATTACGGAAAAGGTATCCACGAATTATTCGTAAATACCAAA

>

ADAM10-201 >

TCATTAGTTAAGACAGTTAAATTTTTACTTGTAATTCTCATTTATAATTGGTTATACCTAAATGTGTGATAGTAATGACGTTTCT

AGTAATCAATTCTGTCAATTTAAAAATGAACATTAAGAGTAAATATTAACCAATATGGATTTACACACTATCATTACTGCAAAGA

>

ADAM10-201 >

gRNA Protospacer
|ATTCAGTATTTGAAGGAATG

TCTTTGTATTTTAGACTATCCCCATAAATACGGTCCTCAGGGGGGCTGTGCAGATCATTCAGTATTTGAAAGAATGAGGAAATAC

AGAAACATAAAATCTGATAGGGGTATTTATGCCAGGAGTCCCCCCGACACGTCTAGTAAGTCATAAACTTTCTTACTCCTTTATG

>

ADAM10-201 >

L L 165 L L L 170, L L L 175 L L L 180 L L L 185
H K Y G P Q G G C A D H S \ F E R Y

ENSE00003661775 >
ADAM10-201

Protospacer Sequence 1]

PAM
O

SNV

TCCCCCCGACACGTCTAGTAAGTCATAAACTTTCTTACTCCTTTATG
Donor Template SNV -> REV

CAGATGACTGGTGTAGAGGAAGTAACACAGGTAAGGATTTTAACACTAGCTTGCATTTAGGAAATGGAAATGAATTTGAGGATGT

GTCTACTGACCACATCTCCTTCATTGTGTCCATTCCTAAAATTGTGATCGAACGTAAATCCTTTACCTTTACTTAAACTCCTACA

>

ADAM10-201 >

L L L L 190, L L L
M T G \i E E Vv T Q \ R I L T L A C I [ x|

Q
ENSE00003661775 _ZEEEEEEEE] (in frame with ADAM10-201)  ------- -

ADAM10-201

GTCTACTGACCACATCTCCTTCATTGTGTCCATTCCTAAAATTGTGATCGAAC'
Donor Template SNV -> REV

ATATCTACATTTAAAATATATGTTCTAGGATTTCTGAAAGACTTAACACCACTGTGGGGAATGTTTTTTAATGCTCAAAGAGGCC

TATAGATGTAAATTTTATATACAAGATCCTAAAGACTTTCTGAATTGTGGTGACACCCCTTACAAAAAATTACGAGTTTCTCCGG

>

ADAM10-201 >

CTGAATTGTGGTGACACCCCT|
Sanger Sequencing

4250

4335

4420

4505

4590

4675



AGGTAACGTGCCAATAATAAAGAGATAGGACTGAGGTTTGAATACAAATATATGTGACCCAAAAGACATTACAAGTCTAAAATAT

TCCATTGCACGGTTATTATTTCTCTATCCTGACTCCAAACTTATGTTTATATACACTGGGTTTTCTGTAATGTTCAGATTTTATA

IS —— >

ADAM10-201 >

ACTATCCTTTACATGTTTTGTTATAAAAGAAAACAAATGTTTTATATAAATGTAAATATTTTTATTAGCATTAAAATTAGAGTGA

TGATAGGAAATGTACAAAACAATATTTTCTTTTGTTTACAAAATATATTTACATTTATAAAAATAATCGTAATTTTAATCTCACT

>

ADAM10-201 >

CCACTTGCCTTGGTTTGCCAAGGTATTCCTCATTTTTAACACTGAACGTTGTGTGTCAGCAGACAATCTGGTTGGTCATGTTAAT

GGTGAACGGAACCAAACGGTTCCATAAGGAGTAAAAATTGTGACTTGCAACACACAGTCGTCTGTTAGACCAACCAGTACAATTA

>

ADAM10-201 >

PCR Reverse

QCCAAACGGTTCCATAAGGAGTAI

AAAAATCTCAGGACTTTTCGTATTTTAATTATTTTTTTCCCTTCCTTTTTCTTTAGTCATAGGTGACAGGTTATAGTTATTCAAA

TTTTTAGAGTCCTGAAAAGCATAAAATTAATAAAAAAAGGGAAGGAAAAAGAAATCAGTATCCACTGTCCAATATCAATAAGTTT

>

ADAM10-201 >

ACATAAGTTCAAAATGAGAAAACATTTTTTCTTTTATGATAAAACATTTATCATATATTTTGGACATCCTTTCTAAAAGTAGTAT

TGTATTCAAGTTTTACTCTTTTGTAAAAAAGAAAATACTATTTTGTAAATAGTATATAAAACCTGTAGGAAAGATTTTCATCATA

>

ADAM10-201 >

GGTAGAGTTATGTTTCTTGAGCCATGAATATTTGTATTCAGATCTATTCTTTGATCTGTAAAATGGCATAAACAATTCTGTTTCA

CCATCTCAATACAAAGAACTCGGTACTTATAAACATAAGTCTAGATAAGAAACTAGACATTTTACCGTATTTGTTAAGACAAAGT

I

ADAM10-201 >

GGTGGGTCTTTCTAGTGTTAAGTGAGATTTTATTCTTATATGTATTGAAGAAGTACATATTGATCTTCTGCCATATGTCAGAGAC

CCACCCAGAAAGATCACAATTCACTCTAAAATAAGAATATACATAACTTCTTCATGTATAACTAGAAGACGGTATACAGTCTCTG

I R

ADAM10-201 >

TGTGGAAAGTTCTGGGAATATGTGGAGATTAAGATGAAGGCTATTCTCAAAAGGTTATCGTTTAATTGGAGACACAGAGAAACAA

ACACCTTTCAAGACCCTTATACACCTCTAATTCTACTTCCGATAAGAGTTTTCCAATAGCAAATTAACCTCTGTGTCTCTTTGTT

..

ADAM10-201 >

TTTAGAGTAGTAGGAGAGGGTTAAGTATAGGATGATATTCTACACACAAGAGGAATAGCTAATCTAGCCTTATAAGTATTTGAAG

AAATCTCATCATCCTCTCCCAATTCATATCCTACTATAAGATGTGTGTTCTCCTTATCGATTAGATCGGAATATTCATAAACTTC

IS —— >

ADAM10-201 >

4760

4845

4930

5015

5100

5185

5270

5355

5440



GCAATAATCAGACCTTAAGAATAAGTAGGAGTTAGGTTAGCCATGAGGATATGGAAAGACTATTCCAAGCAGGAGGAACAGTACA

CGTTATTAGTCTGGAATTCTTATTCATCCTCAATCCAATCGGTACTCCTATACCTTTCTGATAAGGTTCGTCCTCCTTGTCATGT

IS —— >

ADAM10-201 >

TACAAAGGCCAAGGAGACAGAAAGATCAGTAAAGAATTTTTAACATGAGGGTAGAGTTTAAGAGTAGATTTTAGGAGACTAATGA

ATGTTTCCGGTTCCTCTGTCTTTCTAGTCATTTCTTAAAAATTGTACTCCCATCTCAAATTCTCATCTAAAATCCTCTGATTACT

I

ADAM10-201 >

GAAGTTGTTGTAGTTATTCAGTTGAGAAGTGATAGTGGCCTGTACTAATGTATTGGCAATTTGGATAGAGGGGTTGAGATTATAG

CTTCAACAACATCAATAAGTCAACTCTTCACTATCACCGGACATGATTACATAACCGTTAAACCTATCTCCCCAACTCTAATATC

I R

ADAM10-201 >

ACTGTTAGATATGATAGAATTTAGCATGGTGCTTGATAAAATATTAATATACAAAAGTAGGTTGCATTTATTTATACCACGAGTA

TGACAATCTATACTATCTTAAATCGTACCACGAACTATTTTATAATTATATGTTTTCATCCAACGTAAATAAATATGGTGCTCAT

..

ADAM10-201 >

GACTACCAGAAATATAATGAAAGGGTGGACATTGTTAATAATGTCAGAGAATATTATATATTATAGAATAAATGTAACAAAGAAT

CTGATGGTCTTTATATTACTTTCCCACCTGTAACAATTATTACAGTCTCTTATAATATATAATATCTTATTTACATTGTTTCTTA

IS —— >

ADAM10-201 >

TATAAGACCTATGTAAGGAAAATCAAAACTTTATAAAAATATTAAGGAAGATTGATTTTAAATGAATGGAGAGATATACCATATT

ATATTCTGGATACATTCCTTTTAGTTTTGAAATATTTTTATAATTCCTTCTAACTAAAATTTACTTACCTCTCTATATGGTATAA

I

ADAM10-201 >

AATGGGAAATAATAATATTATAAAATTATCAGTTCTCCCTTTATTGATTTGTAGATTCAATGGTAGTCCAATACACATTACAACA

TTACCCTTTATTATTATAATATTTTAATAGTCAAGAGGGAAATAACTAAACATCTAAGTTACCATCAGGTTATGTGTAATGTTGT

I R

ADAM10-201 >

GGCTTATTCACAACACTCAATGGGTCAAAAATGTTATATGGAAAAGTAAGGACTAAGAAGAAGTAGGGCCCATTTAAAGACGATG

CCGAATAAGTGTTGTGAGTTACCCAGTTTTTACAATATACCTTTTCATTCCTGATTCTTCTTCATCCCGGGTAAATTTCTGCTAC

..

ADAM10-201 >

AACAGGAAAGAGGGAAAGAGGGATTTACCCTAGGAGGTATTAAGACTTGCTATAATAATTGAGAGTGTGATAGCACAAGGATGGA

TTGTCCTTTCTCCCTTTCTCCCTAAATGGGATCCTCCATAATTCTGAACGATATTATTAACTCTCACACTATCGTGTTCCTACCT

IS —— >

ADAM10-201 >

CAAATTAACTAGCGGAATAAAAATGAGTGCTTAGAAAAAGACCCATGCGTATATGAAACTTTGTTATGTGGTAGAGATGCAATCT

GTTTAATTGATCGCCTTATTTTTACTCACGAATCTTTTTCTGGGTACGCATATACTTTGAAACAATACACCATCTCTACGTTAGA

I

ADAM10-201 >

5525

5610

5695

5780

5865

5950

6035

6120

6205

6290



CAAATTAGTAAGGAAAAGTGAGGACCATTGAATAAATGGATCCAGAAAAAAATGTTTATCTATTTGAAAAAAGATGAAGTTGGAT

GTTTAATCATTCCTTTTCACTCCTGGTAACTTATTTACCTAGGTCTTTTTTTACAAATAGATAAACTTTTTTCTACTTCAACCTA

IS —— >

ADAM10-201 >

CACCATCCTACAACAATAAAGTCCAGGCTGTAAATGAAGTCCATATTTACAACAAAAAAGTCTAGATGGATTGAAGTTTTAAATG

GTGGTAGGATGTTGTTATTTCAGGTCCGACATTTACTTCAGGTATAAATGTTGTTTTTTCAGATCTACCTAACTTCAAAATTTAC

I

ADAM10-201 >

TCTAAAATGAAAACTTTGAAACTTGTAGATTTCCCTTTCAAGCTGTGATAGAGTAACTGATATCTAACTAGGCTTTCTACAACAA

AGATTTTACTTTTGAAACTTTGAACATCTAAAGGGAAAGTTCGACACTATCTCATTGACTATAGATTGATCCGAAAGATGTTGTT

I R

ADAM10-201 >

ACAACTAGAAAACCAAACAAAATATTTCAAACAATTATTTTCAAACATTAGAAAACAAGCATTGCAGGATTGATATCTGAGTGAG

TGTTGATCTTTTGGTTTGTTTTATAAAGTTTGTTAATAAAAGTTTGTAATCTTTTGTTCGTAACGTCCTAACTATAGACTCACTC

..

ADAM10-201 >

GAAATAAATATCTCTGTGATTTCCCTGCCTTCTTGGCTGGAGTCGAAATTTCAGATATGACACACAGAAGGAGATCTCAAGAAGG

CTTTATTTATAGAGACACTAAAGGGACGGAAGAACCGACCTCAGCTTTAAAGTCTATACTGTGTGTCTTCCTCTAGAGTTCTTCC

IS —— >

ADAM10-201 >

ATAAAAACACAGCAGTGTTGCTGAGTTGAAGAGTTAGAATTAAGAGTTCAGGAAGACTGAGGTGTCTGGACTTACGGGCGCAATA

TATTTTTGTGTCGTCACAACGACTCAACTTCTCAATCTTAATTCTCAAGTCCTTCTGACTCCACAGACCTGAATGCCCGCGTTAT

I

ADAM10-201 >

CCTGAGAGGAGAGAGCTGTGTTGAGAAAAAGCTCCAGATATCTGCACAGGTGTTGCTTTCCTTGAGTCTTAGCTGAATACTAAGC

GGACTCTCCTCTCTCGACACAACTCTTTTTCGAGGTCTATAGACGTGTCCACAACGAAAGGAACTCAGAATCGACTTATGATTCG

I R

ADAM10-201 >

TGTGCCTGCCTGCACGGGATGAAATTCTTTGAGAAAACCATGAGACAAAGAAAAACTACCTGGACTCTGTGAAATGAACAACTGT

ACACGGACGGACGTGCCCTACTTTAAGAAACTCTTTTGGTACTCTGTTTCTTTTTGATGGACCTGAGACACTTTACTTGTTGACA

..

ADAM10-201 >

CAAAAACAATACTTGGGCCAGGTGTGGTGGTTCATGCCTGTGAATCCCAGCACTTTAGAAGGCTGAGGCAGCAGGACCACTTGAG

GTTTTTGTTATGAACCCGGTCCACACCACCAAGTACGGACACTTAGGGTCGTGAAATCTTCCGACTCCGTCGTCCTGGTGAACTC

IS —— >

ADAM10-201 >

GCCAGGAGTGCGAGACCAGCCTGGGCAAACTAGCCAGATCTCATCTCCATAATAGTAATAATTATTATTATTTTTAATTAGCTGG

CGGTCCTCACGCTCTGGTCGGACCCGTTTGATCGGTCTAGAGTAGAGGTATTATCATTATTAATAATAATAAAAATTAATCGACC

I

ADAM10-201 >

6375

6460

6545

6630

6715

6800

6885

6970

7055

7140



GTGTGGTGATGAGCATCTGTAGTCTCAGCTACTCTGGAGGCTGAGACGAGAGGATTTCTTGAGCCCAGGTGGTTGAGGCTGCTGT

CACACCACTACTCGTAGACATCAGAGTCGATGAGACCTCCGACTCTGCTCTCCTAAAGAACTCGGGTCCACCAACTCCGACGACA

IS —— >

ADAM10-201 >

GATCCATGATTGTGCCATGGCACCCCAGCCCGGGCAGCAGCGCGAGACCCTGTCTCTAAAAAAATTACACTTATTAGATATCCCA

CTAGGTACTAACACGGTACCGTGGGGTCGGGCCCGTCGTCGCGCTCTGGGACAGAGATTTTTTTAATGTGAATAATCTATAGGGT

I

ADAM10-201 >

AGCCGTGGTAGTAGCAGGGCTAACCTAGCCCTAGAGTAGAAGCTACTTCAGACCTGCCCTTCCTAAGCAGAAAAACAAACCTCAA

TCGGCACCATCATCGTCCCGATTGGATCGGGATCTCATCTTCGATGAAGTCTGGACGGGAAGGATTCGTCTTTTTGTTTGGAGTT

I R

ADAM10-201 >

AAATGTCAAACTGCTTTTCAAATAAATTAGCTGTCTGTCAGAGAAAAGCTCAATAATATTTGTTAAAGGAGGACACTAAGTCCAG

TTTACAGTTTGACGAAAAGTTTATTTAATCGACAGACAGTCTCTTTTCGAGTTATTATAAACAATTTCCTCCTGTGATTCAGGTC

..

ADAM10-201 >

TTACTCAGCAGTATAACATTCAGTGTTCAGCATTCAAAGAACATTACTAGATGACAAGAAACTGAAAAACGTGATTCATAATAAG

AATGAGTCGTCATATTGTAAGTCACAAGTCGTAAGTTTCTTGTAATGATCTACTGTTCTTTGACTTTTTGCACTAAGTATTATTC

IS —— >

ADAM10-201 >

GAGAAAAGCCACCTAAATAGAAACACAACGTCTGTTAATTACAGATGTTAACAGGCAAGGACTTTAAAACAACTATTATTAGTAT

CTCTTTTCGGTGGATTTATCTTTGTGTTGCAGACAATTAATGTCTACAATTGTCCGTTCCTGAAATTTTGTTGATAATAATCATA

I

ADAM10-201 >

GTTCAAAGAATTAAAGACATGAACACAAAAAGGAGAGAATGGAAATTCTAATAAAGAACCAAATGGAACTTCTAGGGTGAAAAAT

CAAGTTTCTTAATTTCTGTACTTGTGTTTTTCCTCTCTTACCTTTAAGATTATTTCTTGGTTTACCTTGAAGATCCCACTTTTTA

I R

ADAM10-201 >

ATATTATCTGAGGTAAAAAATTTAGTGGATAGGCTTAAAAGAAAATTAATTACTGCAGAACTCAATATGAATATACTTGAGTAAA

TATAATAGACTCCATTTTTTAAATCACCTATCCGAATTTTCTTTTAATTAATGACGTCTTGAGTTATACTTATATGAACTCATTT

..

ADAM10-201 >

GGAAAATAAAATAGACAGTATCCATATCTAAGCACAGAGGGAAAATAATTGACGTCCAGCAGGAAGAGATGCAGAAAAAAATATT

CCTTTTATTTTATCTGTCATAGGTATAGATTCGTGTCTCCCTTTTATTAACTGCAGGTCGTCCTTCTCTACGTCTTTTTTTATAA

IS —— >

ADAM10-201 >

TAAAAATTAATGCCTCCGAATTTTTAGATACTAGGAAAAATTTCAATTCATGGTCCAAGAAACTCAATGAAACACGTGCAGGATA

ATTTTTAATTACGGAGGCTTAAAAATCTATGATCCTTTTTAAAGTTAAGTACCAGGTTCTTTGAGTTACTTTGTGCACGTCCTAT

I

ADAM10-201 >

7225

7310

7395

7480

7565

7650

7735

7820

7905

7990



AACACAAAGAAAACCATACCAGGGTATGTTACAATTAAATTATTGGAAACACCTGAAAATCATAAAAAACCATAAAAGCAGGCAG
8075

TTGTGTTTCTTTTGGTATGGTCCCATACAATGTTAATTTAATAACCTTTGTGGACTTTTAGTATTTTTTGGTATTTTCGTCCGTC

IS —— >

ADAM10-201 >
AGAAAAGGAGATACATTTACATACAGGGGAACAAAGATAA 3’
8115
TCTTTTCCTCTATGTAAATGTATGTCCCCTTGTTTCTATT 5"

ADAM10-201 >
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Primer Length (=] Binding Sites
PCR Forward 25-mer 3825 .. 3849
/sequence = AATAAGGGCAGTAATGACTTGGGTG

44% GC / 7810.2 Da
Donor Template SNV -> REV 100-mer 4459 .. 4558

/sequence =

GZ%WCEILCZT30,423.8 Da
gRNA Protospacer 20-mer 4477 .. 4490
/sequence = ATTCAGTATTTGAAGGAATG

30% GC / 6195.1 Da
Sanger Sequencing 21-mer 4630 .. 4650
/sequence = TCCCCACAGTGGTGTTAAGTC

52% GC / 6397.2 Da
PCR Reverse 25-mer 4854 .. 4878

ATGAGGAATACCTTGGCAAACCAAG
44% GC / 7708.1 Da

/sequence =

o= Tm Date Added
- 59°C Jan 18, 2023
— 73°C Jan 18, 2023

CAAGCTAGTGTTAAAATCCTTACCTGTGTTACTTCCTCTACACCAGTCATCTGGTATTTCCTCATTCTTTCAAATACTGAATGATCTGCACA

- 35°C Jan 18, 2023
-— 58°C Jan 18, 2023
— 59°C Jan 18, 2023



